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บทคัดย่อ 

แพรเซี่ยงไฮ้ (Portulaca grandiflora) เป็นไม้ดอกไมป้ระดับที่มีได้รับความนิยมมาก เนื่องจากแพร
เซี่ยงไฮ้มีความทนทานต่อสภาพแวดล้อม เจรญิเติบโตเร็ว และมีดอกหลายสี การเพิ่มปริมาณดีเอ็นเอของแพร
เซี่ยงไฮ้ 8 สายพันธุ์ โดยใช้เทคนิคแฮตอาร์เอพีดีและไพรเมอร์แบบสุ่ม 72 ชนิด พบวา่ไพรเมอร์ 15 ชนิด 
สามารถสร้างลายพิมพ์ดีเอ็นเอได้ เมื่อวิเคราะห์ความสัมพันธ์ทางพันธุกรรมพบว่ามีค่าสัมประสิทธิ์ความเหมือน
อยู่ระหว่าง 0.80 ถึง 0.93 
 
ABSTRACT 

Portulaca Rose has been very popular because it is resistant to the environment. Grow 
faster and it has many colors. High annealing temperature random amplified polymorphic DNA 
(HAT-RAPD) technique was used to amplify the total DNA from 8 cultivars of Portulaca grandiflora. 
Seventy-two random primers were screened and 15 primers could be used for DNA fingerprinting 
and used to analyze all cultivars. The result showed that a dendrogram constructed based on 
polymorphic bands showed genetic similarities among 8 clusters with similarity coefficients ranging 
from 0.80 to 0.93. 

 
ค าส าคัญ: แพรเซี่ยงไฮ้, การจ าแนก, แฮตอาร์เอพีดี 
Keywords: Portulaca Rose, Portulaca grandiflora, identification, HAT-RAPD 
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บทน า 
แพรเซี่ยงไฮ้ (Portulaca grandiflora) เป็นไม้ดอกไม้ประดับที่มีสีสวยงาม อยู่ในวงศ์ผักเบี้ย  

(Portulacaceae) มีถิ่นก าเนิดในประเทศอาร์เจนตินา อุรุกวัย และทางใต้ของบราซิล ปัจจุบันได้แพร่หลายไป
ทั่วโลก เพราะแข็งแรง ปรับตัวได้ดี ออกดอกตลอดปี มีดอกหลายสี ส่วนใหญ่เป็นดอกซ้อน กลีบบางยอ่ยคล้าย
แพรบาง ๆ มักออกตามยอดหรือปลายกิ่ง ออกดอกเป็นช่อ ช่อละ 3-6 ดอก มักจะทยอยบานครั้งละ 1-3 ดอก 
เมื่อบานเต็มที่เส้นผ่านศูนย์กลาง 2-3 เซนติเมตร ใบมีรูปร่างกลม ปลายใบแหลม อวบน้ า ยาวประมาณ 1.5-2 
เซนติเมตร ล าต้นสีน้ าตาลอ่อน แตกกิ่งก้านแผ่ไปตามพื้นดนิได้ในรัศมี 1-4 เซนติเมตร โดยแพรเซี่ยงไฮ้มีข้อดีคือ
ทนทานต่อสภาพแห้งแล้ง และฝนหนักได้ดี จึงเหมาะส าหรับใช้ปลูกประดบัแปลง แต่เดิมแพรเซี่ยงไฮ้ในประเทศไทย
มีเพียงดอกสีแดงเข้มและสีชมพูเท่านั้น  ซึ่งต่อมามีผู้น าแพรเซี่ยงไฮ้สีใหม่เข้ามาปลูกมากมาย (เดชา, 2554) 

ดังนั้น ผู้วิจัยจึงได้ศึกษาความหลากหลายทางพันธุกรรมของแพรเซี่ยงไฮ้ที่มอียูใ่นประเทศไทยในปัจจุบัน
ด้วยการวิเคราะห์ลายพิมพ์ดีเอ็นเอที่ได้มาจากเทคนิคแฮตอาร์เอพีด ีHAT-RAPD (high annealing temperature 
random amplified polymorphic DNA) โดยลายพิมพ์ดีเอ็นเอได้มาจากการใช้ไพรเมอรแ์บบสุม่ขนาด 8-12  
นิวคลีโอไทด์ ในการเพิ่มปริมาณดีเอ็นเอดว้ยปฏิกิริยาลูกโซ่พอลิเมอเรส (polymerase chain reaction, PCR) 
(Williams et al., 1990) ซึ่งเป็นเทคนิคที่ท าได้สะดวก รวดเรว็ ใช้ดีเอ็นเอปรมิาณน้อย ไม่จ าเป็นตอ้งทราบข้อมูล
ล าดับดีเอ็นเอและประหยัดคา่ใช้จา่ยกว่าเทคนคิเครื่องหมายดีเอ็นเอชนิดอื่น (สุรินทร์, 2552)  
 

อุปกรณ์และวิธีการ 
1. แพรเซี่ยงไฮ้ 

แพรเซี่ยงไฮ้ที่ใช้ในการวิจัยนี้มี 8 สายพันธุ์ แยกตามสีดอก คือ ชมพู โอรส บานเย็น แดง ชมพูขาว ขาว 
เหลือง และส้ม  

2. การสกัดดีเอ็นเอ 
สกัดแยกดีเอ็นเอจากชิ้นส่วนใบของแพรเซี่ยงไฮ้ทั้ง 8 สายพันธุ์ ด้วยวิธีประยุกต์ของ Doyle และ 

Doyle (1987) ตรวจสอบปริมาณดีเอ็นเอที่ได้ด้วยวิธีวัดค่าการดูดกลืนแสงที่ความยาวคลื่น 260 และ 280 นา
โนเมตร (nm) ตรวจสอบคุณภาพดีเอ็นเอด้วยเทคนิคอิเล็กโทรโฟรีซิส (electrophoresis) ในเจลอะกาโรสความ
เข้มข้นร้อยละ 0.8 โดยมวลต่อปริมาตร (Sambrook et al., 1989) 

3. การตรวจสอบลายพิมพ์ดีเอ็นเอด้วยเทคนิคแฮตอาร์เอพีดี 
3.1 การคัดเลือกชนิดไพรเมอร์ 

ใช้ดีเอ็นเอผสมของแพรเซี่ยงไฮ้ทั้ง 8 สายพันธุ์ ท าปฏิกิริยาลูกโซ่พอลิเมอเรสโดยใช้   ไพรเมอร์
แบบสุ่ม จ านวน 72 ชนิด แบ่งเป็นไพรเมอร์ชุด A2, B2, C2, D2, E2 และ F2 จากบริษัท Wako Company 
(ประเทศญี่ปุ่น) และตรวจสอบลายพิมพ์ดีเอ็นเอด้วยเทคนิคอิเล็กโทรโฟรีซิสในเจลอะกาโรสความเข้มข้นร้อย
ละ 1.5 โดยมวลต่อปริมาตร (นฤมล และคณะ, 2555)  

3.2 การสร้างลายพิมพ์ดีเอ็นเอ 
โดยใช้ไพรเมอร์ที่ผ่านการคัดเลือกจากขั้นตอน 3.1. มาใช้ในการเพิ่มปริมาณดีเอ็นเอแพรเซี่ยงไฮ้

แต่ละสายพันธุ์ และตรวจสอบลายพิมพ์ดีเอ็นเอด้วยเทคนิคอิเล็กโทรโฟรีซิสในเจล        อะกาโรสความเข้มข้น
ร้อยละ 1.5 โดยมวลต่อปริมาตร 

4. การวิเคราะห์ผล 
เปรียบเทียบลายพิมพ์ดีเอ็นเอที่ได้จากเทคนิคแฮตอาร์เอพีดีของแพรเซี่ยงไฮ้ทั้ง 8 สายพันธุ์ โดย

เปรียบเทียบความเหมือนและความแตกต่างของแถบดีเอ็นเอที่ได้ทั้งหมด แล้ววิเคราะห์ค่าดัชนีความเหมือน 
(similarity index) ด้วยโปรแกรมส าเร็จรูป NTSYS-pc รุ่น 2.0 จากนั้นสร้างแผนภูมิความสัมพันธ์ 
(dendrogram) ด้วยวิธีการจัดกลุ่มแบบ UPGMA (unweighted pair group method with arithmetic mean) 
(Rohlf, 2002)  
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ผลการทดลองและวิจารณ ์
การตรวจหาไพรเมอร์แบบสุ่มทั้งหมด 72 ชนิด โดยใช้ดีเอ็นเอผสมเป็นแม่แบบในการท าปฏิกิริยาลูกโซ่

พอลิเมอเรส พบว่ามีไพรเมอรท์ั้งหมด 15 ชนิดที่สามารถเพิ่มปริมาณดีเอ็นเอได้และใช้ไพรเมอร์ 15 ชนิดนี้มา
สร้างลายพิมพ์ดีเอ็นเอของแพรเซี่ยงไฮ้ทั้ง 8 สายพันธุ์ ผลท่ีได้คือปรากฏแถบดีเอ็นเอทั้งหมด 196 แถบ โดยมี
ขนาดตั้งแต่ 150-3,000 คู่เบส เช่น ผลอิเล็กโทรโฟรีซิสจากการใช้ไพรเมอร์ E32 ดังรูปที่ 1 พบว่ามีแถบดีเอ็นเอ
ทั้งหมด 16 แถบ โดยมีขนาดตั้งแต่ 300-2,000 คู่เบส แต่ลายพิมพ์ดีเอ็นเอที่ได้จากเทคนิคแฮตอาร์เอพีดีของ
ไพรเมอร์ทั้ง 15 ชนิด ไมพ่บวา่มีแถบดีเอ็นเอท่ีมีความจ าเพาะต่อแพรเซี่ยงไฮ้แต่ละสายพันธุ์ 

การวิเคราะห์ลายพิมพ์ดีเอ็นเอที่ได้จากเทคนิคแฮตอาร์เอพีดีของไพรเมอร์ทั้ง 15 ชนิดด้วยโปรแกรม 
NTSYS-pc รุ่น 2.0 และเลือกวธิีจัดกลุม่แบบ UPGMA พบว่าสามารถสร้างแผนภูมิความสัมพันธ์ได้ดังรูปที ่2 และ
มีค่าดัชนีความเหมือนระหว่างสายพันธุ์ดังรูปที ่ 3 เมื่อวิเคราะห์ผลที่ได้พบวา่แพรเซี่ยงไฮ้สายพันธุ์สีเหลืองและสี
ส้มมีความสมัพันธ์ใกล้ชิดกันมากที่สุด โดยมีค่าดัชนีความเหมือนเท่ากบั 0.93 ในขณะที่ค่าสายพันธุ์สีชมพู
แตกต่างจากสายพันธุ์สีเหลืองมากที่สุด (มีค่าดัชนีความเหมือนเทา่กบั 0.80) และเมื่อหาค่าเฉลี่ยของค่าดัชนี
ความเหมือน (รูปที่ 4) พบวา่สายพันธุ์ที่มีค่าเฉลี่ยมากที่สุด (0.89) คือสายพันธุ์สบีานเยน็ แสดงว่าสายพันธุ์สี
บานเย็นมีความสัมพันธ์ใกล้ชดิกับสายพันธุ์อืน่ๆ มากที่สุด คือมีวิวัฒนาการอยู่ระดับกลางเมื่อเปรียบเทียบกันใน
ทัง้ 8 สายพันธุ์ ส่วยสายพันธุ์สชีมพูมีคา่เฉลี่ยดัชนีความเหมือนนอ้ยที่สุด แสดงให้เห็นว่าเมื่อเทียบกันในทั้ง 8 สาย
พันธุ์แล้ว สายพันธุ์สีชมพูนี้แตกต่างจากพันธุ์อืน่ ๆ มากที่สุด  

รูปที่ 1 ตัวอย่างของลายพิมพ์ดีเอ็นเอที่ได้จากเทคนิคแฮตอาร์เอพีดีโดยใช้ไพรเมอร์ E32  โดย M คือ ดีเอ็นเอ
มาตรฐาน 100 bp DNA Ladder (InvitrogenTM Life Technology, USA) และ 1-8 คือ แพรเซี่ยงไฮ้สายพันธุ์ 
สีชมพู โอรส บานเย็น แดง ขาว ชมพูขาว เหลือง และส้ม ตามล าดับ 

รูปที่ 2 แผนภูมิความสัมพันธ์ของแพรเซี่ยงไฮ้ 8 สายพันธุ์ ที่ได้จากเทคนิคแฮตอาร์เอพีดีด้วยโปรแกรม 
NTSYS-pc รุ่น 2.0 และเลือกวิธีจัดกลุ่มแบบ UPGMA 
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รูปที่ 3 ค่าดัชนีความเหมือนของแพรเซี่ยงไฮ้ 8 สายพันธุ์ ที่ได้จากเทคนิคแฮตอาร์เอพีดี ด้วยโปรแกรม 
NTSYS-pc รุ่น 2.0 และเลือกวิธีจัดกลุ่มแบบ UPGMA 

รูปที่ 4 ค่าเฉลี่ยของค่าดัชนีความเหมอืนของแพรเซี่ยงไฮ้ 8 สายพันธุ์  
 

สรุปผลการทดลอง 
จากผลการทดลองสรุปได้ว่าแพรเซี่ยงไฮ้ต่างสีมีความแตกต่างกันในเชิงพันธุกรรมเมื่อวิเคราะห์ด้วย

เทคนิคแฮตอาร์เอพีดี แต่ลายพิมพ์ดีเอ็นเอที่ได้ไม่มีแถบดีเอ็นเอที่มีความจ าเพาะต่อแพรเซี่ยงไฮ้แต่ละสายพันธุ์   
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