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เครือข่ายการแสดงออกร่วมของยีนในบริเวณที่คาดว่าเกี่ยวข้องกับความทนเค็มบน
โครโมโซมที่ 1 ในข้าว (Oryza sativa L.) 
Gene Co-expression Network of Predicted Salt Tolerance Region on Chromosome 1 in 
Rice (Oryza sativa L.) 
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บทคัดย่อ 

งำนวิจัยนี้ศึกษำลักษณะกำรทนเค็มโดยใช้คะแนนประเมินมำตรฐำนกำรทนเค็มในกลุ่มประชำกรข้ำว
ที่เกิดจำกกำรแทนที่บำงส่วนของโครโมโซมดว้ยยีนจำกโครโมโซมที่ 1 ขนำดต่ำงๆ กัน ที่อยู่ระหว่ำงเคร่ืองหมำย
โมเลกุล RM212 และ RM5310 กำรสร้ำงโครงข่ำยกำรแสดงออกของยีนในบริเวณดังกล่ำวจำกฐำนข้อมูล 
ไมโครอะเรย์พบ 9 ยีนหลัก ทีเ่กี่ยวข้องกับกำรตอบสนองต่อควำมเครียดจำกควำมเค็ม 
 
ABSTRACT 

The study of salt tolerant phenotype using modified standard evaluation system (SES) was 
performed in KDML105 chromosome substitution line population generated by the substitution with 
segments of different sizes in chromosome 1 between RM212 and RM5310 markers coming from 
DH212.  Co-expression network construction from microarray database revealed at least 9 node 
genes involving in salt stress response. 
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