
 

Submitted date 2019-04-19 Revised date 2019-07-11 Accepted date 2019-09-09 

บทความวิจัย 

 
 

สัตวแพทย์มหานครสาร 

JOURNAL OF MAHANAKORN VETERINARY MEDICINE 

Available online: www.tci-thaijo.org/index.php/jmvm/ 
 

 
ความชุกและปัจจัยท่ีมีความสัมพันธ์ต่อการติดเช้ือ Trypanosoma evansi ในกระบือพ้ืนท่ี

ภาคตะวันออกของประเทศไทย 
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บทคัดย่อ: Trypanosoma evansi เป็นโปรโตซัวท่ีเป็นสาเหตุของโรค Trypanosomiasis หรือเซอร่า (surra) 
โปรโตซัวชนิดนี้ส่งผลต่อการสูญเสียทางเศรษฐกิจ โดยเฉพาะในโคและกระบือ ซึ่งกระบือ จัดเป็นตัวกักโรคท่ี
ส าคัญ วัตถุประสงค์ของการศึกษาในครั้งนี้เพื่อศึกษาความชุกและปัจจัยท่ีมีความสัมพันธ์ต่อการติดเช้ือ 
Trypanosoma evans (T. evansi ) ในกระบือพื้นท่ีภาคตะวันออกของประเทศไทย เก็บตัวอย่างเลือด
กระบือระหว่างเดือนกรกฎาคม – ธันวาคม พ.ศ. 2560 สุ่มเจาะเก็บเลือดกระบือโดยวิธี simple random 
จ านวนตัวอย่างท้ังหมด 153 ตัวอย่าง โดยเก็บจากพื้นท่ีจังหวัดสระแก้ว จ านวน 51 ตัว ฉะเชิงเทรา จ านวน 48 
ตัว และชลบุรี จ านวน 54 ตัว พบว่าค่าความชุกของการติดเช้ือ T. evansi ท้ังหมดอยู่ท่ีร้อยละ 5.23 ความชุก
สูงท่ีสุด คือจังหวัดฉะเชิงเทราร้อยละ 16.67 ส่วนในจังหวัดสระแก้วและชลบุรีไม่พบโรคนี้ จากการวิเคราะห์
ทางสถิติพบว่าปัจจัยทางด้านพื้นท่ีมีความสัมพันธ์ต่อการติดเช้ือ T. evansi ซึ่งมีความแตกต่างอย่างมีนัยส าคัญ
ทางสถิติ (P<0.05) อย่างไรก็ตามปัจจัยทางด้านจ านวนกระบือ อายุ และเพศ ไม่มีความสัมพันธ์ต่อการเกิดโรค 
เมื่อวิเคราะห์ปัจจัยท่ีมีผลต่อการเกิดโรค Trypanosomiasis ในกระบือพื้นท่ีภาคตะวันออกของประเทศไทย 
ประกอบด้วย 2 ปัจจัยดังนี้ ปัจจัยแรกคือการท าวัคซีน พบว่าการท าวัคซีนในช่วง 6 เดือนท่ีผ่านมามีโอกาสเกิด
โรคมากกว่าไม่ท าวัคซีน ปัจจัยท่ีสองคือแมลงพาหะ พบว่าฟาร์มท่ีมีแมลงพาหะมีโอกาสเกิดโรคมากกว่าไม่มี
แมลงพาหะ ในจังหวัดฉะเชิงเทราพบว่าปัจจัยท่ีเพิ่มโอกาสการติดเช้ือ T. evansi คือปัจจัยทางด้านการเล้ียง
กระบือรวมกับสัตว์ชนิดอื่น 
 
ค าส าคัญ: กระบือ Trypanosoma evansi ภาคตะวันออกของประเทศไทย 
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Abstract: Trypanosoma evansi is a protozoa which causes Trypanosomiasis or surra. The 
protozoa result in livestock economic loss, especially, cows and buffaloes. Buffaloes are the 
importance reservoirs. The objective of this study was aimed to determine the prevalence 
and factors associated with Trypanosoma evansi (T.evansi) infection in buffalos of Eastern 
Thailand. The samples were collected from buffalo blood during July - December 2016. 
Samples was selected by simple random technique. There were 153 samples, 51 samples 
from Sa Kaeo province, 48 samples from Chachoengsao provinces and 54 samples from 
Chonburi province. The overall prevalence of T. evansi infection was 5.25 %. The highest 
prevalence was found in Chachoengsao province (16.67%) while the disease was not found in 
Sa Kaeo and Chonburi province. Experimental results found that the area was significantly 
related to T. evansi infection (p<0.05). However, the other factors; number of buffaloes, age 
and gender, were not related to the T. evansi infection. Analysis of factors, which affected to 
be Trypanosomiasis in buffaloes of Eastern Thailand. Consist of two factors, the first factor is 
vaccination.  The study results indicated that vaccination six months before sampling increased 
possibility of T. evansi infection more than unvaccinated. The second factor is insect vector. 
The farms with insect vector had more chance in T. evansi infection than those without insect 
vector. In Chachoengsao province, the additional factor to increase T. evansi infection was 
raising buffaloes with other animals. 
 
Keywords: Buffaloes, Trypanosoma evansi, Eastern Thailand 
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บทน า 
Trypanosoma evansi เ ป็ น โ ป ร โ ตซั ว ใน 

Family Trypanosomatidae ซึ่งเป็นสาเหตุของโรค
Trypanosomiasis หรื อ เ ซอร่ า  ( surra)  โ ร คนี้ มี
ความส าคัญในสัตว์เล้ียงลูกด้วยนม โดยเช้ือจะอาศัย
อยู่ในเลือดหรือน้ าเหลืองของสัตว์มีกระดูกสันหลังท า
ให้เกิดความสูญเสียทางเศรษฐกิจ โดยเฉพาะในสัตว์ท่ี
ใช้แรงงาน สัตว์ ท่ีเป็นแหล่งโปรตีน เนื้อและนม 
นอกจากนี้ยังท าให้เกิดการสูญเสียจากการแท้งและ
การผสมไม่ติด การติดต่อของโรคนี้เกิดขึ้นโดยมีพาหะ
น าโรคเป็นแมลงดูดเลือดได้แก่ เหลือบ และแมลงวัน
คอก สัตว์  โ ดยการ ติด โ รคจะ เ ป็ น แ บบ ก ล ไ ก 
(mechanical transmission) คือการปนเปื้อนไปกับ
น้ าลายของแมลงดูดเลือดและไม่มีการเจริญแบ่งตัวใน
แมลง (Sumba et al. , 1998) โรคทริปปาโนโซ 
มิเอซิสเป็นโรคท่ีก่อให้เกิดความเสียหายอย่างมากใน
โ ค แ ล ะ ก ร ะ บื อ  สั ต ว์ ท่ี มี ก า ร ติ ด เ ช้ื อ ป ร สิ ต 
Trypanosoma evansi มักพบการแท้งลูกและท าให้
เกิดภาวะลูกตายก่อนคลอด (Kaewhom. 2014) 
ปรสิตชนิดนี้ยังท าให้ เกิดการลดการท างานของ
ภูมิคุ้มกันในสัตว์ท่ีติดเช้ือส่งผลให้ประสิทธิภาพของ
วัคซีนบางตัวลดต่ าลงตัวอย่างเช่น วัคซีนโรคปากเท้า
เปื่อย (Food and mouth disease)  โรคอหิวาห์
สุกร (classical swine fever) (Payne et al., 1993) 
เช้ือชนิดนี้ยังก่อให้เกิดความสูญเสียทางเศรษฐกิจ
ค่อนข้างสูงเพราะสามารถแพร่กระจายได้ง่ายและ
รวดเร็ว ส่งผลกระทบท าให้ผลผลิตต่ า เสียค่าใช้จ่าย
ในการรักษาท้ังนี้สัตว์ติดเช้ืออาจแสดงอาการหรือไม่
แสดงอาการป่ วยก็ ไ ด้  ( Hunngerford.  1 990 ) 
นอกจากความสูญเสียต่อตัวสัตว์ดังท่ีกล่าวมาแล้ว
ข้างต้น ในประเทศอินเดียมีรายงานการติดเช้ือท่ี
ก่อให้เกิดโรค หรือเป็นโรคทริปปาโนโซมิเอซิส จาก

สัตว์สู่คน (Powar et al., 2006) ซึ่งจัดเป็นโรคอุบัติ
ใหม่ในประเทศอินเดีย เนื่องจากในปัจจุบันพบว่ามี
จ านวนกระบือท่ีลดลง ในช่วงปี 2556 -2558 (IBIC, 
2019) สาเหตุหนึ่งของการลดลงของจ านวนกระบือ 
อาจเนื่องมาจากโรคทริปปาโนโซมิเอซิสท่ีท าให้เกิด
การแท้งในกระบือ เนื่องจากมีรายความชุกของพยาธิ
ในเลือดของกระบือแท้งลูกในจังหวัดนครพนม ผล
การตรวจพบเพียงพยาธิในเลือดกลุ่ม Trypanosoma 
spp. เท่านั้นโดยค่าความชุกอยู่ ท่ีร้อยละ 16 โดย
ปัจจัยเส่ียงท่ีท าให้เกิดการแท้งลูกของกระบือ ได้แก่ 
ความชุกของเหลือบและการติดพยาธิในเลือด (Srisai. 
et al., 2017) ในภาคตะวันออกพบว่ามีการตรวจพบ
เช้ือ Trypanosoma evansi ในกระบือแต่ยังไม่มี
การรายงาน อีกท้ังพบว่าฟาร์มส่วนใหญ่มักมีการเล้ียง
ร่วมกันระหว่างโคกระบือ  

จากเหตุผลข้างต้นการศึกษาในครั้งนี้ จึงมี
วั ต ถุ ป ร ะ ส ง ค์ เ พื่ อ ศึ ก ษ า ค ว า ม ชุ ก ข อ ง เ ช้ื อ 
Trypanosome evansi ในกระบือท่ีอาศัยอยู่ในเขต
พื้นท่ีภาคตะวันออกด้วยเทคนิคปฏิกิริยาลูกโซ่เพอริ
เมอเรสเพื่อเฝ้าระวังการระบาดของโรคจากกระบือมา
สู่สัตว์ชนิดต่างๆ เช่น ม้า วัว สัตว์ป่า คน เป็นต้น และ 
ส ารวจหาปัจจัยท่ีมีอิทธิพลต่อการระบาดของโรค เช่น  
ลักษณะการเล้ียง การถ่ายพยาธิ ปริมาณพาหะ 
ประวัติการแท้ง ซึ่งจะเป็นแนวทางหนึ่งในการป้องกัน
ไม่ให้เกิดความสูญเสียทางเศรษฐกิจ และป้องกันการ
ระบาดของโรค 

 
อุปกรณ์และวิธีการ 

การเก็บตัวอย่างและประชากรในการศึกษา 
ตัวอย่างในการศึกษาครั้งนี้ท าการเก็บตัวอย่าง

เลือดด้วยวิธี simple random เจาะเก็บเลือดจาก
เส้นเลือดบริเวณคอปริมาณ 3-5 ซีซี ใส่ในหลอดท่ีมี 
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EDTA จากกระบือท้ังหมด จ านวน 153 ตัว โดยเก็บ
ในจังหวัดสระแก้ว จ านวน 51 ตัว จ านวน 9 ฟาร์ม 
ฟาร์มละ 6 ตัว ฉะเชิงเทรา จ านวน 48 ตัว จ านวน 6 
ฟาร์ม ฟาร์มละ 8 ตัว ชลบุรี จ านวน 54 ตัว จ านวน 
9 ฟาร์ม ฟาร์มละ 6 ตัว (ระหว่างเดือนกรกฎาคม – 
ธันวาคม 2560) ตัวอย่างเลือดถูกน าตัวอย่างเลือดมา
ปั่นด้วยแรง 3,300 g เพื่อแยกเก็บในส่วน buffy coat 
จ านวน 200 ไมโครลิตร และเก็บใส่ในตู้แช่แข็ง
อุณหภูมิ -20 องศาเซลเซียส  
การสกัดสารพันธุกรรมและการตรวจหาสาร
พันธุกรรมของเชื้อ Trypanosoma evansi ด้วย
ปฏิกิริยาลูกโซ่โพลีเมอเรส 

ท า ก า ร ส กั ด ส า ร พั น ธุ ก ร ร ม ข อ ง เ ช้ื อ 
Trypanosoma evansi ด้วยชุดสกัดการพันธุกรรม 
Exgene blood SV mini ( Geneall®, Seoul, 
Korea) จากนั้นน าตัวอย่ าง ดีเอ็น เอ ท่ีสกัดไ ด้ ไป
วิ เคราะห์ คุณภาพด้วยเครื่ องสเปกโทรมิ เตอร์  
(NanoDropTM 2000c, MA, USA) โดยก าหนดให้
ความเข้มข้นของดีเอ็นเอท่ีจะน าไปใช้ในการท า
ปฏิกิริยาลูกโซ่ โพลิเมอเรสมี สัดส่วนของค่าการ
ดูดกลืนแสง A260/A280 ratio และท าการเจือจาง
สารพันธุกรรมท่ีสกัดได้ให้มีความเข้มข้น อยู่ระหว่าง 
1.5 – 2.0 นาโนกรัมต่อมิลลิลิตร เพื่อใช้ส าหรับ
ปฏิกิริยาพอลิเมอเรสในขั้นต่อไปน าตัวอย่างดีเอ็นเอท่ี
สกัดได้มาท าการเพิ่มจ านวนดีเอ็นเอโดยปฏิกิริยา
ลูกโซ่โพลิเมอเรสด้วยเครื่องเพิ่มปริมาณดีเอ็นเอ โดย
ใช้ไพรเมอร์ TBR1/2 (Masiga et al.,1992) โดยมี
ล าดับเบสดังนี้  

 
Forward primer 5’ GAATATTAAACAATGCGCAG 3’  
Reward primer 5’CCATTTATTAGCTTTGTTGC 3’  

ปฏิ กิ ริ ย า ลูก โซ่พอ ลิ เมอ เรส 1 ตัวอย่ า ง 
ประกอบด้วยสารละลายตัวอย่างท่ีได้จากการสกัด
สารพันธุกรรมจ านวน 2 ไมโครลิตร สารละลาย 
Gotaq® Green master mix (Promeca, WI, USA) 
จ าน วน  10  ไ ม โคร ลิตร  forward primer และ 
reverse primer (ความเข้มข้น 10 µM/µL) โดย
อุณหภูมิและเวลาส าหรับท าปฏิกิริยาลูกโซ่โพลิเมอร์
เรสในการศึกษาครั้ งนี้มีรายละเอียดดังต่อไปนี้  
ขั้นตอนการเตรียมการท างานของเอนไซม์ taq DNA 
polymerase ท่ี 94 องศาเซลเซียสเป็นเวลา 1 นาที 
ตามด้วยขั้นตอนการเพิ่มปริมาณสารพันธุกรรมซึ่ง
ประกอบด้วย 1) การแยกสายดีเอ็นเอเกลียวคู่ออก
จากกัน (DNA denaturation) อุณหภูมิ 94 องศา
เซลเซียส เวลา 30 วินาที 2) การจับของไพร์เมอร์กับ
สายดีเอ็นเอ (Annealing) ท่ี 60 องศาเซลเซียส เวลา 
1 นาที 3) การสังเคราะห์ดีเอ็นเอสายใหม่ต่อจากไพร์
เมอร์ (Extension) ท่ี 72 องศาเซลเซียส เวลา 30 
วินาที โดยขั้นตอนการเพิ่มปริมาณสารพันธุกรรม
ขั้นตอนนี้ จะปรับ ต้ัง ให้ เครื่ อง เพิ่ มปริมาณสาร
พันธุกรรมนี้ท าซ้ าเป็นจ านวน 30 รอบ และขั้นตอน
สุดท้ายท่ี 72 องศาเซลเซียสเป็นเวลา 2 นาที เพื่อท า
ให้การสังเคราะห์สายดีเอ็นเอเกิดอย่างสมบูรณ์ โดย
ขนาดของผลผลิตพีซีอาร์ส าหรับไพรเมอร์คู่นี้คือ 164 
คู่เบส ตัวอย่างท่ีได้จากการท าปฏิกิริยาลูกโซ่พอลิเมอ
เรสจะถูกน ามาตรวจหาขนาดของสารพันธุกรรม
เป้าหมายด้วยวิธีอิเล็กโตรโฟรีซิส (electrophoresis) 
( Panja et al. , 2018)  โ ด ย ใ ช้  agarose gel 2% 
(Invitrogen , CA , USA) ในสารละลาย Tris borate 
(TBE)  buffer (90  mM Tris, 90  mM boric acid 
and 2 mM EDTA, pH 8) แล้วน าไปผ่านกระแสไฟฟ้า
ท่ี 100 โวลต์ เป็นเวลา 50 นาที จากนั้นน า agarose 
gel ไปแช่ในสารละลายร้อยละ 5 ของเอธิเดียม 
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โบรไมด์ (Promega, WI, USA) นาน 15 นาที แล้วแช่
ต่อในน้ าสะอาดนาน 10 นาที ท าการอ่านผลด้วย
เ ค รื่ อ ง  Gel Documentation System ( Witeg, 
Wertheim, Germany)   
การเก็บข้อมูลเพื่อศึกษาปัจจัยที่มีความสัมพันธ์ต่อ
การติดเชื้อ Trypanosoma evansi 

จัดท าแบบสอบถามโดย รูปแบบการเล้ียงและ
การจัดการ เช่น การเล้ียงแบบปล่อยแปลง การเล้ียง
รวมกระบือกับสัตว์ชนิดอื่น การถ่ายพยาธิ การท า
วัคซีน ประวัติการแท้งในฝูง การพบเหลือบ แมลงวัน
คอกสัตว์ การเคล่ือนย้ายสัตว์ และสภาพแวดล้อม
โดยรอบแล้วน าข้อมูลท่ีได้มาวิเคราะห์หาปัจจัยในการ
ติดเช้ือ Trypanosoma evansi 
การวิเคราะห์ทางสถิติ 

ใช้สถิติเชิงพรรณนาในการหาค่าความชุกของ
การตรวจโรคทริปปาโนโซมิเอซิส วิเคราะห์ปัจจัย
เส่ียงของการเกิดโรคด้วยวิธี Pearson’s Chi-square 
test ห รื อ  Fisher’ s exact test โ ด ย ก า ห น ด ค่ า
นัยส าคัญทางสถิติท่ี  P<0.05 และค านวณค่า Odds 
Ratio (OR) โดยใช้โปรแกรมวิเคราะห์ทางสถิติ R 
version 3. 1. 2 ( R foundation for statistical 
computing, Vienna, Austria) 
 

ผลการศึกษา 
ผลการตรวจด้วยปฏิกิริยาลูกโซ่พอลิเมอเรส 

(แสดงในภาพท่ี 1) โดยในกระบือพื้นท่ีภาคตะวันออก
ของประเทศไทยในจังหวัด ฉะเชิงเทรา สระแก้ว และ
ชลบุรี พบว่าความชุกของการติดเช้ือ Trypanosoma 
evansi ในพื้นท่ีภาคตะวันออกอยู่ ท่ีร้อยละ 5.23  
โดยจังหวัดฉะเชิงเทรามีความชุกมากท่ีสุดถึงร้อยละ 
16.67 ในขณะท่ีเมื่อเปรียบเทียบขนาดฟาร์มของ
กระบือท่ีพบโรคพบว่าขนาดฟาร์ม 20-50 ตัว พบ

ความชุกของการติดเช้ือ Trypanosoma evansi  
มากท่ีสุดอยู่ท่ีร้อยละ 7.14 รองลงมาคือขนาดฟาร์มท่ี
มีจ านวนกระบืออยู่ท่ี 1-20 ตัว พบความชุกร้อยละ 
5.34 และเมื่อเปรียบเทียบอายุของกระบือท่ีพบโรค 
พบว่าช่วงอายุกระบือ 3-5 ปี พบความชุกร้อยละ 
5.65 กระบืออายุมากกว่า 5 ปี พบความชุกอยู่ท่ีร้อย
ละ 4.35 และเมื่อเปรียบเทียบเพศของกระบือพบว่า
กระบือเพศผู้พบความชุกโรคอยู่ท่ี 7.81 และกระบือ
ตัวเมียพบความชุกโรคอยู่ ท่ี 3.37 อย่างไรก็ตาม
จ านวนกระบือ อายุ เพศ ไม่มีผลต่อการติดเ ช้ือ 
Trypanosoma evansi ในขณะท่ีปัจจัยทาง ด้าน
พื้น ท่ีมีผลต่อการติดเช้ือ Trypanosoma evansi 
อย่างมีนัยส าคัญทางสถิติ (P<0.05) (แสดงในตารางท่ี 
1) 

 
 
ภาพที่ 1 แสดงผลการตรวจเช้ือ Trypanosoma 
evansi ด้วยเทคนิคปฏิกิริยาลูกโซ่โพลิเมอเรส โดยใช้ 
2% agarose gel โ ด ย มี ข น า ด ข อ ง ผ ล ผ ลิ ต  
Trypanosoma evansi  คือ 164 คู่เบส 
 

เมื่อท าการวิเคราะห์ถึงปัจจัยเส่ียงท่ีมีผลต่อ
การติดเช้ือ Trypanosoma evansi  ในพื้นท่ีภาค
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ตะวันออกของประเทศไทย เช่น การเล้ียงแบบปล่อย
แปลง การเล้ียงกระบือรวมกับสัตว์ชนิดอื่น การถ่าย
พยาธิ การท าวัคซีน ประวัติการแท้ง แมลงพาหะ การ
เคล่ือนย้ายสัตว์ แหล่งน้ ารอบฟาร์ม พบว่าปัจจัยท่ีมี
ผลต่อการเกิดโรค Trypanosomiasis ประกอบไป
ด้วย 2 ปัจจัย คือ ปัจจัยด้านการท าวัคซีนในช่วง 6 
เดือนท่ีผ่านมา และปัจจัยการพบเหลือบ แมลงวัน

คอกสัตว์ภายในฟาร์ม (แสดงในตารางท่ี 2) จากการท่ี
ความชุกในจังหวัดฉะเชิงเทราพบมากท่ีสุด จึงได้ท า
การวิ เคราะห์ถึ ง ปั จ จัย ท่ีมี ผล ต่อก าร เกิ ด โ รค 
Trypanosomiasis เฉพาะในเขตจังหวัดฉะเชิงเทรา 
พบว่าปัจจัยทางด้านการเล้ียงกระบือรวมกับสัตว์ชนิด
อื่นมีโอกาสเกิดโรคมากกว่าการเล้ียงกระบือเพียงชนิด
เดียว (แสดงในตารางท่ี 3) 

 
ตารางที่ 1 ตารางแสดงความชุกของโรคทริปปาโนโซมิเอซิสในพื้นท่ีภาคตะวันออกของประเทศไทย 

Variables Sample 
size 

Positive 95% CI Chi-square or 
Fisher 

p-value 
NO. % 

Provinces         Fisher's exact  <0.001* 
Chachoengsao 48 8 16.67 7.48-30.22 
Chonburi 54 0 0 0-6.60  
Sa Kaeo 51 0 0 0-6.98  
Number of 
Buffaloes 

        Fisher's exact 0.72 

1-20 131 7 5.34 2.18-10.7 
20-50 14 1 7.14 0.18-33.87 
50-100 4 0 0 0-60.24 
> 100 4 0 0 0-60.24 
Age          Fisher's exact 1 
< 2 years 6 0 0 0-45.93 
3-5 years 124 7 5.65 2.3-11.29 
> 5 years 23 1 4.35 0.11-21.95 
Gender         Fisher's exact 0.28 
M 64 5 7.81 2.59-17.3 
F 89 3 3.37 0.7-9.53 

Total 153 8 5.23 2.28-10.04 
  

หมายเหตุ *หมายถึงมีความแตกต่างอย่างมีนัยส าคัญท่ี p<0.05 
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ตารางที่ 2 ตารางแสดงปัจจัยเส่ียงท่ีมีผลต่อโรคทริปปาโนโซมิเอซิสในพื้นท่ีภาคตะวันออกของประเทศไทย 
Risk factors OR  95% CI p-value 
Free roaming 0.25 0.04-2.82 0.14 
Rearing with other animals 0.76 0.02-6.38 1 
Deworming Inf 0.51-inf 0.2 
Vaccination 1.25 0.15-58.96 1 
Abortion 0 0-5.65 1 
Flies 1.06 0.12-50.05 1 
Transportation 0 0-6.71 1 
Instant water 0 0-1.74 0.2 

 
ตารางที่ 3 ตารางแสดงปัจจัยเส่ียงท่ีมีผลต่อโรคทริปปาโนโซมิเอซิสในจังหวัดฉะเชิงเทรา 
Risk factors OR  Test 95% CI p-value 
Free roaming 0.34 Fisher's 0.0378-4.5797 0.2582 
Rearing with other animals 2.64 Fisher's 0.0403-57.5822 0.4288 
Deworming NA Fisher's 0.1723-Inf 0.573 
Vaccination 0.78 Fisher's 0.063-43.7099 1 
Abortion 0 Fisher's 0-5.805 0.573 
Flies 1 Fisher's 0.0887-53.9696 1 
Transportation 0 Fisher's 0-12.872 1 
Instant water 0 Fisher's 0-8.097 1 

 
วิจารณ์ 

การศึกษาความชุกของการเกิดโรคทริปปาโนโซ
มิเอซิสในพื้นท่ีภาคตะวันออกใช้วิธีการตรวจหาเช้ือ
ด้วยเทคนิคปฏิกิริยาลูกโซ่โพลิเมอเรส เนื่องจากให้ผล
ท่ีจ าเพาะเจาะจง (specificity) และมีความไวต่อเช้ือ 
(sensitivity) มากกว่าวิธีการตรวจเช้ือด้วยกล้อง
จุลทรรศน์และซีรั่มวิทยา (OIE. 2012) ท้ังนี้วิธีนี้
สามารถตรวจวินิจฉัย DNA ของเช้ือ T. evansi ได้
ต่ าสุดท่ี 0.01- 0.001 พิโคกรัม (Kaewhom. 2014) มี
รายงานสามารถตรวจเช้ือ T. evansi ได้ถึง 1–20 ตัว

ปรสิตต่อมิลลิลิตร (Desquesnes. 2002; Ijaz et al. 
1998) การใช้วิธีการตรวจหาเช้ือด้วยเทคนิค ปฏิกิริยา
ลูกโซ่ โพลิเมอเรสตรวจโดยการใช้  TBR primer 
สามารถตรวจเช้ือได้ถึง 0.000001 นาโนกรัมในช่วง
ก่อนการตรวจเจอปรสิตในกระแสเลือด (prepatent 
period) วิธีนี้สามารถตรวจเจอเช้ือปรสิตได้ง่ายกว่าวิธี
อื่น (Fernández et al. 2009) จากการศึกษาพบว่ามี
ความชุกการเกิดโรคในพื้นท่ีภาคตะวันออกอยู่ ท่ีร้อย
ละ 5.23 ซึ่งใกล้เคียงกับรายงานความชุกของโรคนี้ใน
ฟาร์มโคนมภาคกลางของประเทศไทย พบว่ามีความ
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ชุกอยู่ ท่ีร้อยละ 8.1 (Jittapalapong et al. 2009) 
สอดคล้องกับพื้นท่ีเขตของภาคตะวันออกซึ่งติดกับ
พื้นท่ีเขตภาคกลาง ท้ังนี้พบว่าพื้นท่ีของจังหวัดท่ี
แตกต่างกันเป็นปัจจัยส าคัญท่ีมีผลต่อการเกิดโรค 
สอดคล้องกับปัจจัยเส่ียงท่ีมีผลต่อ Trypanosoma 
evansi ในอูฐ คือ พื้นท่ี  (Alarabi  et al., 2019) 
ดังกล่าวโดยเฉพาะในจังหวัดฉะเชิงเทราพบว่ามีความ
ชุกของโรคมากท่ีสุดอยู่ท่ีร้อยละ 16.67 ใกล้เคียงกับ
ความชุกของโรคในโคท่ีพบมากท่ีสุดในภาคกลางคือ 
จังหวัดสระบุรีอยู่ท่ีร้อยละ 17.4 (Jittapalapong et 
al. 2009) เมื่ อพิจารณาจากอาณาเขตในแผนท่ี
ประเทศไทยพบว่าจังหวัดฉะเชิงเทรามีอาณาเขตติด
ภาคกลางและมีพื้นท่ีติดกับจังหวัดสระบุรีมากท่ีสุด
อาจเนื่องมาจากลักษณะการเล้ียงรวมในจังหวัด
ฉะเชิงเทราสามารถมีโอกาสเกิดโรคมากกว่าไม่เล้ียง
รวมถึง 2.6 เท่า และสอดคล้องกับผลงานวิจัยในปี 
2017 พบว่าความชุกของพยาธิในเลือดของกระบือ
แท้งลูกในจังหวัดนครพนม ผลการตรวจพบเพียงพยาธิ
ในเลือดกลุ่ม Trypanosoma spp. เท่านั้นโดยค่า
ความชุกอยู่ท่ีร้อยละ 16 (Srisai et al. 2017) ในพื้นท่ี
ภาคใต้มีรายงานระหว่างปี พ.ศ. 2546 – 2548 ตรวจ
พ บ ก า ร ติ ด เ ช้ื อ  T. evansi  ใ น พื้ น ท่ี จั ง ห วั ด
นครศรี ธรรมราช ร้ อยละ 0 .3 (Worasing and 
Rattana. 2007) ส่วนในพื้นท่ีภาคอีสานจากการศึกษา
ย้อนหลังห้าปีระหว่าง พ.ศ. 2551 - 2555 พบการเกิด
โรค 66 ครั้ง พบมากสุดในโคเนื้อ (51.5%) รองลงมา
ได้แก่ กระบือ (39.4%) โคนม (6.1%) และสุกร 
(3.03%) (Pholpark and Pholpark, 2013) ท้ังนี้
ความแตกต่างของความชุกในแต่ละภาคเนื่องมาจาก
ความแตกต่างของพื้นท่ีและวิธีการตรวจท่ีแตกต่างกัน 
ด้านจ านวนกระบือพบว่าความชุกในกระบือท่ีมีจ านวน 
20 – 50 ตัว (5.65%) มากกว่าความชุกในกระบือ 1-

20 ตัว (7.14%) ด้านอายุความชุกของกระบือท่ีอายุ 
3-5 ปี (5.65%) มากกว่าความชุกของกระบือท่ีมีอายุ
มากกว่า 5 ปี (4.35%) เพศพบว่าเพศผู้ (7.81%) มี
ความชุกมากกว่าเพศเมีย(3.37%) แต่ปัจจัยทางด้าน
จ านวนกระบือ อายุ  เพศ ไม่มีความแตกต่างกัน 
วิ เ ค ร าะห์ ปั จ จั ย เ ส่ี ย ง ท่ี มี ผ ล ต่ อ ก าร เกิ ด โ ร ค 
Trypanosoma evansi ในพื้นท่ีภาคตะวันออกของ
ประเทศไทยมีดังนี้ การท าวัคซีนในช่วง 6 เดือนท่ีผ่าน
มา มีโอกาสเกิดโรคมากกว่าไม่ท าวัคซีน 1.25 เท่า ซึ่ง
ให้ผลตรงข้ามกับงานวิ จัยของ Moustafa et al. 
(2017) พบว่าวัคซีนเป็นปัจจัยท่ีส าคัญในการป้องกัน
การเกิดโรค ท้ังนี้อาจเนื่องมาจากประสิทธิภาพวัคซีน 
การเก็บวัคซีน การฉีดวัคซีน  ในประเทศไทยอาจไม่ได้
ประสิทธิภาพเท่า ท่ีควร หรืออาจเกิ ดจากช่ วง
ระยะเวลาในการท าวัคซีนท่ีแตกต่างกัน ในฟาร์มท่ีพบ
เหลือบแมลงวันคอกสัตว์มีโอกาสเกิดโรคมากกว่าไม่
พบเหลือบ 1.06 เท่า เมื่อพิจารณาค่าอัตราส่วนแต้ม
ต่อ (Odds ratio) สอดคล้องกับปัจจัยท่ีมีผลต่อการ
เกิดโรคในนครพนม (Srisai et al. 2017) และมี
รายงานการติด Trypanosoma evansi ส่วนใหญ่ติด
โดยการดูดเลือดของแมลง เช่น Tabanus, Stomoxys 
และ  Haematopota (  Rodríguez et al.  2014 ; 
.Alarabi et al. 2019) เมื่อวิเคราะห์ปัจจัยเส่ียงท่ีมีผล
ต่อการเกิดโรคในจังหวัดฉะเชิงเทราพบว่าการเล้ียง
รวมระหว่างกระบือกับสัตว์ชนิดอื่นมีโอกาสเกิดโรค
มากกว่าการเล้ียงกระบือเพียงอย่างเดียว สอดคล้อง
กับงานวิ จัยปัจจัยเ ส่ียง ท่ีก่อโรค Trypanosoma 
evansi ในม้าพบว่าฟาร์มท่ีมีการจัดการไม่ดีมีปัจจัย
เส่ียงในการก่อโรคมากกว่าการจัดการท่ีดี(Sumbria 
et al. 2017) เมื่อพิจารณาค่าอัตราส่วนแต้มต่อ 
( Odds ratio)  ดั ง นั้ น ก า ร ล ด โ อ ก า ส เ กิ ด โ ร ค 
Trypanosoma evansi ในกระบื อ ในพื้ น ท่ี ภ า ค
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ตะวันออกคือ การให้ความรู้ในเรื่องการท าวัคซีน เช่น 
วิธีการเก็บวัคซีน วิธีการท าวัคซีน หรือ การพัฒนาสาย
พันธุ์วัคซีนให้ตรงกับสายพันธุ์ในประเทศไทย การ
ก าจัดแมลงในคอกสัตว์ และการไม่เล้ียงกระบือร่วมกับ
สัตว์ชนิดอื่น หรือการจัดการฟาร์มท่ีดีจะช่วยลดการ
แพร่กระจายของโรคในกระบือซึ่งเป็นแหล่งรังโรคท่ี
ส าคัญ และลดโอกาสการติดโรคจากสัตว์สู่คน 

 
สรุป 

การศึกษาครั้งนี้ได้ท าการตรวจหาความชุกของ
การติดเช้ือ Trypanosoma evansi ในกระบือพื้นท่ี
ภาคตะวันออกของประเทศไทยพบว่าร้อยละของ
ความชุกอยู่ ท่ี  5.23 โดยพบความชุกในจังหวัด
ฉะเชิงเทรามากท่ีสุดถึงร้อยละ 16.67 ผลการศึกษา
แสดงให้เห็นว่าปัจจัยทางด้านพื้นท่ีมีผลต่อการติดเช้ือ 
Trypanosoma evansi ส่วนปัจจัยทางด้านจ านวน
กระบือ อายุ และเพศ ไม่มีผลต่อการติดเช้ือของเช้ือ 
Trypanosoma evansi เมื่อวิเคราะห์ปัจจัยเส่ียงท่ีมี
ผลต่อการเกิดโรค Trypanosomiasis ในกระบือพื้นท่ี
ภาคตะวันออกของประเทศไทยประกอบด้วย 2 
ปัจจัยดังนี้ ปัจจัยทางด้านการท าวัคซีนในช่วง 6 เดือน
ท่ีผ่านมามีโอกาสเกิดโรคมากกว่าไม่ท าวัคซีน ปัจจัย
การพบแมลงพาหะในฟาร์ม พบว่าในฟาร์มท่ีพบ
เหลือบแมลงวันคอกสัตว์มีโอกาสเกิดโรคมากกว่าไม่
พบเหลือบและแมลงวันคอกสัตว์ เมื่อวิเคราะห์หา
ปัจจัยเส่ียงในจังหวัดฉะเชิงเทราพบว่าปัจจัยทางด้าน
การเล้ียงกระบือรวมกับสัตว์ชนิดอื่นมีโอกาสเกิดโรค
มากกว่าการเล้ียงกระบือชนิดเดียว 
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