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บทคัดย่อ: การศึกษานี้ด าเนินการโดยมีวัตถุประสงค์เพื่อศึกษาความชุกและเปรียบเทียบการดื้อยาปฏิชีวนะของเชื้อ  
Salmonella spp. ที่แยกได้จากสิ่งแวดล้อมและสัตว์ปศุสัตว์ในเขต อ.ศรีราชา จ.ชลบุรี ของประเทศไทย มีการเก็บ
ตัวอย่างจ านวน 300 ตัวอย่างในช่วงเดือนพฤษภาคม 2561 ถึงมีนาคม 2562 ซึ่งประกอบด้วยอุจจาระจากสัตว์ปศุสตัว์
จ านวน 73 ตัวอย่าง และตัวอย่างจากสิ่งแวดล้อมโดยรอบฟาร์มปศุสัตว์จ านวน 227 ตัวอย่างมาท าการเพาะแยกเชื้อ 
และทดสอบความไวต่อยาปฏิชีวนะโดยวิธี disc diffusion จากผลการศึกษานี้พบเชื้อ Salmonella spp. ในอุจจาระ
ไก่ 1 ตัวอย่างซึ่งคิดเป็น 0.33% ของตัวอย่างทั้งหมด และเชื้อดังกล่าวนี้ คือ Salmonella Kentucky โดยไม่พบเชื้อ
ชนิดนี้ในตัวอย่างจากสิ่งแวดล้อมเลย ซึ่งแปลผลได้ว่าเชื้อชนิดนี้ตรวจพบได้น้อยมากในเขตชุมชนแห่งนี้ และจากการ
ทดสอบความไวต่อยาปฏิชีวนะพบว่าเชื้อตัวอย่างดังกล่าวนี้มีการดื้อต่อยา Ampicillin, Penicillin, Cephalexin และ 
Amoxicillin ซึ่งถูกพิจารณาว่าเป็นการดื้อต่อยาหลายชนิดพร้อมกัน (multidrug resistance: MDR) 
 
ค าส าคัญ: ความชุก การดื้อยาปฏิชีวนะ Salmonella spp. สิ่งแวดล้อม สัตว์ปศุสัตว์ 
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Abstract: This study was proceeded with objective for studying prevalence, and comparing antibiotic 
resistance of Salmonella spp. isolated from environment and livestock in Sri-Racha District, Chonburi 
Province, Thailand. Taking 300 samples in May 2018 to March 2019, including 73 samples of livestock 
feces and 227 samples from environment around livestock farms, to bacterial isolation and antibiotic 
susceptibility determination by disc diffusion method. From result of this study, Salmonella spp. in 
a chicken fecal sample was found, which as 0.33% of all samples, and the serovar was Salmonella 
Kentucky, but did not found any bacteria in environmental samples, which assumed that this 
bacteria had least detected in this community. In addition, antibiotic susceptibility determination 
had resistance to Ampicillin, Penicillin, Cephalexin, and Amoxicillin which considered as multidrug 
resistance (MDR) isolate. 
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บทน า 
เชื้อ Salmonella เป็นจีนัสหนึ่งของแบคทีเรีย

ใน family Enterobacteriaceae มีรูปร่างลักษณะเป็น
แท่งขนาดประมาณ 0.7 -1.5 x 2 - 5 ไมครอน ติดสี 
แกรมลบ สามารถเจริญเติบโตได้ดีทั้ ง ในสภาพที่มี
ออกซิเจนและไม่มีออกซิเจน ไม่สร้างแคปซูล ส่วนมาก
เคลื่อนที่ได้ด้วยแฟลกเจลลารอบตัว แต่เชื้อกลุ่มนี้บาง
สายพันธุ์อาจไม่เคลื่อนที่  (Wattanasin, 2006) เชื้อ 
Salmonella สามารถถูกท าลายได้ที่อุณหภูมิ 55°C นาน 
1 ชั่วโมง หรือ 60°C นาน 15–20 นาที หรือ 62°C นาน 

4 นาที  ส่ วนที่ อุณหภูมิต่ ากว่ า  5 °C จะยับยั้ งการ
เจริญเติบโตเท่านั้นแต่ไม่สามารถท าลายเชื้อกลุ่มนี้ได ้เชื้อ 
Salmonella นั้นเป็นแบคทีเรียที่พบได้ทั่วไปทั้งในคน
และสัตว์ โดยมีแหล่งที่อยู่อาศัย คือ ทางเดินอาหารของ
สัตว์ปีก สัตว์เลื้อยคลาน สัตว์เลี้ยงลูกด้วยนม คน และ
แมลง เชื้อกลุ่มนี้จะปนออกมากับอุจจาระ แล้วอาศัยสัตว์ 
แมลง และน้ า แพร่กระจายไปในสิ่งแวดล้อม ดิน น้ า ปุ๋ย 
ซากพืชและสัตว์ที่เน่าเปื่อย วนเวียนเข้าสู่ห่วงโซ่อาหาร 
และล าไส้มนุษย์และสัตว์ (Strohbehn, 2006 ; Silva et 
al., 2010) นอกจากนี้เชื้อกลุ่มนี้ยังมีแหล่งรังโรคในฟาร์ม
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ปศุสัตว์ เช่น ฟาร์มสุกร โดยมีการปนเปื้อนเข้าสู่ระบบ
การเลี้ยงสุกรผ่านทางสิ่งแวดล้อมได้ด้วย (Lim et al., 
2010) ส า ห รั บ คุ ณ ส ม บั ติ ท า ง ชี ว เ ค มี ข อ ง เ ชื้ อ 
Salmonella มีดังนี้ 
 
ตารางที่  1 คุณสมบัติทางชีว เคมีที่ ส าคัญของเชื้อ 
Salmonella (Mikoleit, 2014) 

การทดสอบทางชีวเคมี ผลการทดสอบ 
Catalase test + 
Oxidase test - 
Growth in Triple Sugar Iron 
Agar (TSIA) 

K/A 

Gas Production -/+ 
H2S Production -/+ 
Citrate Utilization test + 
Motility test + 
Lysine Decarboxylase test + 
Indole Production test - 
Urease test - 
Methyl Red (MR) test + 
Voges-Proskauer (VP) test - 

+: 90-100% positive, -: 0-10% positive 
 

เชื้อ Salmonella เป็นแบคทีเรียที่ก่อให้เกิด
โ ร ค อ า ห า ร เ ป็ น พิ ษ แ ล ะ เ ป็ น ส า เ ห ตุ ข อ ง โ ร ค 
Salmonellosis และภาวะกระเพาะและล าไส้อักเสบ 
(gastroenteritis) ซึ่งเป็นปัญหาส าคัญด้านสาธารณสุขใน
หลายประเทศทั่วโลก โดยมีรายงานการป่วยด้วยโรค
ดังกล่าวประมาณ 93.8 ล้านเคสต่อปีทั่วโลก (Majowicz 
et al., 2010) และของเสียที่มีอุจจาระปนเปื้อนซึ่งมาจาก
สัตว์ที่ติดเชื้อและคน เป็นแหล่งส าคัญที่ท าให้เกิดการ
ปนเปื้อนของเชื้อนี้ไปในสิ่งแวดล้อมและอาหาร (Voogt 
et al., 2001) ส าหรับประเทศไทยจากการรายงานการ
สอบสวนโรคอาหารเป็นพิษของส านักระบาดวิทยา กรม

ควบคุมโรค กระทรวงสาธารณสุข ในปี พ.ศ. 2555 พบ
รายงานโรคอาหารเป็นพิษจ านวน 119,392 ราย โดยผล
การตรวจสอบชนิดเชื้อก่อโรคที่ เป็นสาเหตุพบเชื้ อ 
Salmonella spp. คิดเป็น 41.47% จากรายงานใน
ระบบเฝ้าระวังทางระบาดวิทยาจ านวน 837 รายซึ่งถือว่า
สูงมาก (Wongkhumma, 2012) เชื้อกลุ่มนี้นอกจาก
ก่อให้เกิดความเจ็บป่วยแล้วยังก่อปัญหาการดื้อยาซึ่งเป็น
ปัญหาใหญ่ไปทั่วโลก โดยท าให้ทั้งคนและสัตว์เจ็บป่วย
อีกซึ่งต้องใช้ระยะเวลาในการรักษายาวนานขึ้น และ
สูญเสียค่าใช้จ่ายในการรักษา  รวมไปถึงการรักษา
ล้มเหลวเนื่องจากไม่สามารถหายาที่เหมาะสมมารักษาได้ 
(Travers and Burza, 2002) นอกจากนี้องค์การอนามัย
โลกยังได้รายงานว่าเชื้อกลุ่มนี้ยังมีแนวโน้มการดื้อยาต้าน
จุลชีพเพิ่มขึ้นทั้งจากการใช้ยาอย่างไม่เหมาะสมในคน
และสัตว์ปศุสัตว์ ผู้บริโภคจึงมีโอกาสได้รับเชื้อดื้อยาต้าน
จุลชีพดังกล่าวผ่านทางการปนเปื้อนจากฟาร์มและ
การเกษตรมาสู่อาหาร (WHO, 1997) ทั้งนี้การดื้อยาต้าน
จุ ลชีพของ เชื้ อ  Salmonella จะส่ งผล เสี ยต่ อกา ร
รักษาพยาบาลและคุณภาพชีวิตของผู้ป่วย (Park et al., 
2002) 

ก า รศึ กษ าครั้ ง นี้ จึ ง ไ ด้ ด า เ นิ น ก า ร โ ดยมี
วัตถุประสงค์เพื่อศึกษาความชุกและเปรียบเทียบการดื้อ
ย าปฏิ ชี ว น ะ ของ เ ชื้ อ  Salmonella ที่ แ ยก ไ ด้ จ า ก
สิ่งแวดล้อมและสัตว์ปศุสัตว์ในชุมชนแห่งหนึ่งในเขต อ.
ศรีราชา จ.ชลบุรี ของประเทศไทย เพื่อใช้เป็นข้อมูล
ส าคัญในการเฝ้าระวังปัญหาทางสาธารณสุข และการ
เลี้ยงปศุสัตว์ และเพื่อให้หน่วยงานที่เกี่ยวข้องได้น าไปใช้
ประโยชน์ต่อไป 
 

อุปกรณ์และวิธีการ 
การเก็บตัวอย่าง 

ท าการสุ่มเก็บตัวอย่างอุจจาระจากสัตว์ปศุสัตว์
ในชุมชนแห่งหนึ่ง ในเขตพื้นที่  อ .ศรีราชา จ .ชลบุรี  
จ านวน 73 ตัวอย่างซึ่งประกอบด้วยโค 21 ตัวอย่าง สุกร 
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12 ตัวอย่าง แพะ 10 ตัวอย่าง และไก่ 30 ตัวอย่าง และ
ท าการสุ่มเก็บตัวอย่างจากสิ่งแวดล้อมโดยรอบฟาร์มปศุ
สัตว์ดังกล่าวจ านวน 227 ตัวอย่างซึ่งประกอบด้วย 
อาหารและวัสดุรองนอนรวม 15 ตัวอย่าง น้ าในฟาร์ม 40 
ตัวอย่าง และน้ าประปา 172 ตัวอย่าง รวมจ านวน
ตัวอย่างของอุจจาระจากสัตว์ปศุสัตว์และสิ่งแวดล้อม
ทั้งสิ้น 300 ตัวอย่าง โดยได้ท าการเก็บตัวอย่างดังกล่าว
ในระหว่างวันที่ 1 พฤษภาคม พ.ศ. 2561 ถึง 20 มีนาคม 
พ.ศ. 2562 และท าการตรวจวิเคราะห์ตัวอย่างดังกล่าว
ภายใน 24 ชั่วโมงหลังจากเก็บ 
วิ ธี ก า รศึ กษา : ดั ดแปลงจาก Kumpapong et al., 
(2013) ; Feder et al., (2001) ; Yue et al., (2014) 

โดยน าตัวอย่างจ านวน 1 กรัมหรือ 1 mL ใส่ลง
ในสารละลาย Phosphate Buffer Saline (PBS) 90 mL 
แล้วท าการเจือจางในอัตราส่วน 1 : 10 ลงในอาหาร 
Buffered Peptone Water (BPW) 9 mL จ า น ว น  3 
หลอดได้เป็นระดับการเจือจาง 10-1, 10-2 และ 10-3 
ตามล าดับ แล้วน าไปบ่มที่อุณหภูมิ 37°C นาน 24 ชั่วโมง 
จากนั้นน าหลอดอาหาร BPW ที่ให้ผล positive คือ มี
ลักษณะขุ่นหรือมีตะกอน ดูดมา 1 mL ใส่ในอาหาร 
Rappaport-Vassiliadis (RV) 9 mL จ านวน 1 หลอด 
แล้วน าไปบ่มที่อุณหภูมิเดิมนาน 24 ชั่วโมง ต่อจากนั้นน า
หลอดอาหาร RV ที่ให้ผล positive ซึ่งมีสีจางลงและขุ่น
หรือมีตะกอน มาท าการเพาะแยกเชื้อด้วยวิธี  streak 
plate บ น จ า น อ า ห า ร  Salmonella-Shigella Agar 
(SSA) แ ล ะ  Xylose Lysine Deoxycholate Agar 
(XLDA) และน าไปบ่มที่อุณหภูมิเดิมนาน 24 ชั่วโมง 

คัดเลือกโคโลนีที่มีลักษณะกลม สีชมพูซีด 
ผิวหน้ามันเยิ้ม ขอบใสและมีสีด าตรงกลาง มาท าการ 
streak plate บนจานอาหาร Tryptic Soy Agar (TSA) 
และบ่มที่อุณหภูมิ 42°C นาน 24 ชั่วโมง จากนั้นจึงท า
การทดสอบคุณลักษณะทางชีวเคมีซึ่งประกอบด้วย ผล
ก า ร เ จ ริ ญ เ ติ บ โ ต ใ น อ า ห า ร  TSIA, Motility, H2S 
Production, Indole Production, Methyl Red, 

Voges-Proskauer, Urease, Lysine Decarboxylase, 
Citrate Utilization, Catalase และ Oxidase test และ
การย้อมสีแกรม (Mikoleit, 2014) เพื่อระบุว่าตัวอย่าง
เชื้อที่แยกได้เป็น Salmonella spp. จากนั้นค านวนค่า
ความชุกของเชื้อ Salmonella spp. ที่ตรวจพบ และท า
การเพาะเลี้ยงตัวอย่างเชื้อดังกล่าวลงในจานอาหาร TSA 
แล้วส่งตรวจยังห้องปฏิบัติการแบคทีเรียวิทยา สถาบัน
สุขภาพสัตว์แห่งชาติ เพื่อระบุซีโรไทป์ (serotype) ของ
เชื้อดังกล่าวต่อไป 
การทดสอบความไวต่อยาปฏิชีวนะ 

น าเชื้อ Salmonella spp. ที่ เพาะแยกได้มา
เพาะเลี้ยงในอาหาร Nutrient Agar slant และบ่มที่
อุณหภูมิ 37oC นาน 24 ชั่วโมง จากนั้นท าการถ่ายเชื้อลง
ในสารละลาย normal saline และปรับความขุ่นให้ได้
เทียบเท่ากับสารละลายมาตรฐาน 0.5 McFarland แล้ว
ดูดส่วนผสมที่มีเชื้อนี้มา 100 µL ท าการ spread plate 
ลงบนจานอาหาร Mueller Hinton Agar (MHA) จ านวน 
2 จานและทดสอบความไวต่อยาปฏิชีวนะด้วยวิธี Kirby-
Bauer disc diffusion (Lim et al., 2010) โ ด ย ใ ช้
แ ผ่ น ดิ ส ก์ ที่ มี ย า ปฏิ ชี ว น ะ  Ampicillin, Penicillin, 
Cephalexin, Amoxycillin, Oxytetracycline, 
Gentamycin, Enrofloxacin, Sulfamethoxazole-
Trimetoprim จ านวนจานละ 4 แผ่น แล้วน าจานอาหาร 
MHA ทุกจานดังกล่าวไปบม่ที่อุณหภูมิ 37oC นาน 18-24 
ชั่วโมง แล้วท าการวัดค่า inhibition zone และแปลผล
ต า ม วิ ธี ก า ร ข อ ง  Clinical Laboratory Standards 
Institute (2012) 

 

ผลการทดลอง 
จากการหาเชื้อ Salmonella spp. ในตัวอย่าง

อุจจาระของสัตว์ปศุสัตว์และตัวอย่างจากสิ่งแวดล้อม ณ 
ชุมชนแห่งหนึ่งในเขตอ. ศรีราชา จ. ชลบุรี ได้ผลดังนี้ 
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ภาพที่ 1 จ านวนตัวอยา่งที่ตรวจพบเชื้อ Salmonella spp. จากจ านวนตัวอย่างทั้งหมด 

 
จากภาพที่ 1 จะเห็นได้ว่าจากตัวอย่างทั้งหมด

พบเชื้อชนิดนี้ในอุจจาระไก่ 1 ตัวอย่างซึ่งคิดเป็น 0.33% 
ของตัวอย่างทั้งหมด (n = 300) และไม่พบเชื้อชนิดนี้ใน
ตัวอย่างจากสิ่ งแวดล้อมเลยซึ่งถือว่าเป็นปริมาณที่
ค่อนข้างต่ ามากโดยตรวจพบไม่เกิน 1% ของตัวอย่างจาก
สัตว์หรือผลผลิตจากสัตว์ และจากการระบุซีโรไทป์ของ
เชื้อดังกล่าวพบว่าเป็น Salmonella Kentucky และ
เมื่อน าเชื้อชนิดนี้ที่เพาะแยกได้มาท าการทดสอบความไว
ต่อยาปฏิชีวนะได้ผลดังตารางที่ 2 

  
ตารางที่ 2 แสดงผลการทดสอบความไวต่อยาปฏิชีวนะ
ของเชื้อ S. Kentucky  

 ยาปฏิชีวนะ ผล 
Ampicillin Resistant 
Penicillin  Resistant 
Cephalexin Resistant 

Amoxicillin  Resistant 
Oxytetracyclin Susceptible 

Gentamycin Susceptible 
Enrofloxacin Susceptible 

Sulfacmethoxazole-Trimethoprim Susceptible 

  

 

วิจารณ์ 
จากการที่เชื้อ Salmonella spp. ที่ตรวจพบ

นั้น คือ เชื้อ S. Kentucky เป็นเชื้อซี โรไทป์หนึ่ งใน 
Salmonella serogroup C ที่สามารถพบได้ในไก่เนื้อ 
(USDA Food Inspection Service, 2010) ทั้ ง นี้ เ ชื้ อ 
Salmonella ซีโรไทป์ต่างๆ ที่น าพาโดยปศุสัตว์สามารถ
เป็นสาเหตุการระบาดของเชื้อชนิดนี้ในมนุษย์ผ่านทาง
ห่วงโช่อาหารได้ (Fuche et al., 2016) แต่อย่างไรก็ตาม
การที่ตรวจพบเชื้อชนิดนี้ได้น้อยในบริเวณชุมชนแห่งนี้ถือ
ว่าไม่ก่อให้เกิดปัญหามากนัก (Ronnqvist et al., 2018) 
ซึ่งอาจเนื่องมาจากปัจจัยที่สามารถป้องกันไม่ให้พบเชื้อ
ชนิดนี้ในฟาร์ม คือ ภายในฟาร์มมีระบบป้องกันความ
ปลอดภัยทางชีวภาพ อาหารสัตว์สะอาดปราศจากการ
ปนเปื้อนเชื้อชนิดนี้ มีการเข้มงวดเรื่องการเข้าออกเขต
ฟาร์ม และโรงเรือนมีการท าความสะอาดและฆ่าเชื้อ
อย่างเหมาะสม (Christie, 2019) ทั้งนี้การที่ความชุกของ
เชื้อ Salmonella spp. ในชุมชนแห่งนี้มีค่าน้อยอาจ
เกี่ยวเนื่องกับปัจจัยที่มีผลต่อการเจริญเติบโตและการอยู่
รอดของเชื้อ ซึ่งได้แก่ อุณหภูมิ และค่าปริมาณน้ าอิสระ 
(Aw) ในตัวอย่าง โดยเชื้อชนิดนี้จะเจริญเติบโตได้ดีที่
อุณหภูมิ 37-42oC (Wattanasin, 2006) แต่เมื่ออุณหภูมิ
ของสิ่ ง แวดล้อม เพิ่ มสู งขึ้ น เชื้ อนี้ จ ะถู กชะงักการ
เจริญเติบโตและตายลงเมื่ออุณหภูมิมากกว่า 70oC 

0.33%

99.67%

Number of positive samples Number of negative samples
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โดยเฉพาะในสภาวะที่มีความชื้นสูง และถ้าปริมาณน้ า
อิสระในตัวอย่าง เช่น อาหาร ค่อนข้างต่ ากว่า 0.93 จะ
ท าให้ขบวนการเมทาบอลิซึมภายในเซลล์ของเชื้อนี้ลดลง
ซึ่งเป็นการชะงักการเจริญเติบโต (Finn et al., 2013) 
นอกจากนี้เชื้อ Salmonella spp. อาจมีการเจริญเติบโต
แข่งกับเชื้อกลุ่มอื่นซึ่งเป็นแบคทีเรียที่พบในล าไส้อาทิเช่น 
ก ลุ่ ม  Coliform แ ล ะ  Enterobacteriaceae ไ ด้ ไ ม่ ดี  
(Wattanasin, 2006) จึงท าให้พบเชื้อชนิดนี้ได้น้อย  

จากภาพที่  1 และ ตารางที่  2 พบว่า เชื้อ S. 
Kentucky จากตัวอย่างสัตว์ปศุสัตว์ คือ ไก ่มีการดื้อต่อยา 
Ampicillin, Penicillin, Cephalexin และ  Amoxicillin 
แ ต่ มี ค ว า ม ไ ว ต่ อ ย า  Oxytetracyclin, Gentamycin, 
Enrofloxacin แ ล ะ  Sulfamethoxazole-
Trimethoprim ซึ่งอาจบ่งชี้ว่าภายในฟาร์มไก่ใช้ยาทั้ง 4 
ชนิดหลังนี้ไม่มากนักหรือมีการใช้อย่างเหมาะสม อย่างไรก็
ตามตัวอย่างเชื้อชนิดที่พบนี้ดื้อต่อยาปฏิชีวนะหลายชนิด
พร้อมกันจึ งจัด เป็น multidrug resistant organisms 
(MDROs) ซึ่งเป็นสาเหตุของการดื้อต่อยาหลายชนิดพร้อม
กัน  (multidrug resistance: MDR) และ เป็นปัญหาที่
ส าคัญมากของการดื้อยา (Magiorakos et al., 2012) โดย
มีการศึกษาพบว่าสามารถแยกแบคทีเรียกลุ่ม MDROs ได้
ในสิ่งแวดล้อมและพบการดื้อต่อยาปฏิชีวนะหลายชนิด 
นอกจากนี้ยังมีการยืนยันว่าแบคทีเรียที่ปนเปื้อนมากับ
อุ จ จ า ร ะ  เ ช่ น  fecal coliform ห รื อ  E. coli มี
ความสามารถในการส่งผ่านยีนที่เกี่ยวข้องกับการดื้อยา
ไปสู่แบคทีเรียกลุ่มอ่ืนผ่านทาง plasmid หรือขบวนการ 
conjugation โดยเชื้อกลุ่มนี้สามารถพบได้ในสิ่งแวดล้อม 
เช่น น้ าจากฟาร์มเลี้ยงสัตว์ สัตว์เลี้ยงต่าง ๆ สัตว์ป่า และ
บ่อขยะ (Sayah et al., 2005) ดังนั้นหากเกิดการส่งผ่าน
ยีนดังกล่าวจากเชื้อกลุ่มนี้ไปสู่เชื้อก่อโรคโดยเฉพาะเชื้อก่อ
โรคทางเดินอาหาร เช่น Salmonella จะมีโอกาสเกิดขึ้น
ได้มากเนื่องจากมีแหล่งที่มาเดียวกัน (Winokur et al., 
2001) โดยมี รายงานว่ า เชื้ อ  Salmonella enterica 
subsp. enterica serovar Newport จ านวน 25.3% ที่

แยกได้จากล าไส้ของไก่งวงมีการแสดงออกของยีน CYM-2 

β-lactamnase และยีนที่เกี่ยวข้องกับการดื้อยาอ่ืน ๆ 
ภายหลังจากที่สัตว์ดังกล่าวถูกป้อนเชื้อ E. coli ที่มี  
plasmid ซึ่งมียีนเหล่านี้ เหตุการณ์นี้เป็นการแสดงให้เห็น
ว่ามีการถ่ายทอดยีนการดื้อยาจากเชื้อ E. coli ไปสู่  
Salmonella serovar Newport เ ป็ น ผ ล ใ ห้ เ ชื้ อ 
Salmonella ดังกล่าวปรับตัวดื้อต่อยา cephalosporins 
ที่ อ อ ก ฤ ท ธิ์ ว ง ก ว้ า ง  (extended-spectrum 
cephalosporins: ESC) และยาปฏิชีวนะอ่ืน ๆ (Poppe 
et al., 2005)  การดื้อต่อยาปฏิชีวนะของเชื้อก่อโรคส่งผล
กระทบท า ใ ห้การใช้ยาปฏิชี วนะในการรักษาไม่มี
ประสิทธิภาพหรือใช้ เวลาในการรักษานานขึ้น  และ
ทางเลือกในการใช้ยารักษาลดลง และเสียค่าใช้จ่ายในการ
รักษาเพิ่มขึ้น (Roberts et al., 2009 และ Magiorakos 
et al., 2012)  เหตุการณ์เหล่านี้สะท้อนถึงการเกิดขึ้นของ
เชื้อ Salmonella spp. ดื้อยาในห่วงโซ่การผลิตอาหาร
และสิ่งแวดล้อม แล้วส่งผลกระทบมาถึงสุขภาพของคน
และสัตว์โดยก่อให้เกิดความสูญเสียทางเศรษฐกิจ (Yoon 
et al., 2017) และปัญหาเชื้อ Salmonella ที่ดื้อต่อยา
หลายชนิด (MDR Salmonella) จัดเป็นความเสี่ยงที่
ส าคัญด้านสาธารณสุขทั่วโลก (Rayamajhi et al., 2008) 

  

สรุป 
ในการศึกษาครั้งนี้ท าการเก็บตัวอย่างจากสัตว์

ปศุสัตว์และสิ่ งแวดล้อมรวมทั้งสิ้น 300 ตัวอย่างมา
ตรวจหาความชุกของเชื้อ Salmonella spp. โดยพบ
เชื้อชนิดนี้ในอุจจาระไก่ 1 ตัวอย่างซึ่งคิดเป็น 0.33% 
ของตัวอย่างทั้งหมด และเชื้อดังกล่าวคือ S. Kentucky 
โดยไม่พบเชื้อชนิดนี้ในตัวอย่างจากสิ่งแวดล้อมเลยซึ่ง
แปลผลได้ว่าเชื้อชนิดนี้ตรวจพบได้น้อยมากในเขตชุมชน
แห่งนี้  จากการทดสอบความไวต่อยาปฏิชีวนะพบว่าเชื้อ
ตัวอย่างนี้มีการดื้อต่อยาหลายชนิดพร้อมกัน (MDR) 
ไ ด้ แ ก่    Ampicillin, Penicillin, Cephalexin แ ล ะ 
Amoxicillin  โดยการศึกษานี้เป็นการส ารวจเบื้องต้นหา
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ความชุกของเชื้อ Salmonella spp. เท่านั้น ส าหรับ
ทางเลือกของการศึกษาในอนาคตสามารถเลือกสัตว์ชนิด
ใดชนิดหนึ่ง มาศึกษาเปรียบเทียบความชุกในการตรวจ
พบเชื้อ และการดื้อต่อยาปฏิชีวนะในสัตว์แต่ละชนิดโดย
ละเอียดและท าการวิเคราะห์ทางสถิติ 
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หน่วยชันสูตรโรคสัตว์  และคณะสัตวแพทยศาสตร์ 
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ขอขอบพระคุณสถาบันสุขภาพสัตว์แห่งชาติที่ให้ความ
อนุเคราะห์ในการตรวจซีโรไทป์ของเชื้อตัวอย่าง 
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