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บทคัดย่อ: การศึกษานี้เป็นการส ารวจความชุกของเชื้อแบคทีเรียคลามัยเดียในสวนสัตว์จังหวัดเชียงใหม่ ประเทศไทย 
โดยวิธีปฏิกิริยาลูกโซ่โพลีเมอเรสของยีน 16S rRNA และท าการจ าแนกชนิดของเชื้อแบคทีเรียเหล่านี้โดยท าการ
วิเคราะห์ทางวิวัฒนาการของล าดับในต าแหน่ง variable domain 2 (VD2) ของยีน outer membrane protein A 
(ompA) ตัวอย่างป้ายเชื้อจากช่องทวารร่วมของสัตว์เลื้อยคลาน จ านวน 115 ตัวอย่าง ที่เลี้ยงในสวนสัตว์สองแห่ง ได้
ถูกน ามาตรวจด้วยวิธีปฏิกิริยาลูกโซ่โพลีเมอเรส เพื่อตรวจความจ าเพาะของสกุลเชื้อและชนิดที่จ าเพาะของเชื้อ ผลการ
ตรวจพบความชุกของ Chlamydia spp., C. psittaci และ C. pneumoniae ที่ ร้อยละ 9.57 ร้อยละ 9.5 และ ร้อย
ละ 0 ตามล าดับ เมื่อน าตัวอย่างที่ได้ผลบวกไปท าการวิเคราะห์ทางวิวัฒนาการจ านวน 11 ตัวอย่างพบว่าตัวอย่าง
จ านวน 3 ตัวอย่างมีความคล้ายคลึงในสปีชีร์ C. psittaci และมีตัวอย่างจ านวน 8 ตัวอย่างอยู่ในสปีชีส์ C. pecorum 
มี จากการศึกษานี้แสดงให้เห็นว่าเชื้อแบคทีเรีย Chlamydia หลากหลายสายพันธุ์สามารถพบได้ในสัตว์เลื้อยคลานที่
ไม่แสดงอาการป่วยในสวนสัตว์จังหวัดเชียงใหม่ ดังนั้นการเฝ้าระวังโรคจึงมีความจ าเป็นเพื่อป้องกันและควบคุมโรค
ส าหรับสัตว์ในสวนสัตว์ 
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Abstract: This study investigated the prevalence of chlamydia among captive reptiles in zoos, Chiang 
Mai, Thailand. The method was conducted by polymerase chain reaction (PCR) of the 16S rRNA gene 
and further characterized these bacteria by performing phylogenetic analysis of the sequences of 
the variable domain 2 ( VD2)  region of the ompA gene, with encodes the Chlamydia major outer 
membrane protein.  Cloacal swabs were collected from 115 reptile animals in two zoos and 
examined for their genus and species specification.  The prevalence of Chlamydia spp. , C.  psittaci 
and C.  pneumoniae were found to be 9. 57% , 9. 57%  and 0% , respectively.  Phylogenetic analysis 
from 11 samples showed that three samples were similar to C.  psittaci and eight samples were C. 
pecorum. This study demonstrated for the fixed time that diverse Chlamydia species could be found 
in asymptomatic reptiles in zoos of Chiang Mai province. Therefore, disease monitoring is necessary 
to prevent and control clamydiosis in zoo animals. 
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บทน า 
เชื้อแบคทีเรียใน family Chlamydiaceae เป็น

แบคทีเรียแกรมลบ มีลักษณะเป็น intracellular ส่วน
ใหญ่พบว่าสามารถเกิดโรคที่ส าคัญทั้งในสัตว์และใน
มนุษย์ (Storz and Kaltenboeck, 1993b) ส าหรับเชื้อ
ที่มีความส าคัญทางสัตวแพทย์ คือ เชื้อ Chlamydia 
psittaci ในนกจะท าให้เกิดโรค psittacosis ซึ่งท าให้เกิด
อาการติดเชื้อทั่วร่างกาย โดยอาการจะเป็นได้ทั้งแบบ

เฉียบพลัน เรื้อรัง หรือแม้กระทั่งการติดเชื้อแบบไม่แสดง
อาการ ซึ่งมักเกิดโรคในนกแก้ว สัตว์ปีกที่เลี้ยง และนก
ป่ า  ( Vanrompay et al. , 1995)  เ ชื้ อ  Chlamydia 
pneumoniae ซึ่งเป็นสาเหตุของภาวะปอดอักเสบใน
มนุษย์ (Grayston et al., 1990) โดยมีการประมาณการ
ว่าร้อยละ 10 ของผู้ป่วยจากภาวะปอดอักเสบในแหล่ง
ชุมชน เกิดจากการติดเชื้อ C. pneumoniae (Gaydos 
et al., 1994) นอกจากนี้ยังพบ DNA ของเชื้อในสัตว์
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ได้แก่ การป้ายเชื้อ palpebral และ urogenital organs 
ในโคอะล่า (Jackson et al, 1999) จากม้าที่มีภาวะ 
nasopharyngeal conjunctivitis (Wills et al. , 1990) 
และจากอวัยวะภายในต่างๆ ของสัตว์เลื้อยคลานและ
สัตว์ครึ่งบกครึ่งน้ า (Bodetti et al., 2002; Reed et al., 
2000) อย่างไรก็ตามปัจจุบันยังไม่พบการติดเชื้อ C. 
pneumoniae จากสัตว์สู่คน (Myers el al, 2009)  

เชื้อแบคทีเรีย Chlamydia spp. ในสัตว์ปีกจะ
ถูกแบ่งเป็นอย่างน้อย 15 genotypes ได้แก่ สายพันธุ์ A, 
B, C, D, E, F, C/ B, I, J, 1V, 6N, MatI16, R54, YP84 
และ CPX0308 และ genotype ที่ไม่พบในสัตว์ปีกได้แก่
ส า ย พั น ธุ์  WC แ ล ะ  M56 ( Beeckman and 
Vanrompay, 2009) โดยการจ าแนก genotype จะใช้
ความแตกต่างของล าดับเบสของยีน ompA ซึ่งเป็นยีนที่
เป็นองค์ประกอบหลักของ major outer membrane 
protein (MOMP) (Sachse et al. , 2015) ภายในยีน 
ompA จะมีการเรียงล าดับ DNA ที่มีความแตกต่างกัน 
ในส่วนย่อยที่เรียกว่า variable domain (VD) โดยแบ่ง
ออกเป็น 4 ส่วน ได้แก่ VD1, VD2, VD3 และ VD4 ซึ่ง
พบว่ามี VD จ านวน 3 ส่วน ที่อยู่บนพื้นผิวของเชื้อ
แบคทีเรีย และบรรจุ antigenic peptides ภายใน ซึ่ง
ความแตกต่างของการเรียงล าดับเบสในส่วน VD ถูก
น าไปใช้ประโยชน์ในการจ าแนกชนิดของเชื้อ ซึ่งจาก
การศึกษาพบว่าเชื้อ Chlamydia spp. ที่แยกจากสัตว์
ปีกส่วนใหญ่จะอยู่ใน genotype A, B, C, D, E, F และ 
E/B ยกเว้น genotype WC และ M56 ที่พบในสัตว์เลี้ยง
ลูกด้วยนม (Beeckman and Vanrompay, 2009) 

มีรายงานการส ารวจเชื้อ Chlamydia spp. ด้วยวิธี 
PCR ในสัตว์เลี้ยงลูกด้วยนม นก และสัตว์เลื้อยคลาน 
ของสวนสัตว์ในประเทศญี่ปุ่น (Kabeya et al., 2015) 
พบว่า  เชื้ อ  C. psittaci และเชื้ อ  C. pneumoniae 
สามารถตรวจได้จากสัตว์เลื้อยคลานมากที่สดุ และเชื้อ C. 
pneumoniae ยังมีความคล้ายคลึงกับเชื้อที่แยกได้จาก
มนุษย์ ในประเทศไทยมีการส ารวจเชื้อ C. psittaci ใน

อุจจาระนกพิราบพบ 1.3 % (Wannaratana et al., 
2017) ในนกสวยงามพบ 7.87 % (Suksai et al., 2016) 
และมีการส ารวจในนกป่าพบจ านวน 4.9% ในนก
ปากห่าง (Suksai et al., 2019) โดยยังไม่มีรายงานใน
สัตว์เลื้อยคลาน 

การศึกษานี้มีวัตถุประสงค์เพื่อส ารวจความชุกของ
เชื้อ Chlamydia spp. ในสัตว์เลื้อยคลาน ในสวนสัตว์ 
จังหวัดเชียงใหม่ ประเทศไทย 

 

อุปกรณ์และวิธีการ 
การศึกษาครั้งนี้ได้รับการพิจารณารับรองการ

อนุญาตให้ใช้สัตว์ทดลองเพื่องานวิทยาศาสตร์ คณะสัตว
แพทยศาสตร์ มหาวิทยาลัยเชียงใหม่ เลขที่โครงการ 
R9/ 2562 แ ล ะ ไ ด้ รั บ ก า ร พิ จ า ร ณ า รั บ ร อ ง จ า ก
คณะกรรมการควบคุมความปลอดภัยทางชีวภาพระดับ
ส่วนงาน ชุดที่ 7 มหาวิทยาลัยเชียงใหม่ เลขที่โครงการ 
CMUIBCA-0762018 
กลุ่มตัวอย่าง 

ท าการศึกษาในสัตว์เลื้อยคลานของสวนสัตว์ที่อยู่
ภายในจังหวัดเชียงใหม่ได้แก่ สวนสัตว์เชียงใหม่ และ
เชียงใหม่ไนท์ซาฟารี โดยวิธีการสุ่มตัวอย่างอย่างง่าย 
(Simple random sampling) โดยไม่เลือกเพศ อายุ  
ค านวณจ านวนตัวอย่างจากสูตร 

 

𝑛 =
z2P(1 − P)

𝑑2
 

 
เมื่อ  n = จ านวนตัวอย่าง 
 P = ความชุกประมาณการ = 0.081 
 d = ขนาดความคลาดเคลื่อน = 0.05 

z = ระดับความเชื่อมั่น 95%  
 
ได้ตัวอย่างจากการค านวณทั้งสิ้น 115 ตัวอย่าง 

ดังแสดงในตารางที่ 1  
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ตารางที่ 1 ตัวอย่างจากการป้ายเชื้อช่องทวารร่วมในการศึกษานี้ 

ชนิดสัตว์เลื้อยคลาน สวนสัตว์เชียงใหม่ เชียงใหม่ไนท์ซาฟาร ี รวม 
เต่าเหลือง (Indotestudo elongata) 13 7 20 
เต่าหับ (Cuora amboinensis) 13 3 16 
เต่าใบไม้ (Cyclemys dentate) 18 0 18 
เต่าหวาย (Heosemys spinosa) 20 0 20 
เต่าบึง (Hieremys annandalei) 7 0 7 
เต่าหกด า (Manouria emys phayrei) 1 0 1 
เต่าซัลคาตา้ (Geochelone sulcata) 1 1 2 
เต่าแก้มแดง (Trachemys scripta elegans) 0 4 4 
เต่าดาวรัศมี (Astrochelys radiate) 0 1 1 
เต่านา (Malayemys subtrijuga)  0 3 3 
เต่าบัว (Python bivittatus) 0 2 2 
เตกู (Tupinambis teguixin) 0 1 1 
อีกัวน่า (Inguanidae inguana) 11 7 18 
งูหลามทอง (Python bivittatus) 0 2 2 

รวม 84 31 115 
 
วิธีการเก็บตัวอย่าง 

ท าการเก็บตัวอย่างจากการป้ายเชื้อจากช่องทวาร
ร่วม (cloacal swab) เก็บในเก็บในหลอดพลาสติกเก็บ
ตัวอย่างขนาด 15 มิลลิลิตร ที่บรรจุด้วย PBS ปริมาตร 3 
มิลลิลิตร จากนั้นน าตัวอย่างไปเก็บที่อุณหภูมิ 4 องศา
เซลเซียส เพื่อน ามาตรวจวิเคราะห์ทางห้องปฏิบัติการ
ต่อไป 
การสกัดสารพันธุกรรม 

น า PBS จากการป้ายเชื้อช่องทวารร่วมไปปั่นให้
ตกตะกอนแล้วน้ าส่วนใส ปริมาตร 200 µl แล้วน าไป
สกัดดีเอ็นเอด้วยชุดสกัดสารพันธุกรรม NucleoSpin  
blood (Macherey-Nagel®, German) จากนั้นน าดีเอ็น
เอที่ได้เก็บในตู้แช่แข็งที่อุณหภูมิ -20 องศาเซลเซียส 
จนกว่าจะน ามาใช้ 
การตรวจหาเชื้อ Chlamydia spp., C. psittaci และ 
C. pneumonia  

ท าการเพิ่มจ านวนดีเอ็นเอโดยปฏิกิริยาลูกโซ่พอลิ
เมอเรสด้วยเคร่ืองเพิ่มปริมาณดีเอ็นเอ โดยใช้ไพรเมอร์ดัง
แสดงในตารางที่ 2 การเพิ่มจ านวนดีเอ็นเอโดยใช้ชุดเพิ่ม
จ า น ว น ส า ร พั น ธุ ก ร ร ม  Quick Taq HS DyeMix 

(Toyobo®, Japan) จ านวน 20 µl ใช้ forward primer 
และ reverse primer ความเข้ มข้น  10 µM/µl โดย
อุณหภูมิและเวลาส าหรับท าปฏิกิริยาที่ใช้ในการตรวจหา
เชื้อ Chlamydia spp., C. psittaci และ C. pneumonia 
ทั้ง 3 ชนิดใช้เวลาและอุณหภูมิเดียวกันดังมีรายละเอียด
ต่อไปนี้  ขั้นตอนการ pre-denaturation ที่  95 องศา
เซลเซียส เป็นเวลา 1 นาที denaturation ที่ 94 องศา
เซลเซียส เป็น เวลา 1 นาที  annealingที่  55 องศา
เซลเซียส เป็นเวลา 30 วินาที extension ที่ 72 องศา
เซลเซียส เป็นเวลา 1 นาที ในขั้นตอนทั้งสามนี้ท าซ้ า
จ านวน  35 รอบ  และ final extension ที่  72 องศา
เซลเซียส เป็นเวลา 7 นาที จากนั้นน าผลิตภัณฑ์ที่ได้น ามา 
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ตารางที่ 2 แสดง primer ที่ใช้ในการทดสอบ และขนาด PCR product ทั้งหมด 
ชนิดการตรวจ primer Primer sequence 5’-3’ ยีนเป้าหมาย ขนาด

ผลิตภัณฑ ์

Genus-specific 16S-FCh 
16S-RCh 

ACG GAA TAA TGA CTT CGG 
TAC CTG GTA CGC TCA ATT  

16S rRNA (Messmer  
et al., 1997) 

436 bp 

C. psittaci Cpsi_F 
Cpsi_R 

ATA ATG ACT TCG GTT GTT ATT 
TGT TTT AGA TGC CTA AAC AT 

16S rRNA (Messmer  
et al., 1997) 
16S rRNA (Messmer  
et al., 1997) 

221 bp 

C. pneumoniae Cpne_F 
Cpne_R 

ATA ATG ACT TCG GTT GTT ATT 
CGT CAT CGC CTT GGT GGG CTT 

127 bp 

Sequencing test CMGP-1F 
CMCP-1R 

CCT TGT GAT CCT TGC GCT ACT TG 
GTG AGC AGC TCT TTC GTT GAT 

ompA VD2 
(Chahota et al., 
2006) 
*(Kabeya et al., 
2015) 

1,047 bp 

 CMGP-2F 
CMGP-
2Fc/t* 
CMPG-2R 

GCC TTA AAC ATC TGG GAT CG 
GCC TTA AAC ATT TGG GAT CG 
GCA CAA CCA CAT TCC CAT AAA G 

251 bp 

 
ท า electrophoresis โดยใช้ 1.5% agarose gel ใน 1X 
TBE (Tris-borate-EDTA) ใช้เวลา 30 นาที 
การตรวจหาคุณลักษณะของยีน ompA  

น าตัวอย่างดีเอ็นเอที่ให้ผลบวกต่อ Chlamydia 
spp. มาท าการเพิ่มจ านวนดีเอ็นเอโดยปฏิกิริยาลูกโซ่พอ
ลิเมอเรสด้วยเครื่องเพิ่มปริมาณดีเอ็นเอ โดยใช้ไพรเมอร์
ต่อยีน ompA VD2 ดังแสดงในตารางที่  2 การเพิ่ม
จ านวนดีเอ็นเอโดยใช้ชุดเพิ่มจ านวนสารพันธุกรรม 
Quick Taq HS DyeMix (Toyobo®, Japan) จ านวน 20 
µl forward primer และ reverse primer ความเข้มข้น 
10 µM/µl โดยอุณหภูมิและเวลาส าหรับท าปฏิกิริยาที่มี
รายละเอียดต่อไปนี้ ขั้นตอนการ pre-denaturation ที่ 
94 องศาเซลเซียส เป็นเวลา 3 นาที denaturation ที่ 
94 องศาเซลเซียส เป็นเวลา 30 วินาที annealing ที่ 55 
องศาเซลเซียส เป็นเวลา 30 วินาที extension ที่ 72 
องศาเซลเซียส เป็นเวลา 30 วินาที ในขั้นตอนทั้งสามนี้
ท าซ้ าจ านวน 35 รอบ และfinal extension ที่ 72 องศา
เซลเซียส เป็นเวลา 5 นาที จากนั้นน าผลิตภัณฑ์ที่ได้
น ามาท า electrophoresis โดยใช้ 1.5% agarose gel 

ใน  1X TBE (Tris-borate-EDTA)  ใช้ เ วลา  30 นาที  
ตัวอย่างที่ ใ ห้ผลิตภัณฑ์ที่  251 bp เก็บที่  -20 องศา
เซลเซียส เพื่อส่งวิเคราะห์ล าดับเบสต่อไป การวิเคราะห์
คุณลักษณะของเชื้อโดยการเทียบล าดับเบสของดีเอ็นเอ
จากฐานข้อมูล Genbank โดยใช้โปรแกรม Mega7 
 

ผลการทดลอง 
ผลการตรวจหาเชื้อ Chlamydia spp., C. psittaci 
และ C. pneumonia 

ผลการตรวจ PCR ของตัวอย่าง cloacal swab 
ทั้งหมด 115 ตัวอย่าง ต่อยีน 16S rRNA (Messmer et 
al., 1997) ซึ่งเป็น genus specific ท าให้เกิดแถบเรือง
แสงที่ 436 bp โดยให้ผลบวกจ านวน 11 ตัวอย่าง (ร้อย
ละ 9.57) ดังแสดงในตารางที่ 3 โดยหากจ าแนกตามสวน
สัตว์แต่ละแห่ง พบว่าสวนสัตว์เชียงใหม่มีความชุก ร้อย
ละ 10.71 (9/84) ซึ่งพบในเต่าเหลืองจ านวน 1 ตัวอย่าง 
เต่าหับจ านวน 2 ตัวอย่าง เต่าใบไม้จ านวน 2 ตัวอย่าง 
เต่าหวายจ านวน 2 ตัวอย่าง เต่าบึงจ านวน 1 ตัวอย่าง 
และอิกัวน่าจ านวน 1 ตัวอย่าง  ส่วนในสวนสัตว์ไนท์ 
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ตารางที่ 3 ผลการตรวจ การตรวจหาเชื้อ Chlamydia spp., C. psittaci และ C. pneumonia 

ชนิดสัตว์เลื้อยคลาน จ านวนตัวอย่าง Genus 
identification 

Species identificaton 

C. psittaci C. pneumoniae  

เต่าเหลือง 20 1 1 0 
เต่าหับ 16 2 2 0 
เต่าใบไม ้ 18 2 2 0 
เต่าหวาย  20 2 2 0 
เต่าบึง 7 1 1 0 
เต่าหกด า 1 0 0 0 
เต่าซัลคาตา้ 2 0 1 0 
เต่าแก้มแดง 4 0 0 0 
เต่าดาวรัศม ี 1 0 0 0 
เต่านา 3 0 0 0 
เต่าบัว 2 0 0 0 
เตกู 1 0 0 0 
อีกัวน่า 18 3 3 0 
งูหลามทอง 2 0 0 0 

รวม 115 11 11 0 

 
ซาฟารีพบความชุก ร้อยละ 6.45 (2/31) โดยตัวอย่างที่
ให้ผลบวกมาจากอิกัวน่าจ านวน 2 ตัวอย่าง จากนั้นน า
ตัวอย่างที่ให้ผลบวกต่อยีน 16S rRNA ทั้ง 11 ตัวอย่างไป
ท า  multiplex PCR เพื่ อ จ า แนกชนิ ด  Chlamydia 
psittaci แ ล ะ  C.  pneumoniae ( Messmer et al. , 
1997)  พบว่าตัวอย่างที่ให้ผลบวก 11 ตัวอย่างให้แถบ
เรืองแสงขนาดประมาณ 127 bp ของ C. psittaci 
ทั้งหมด 
ผลการตรวจคุณลักษณะของเชื้อแบคทีเรียคลามัยเดีย 

ผลการท า alignment ของล าดับเบสของเชื้อ
แบคทีเรียคลามัยเดียเทียบกับเชื้อสายพันธุ์อ้างอิงจาก 
Genbank พบว่าเชื้อแบคทีเรียคลามัยเดียที่เพาะแยกได้
เชื้อที่แยกได้จาก เต่าหวายจ านวน 1 ตัวอย่างจากสวน
สัตว์ เชียงใหม่ และอิกัวน่าจ านวน 2 ตัวอย่าง จาก
เชียงใหม่ไนท์ซาฟารีซึ่งคล้ายกับเชื้อ C. psittaci โดยเชื้อ

ส่วนใหญ่จ านวน 8 สายพันธุ์ที่มาจากสวนสัตว์เชียงใหม่ 
แบ่งเป็นเชื้อที่มาจาก เต่าเหลืองจ านวน 1 ตัวอย่าง 
เต่าหับจ านวน 2 ตัวอย่าง เต่าใบไม้จ านวน 2 ตัวอย่าง 
เต่าหวายจ านวน 1 ตัวอย่าง เต่าบึงจ านวน 1 ตัวอย่าง 
และอิกัวน่าจ านวน 1 ตัวอย่าง มีลักษณะคล้ายเชื้อ 
Chlamydia pecorum ดังรูปที่ 1 

 

วิจารณ์ 
จากการด าเนินโครงการวิจัยนี้ การตรวจหาเชื้อ

แบคทีเรีย Chlamydia spp. ด้วยวิธี  conventional 
PCR  ของยีน  16S rRNA ซึ่ ง เป็ นการตรวจ  genus 
specific และการตรวจ multiplex PCR เพื่อจ าแนก C. 
psittaci และ C. pneumoniae ตามวิธีของ Messmer 
และคณะ (1997) ให้ผลการตรวจที่ดี ซึ่งการตรวจด้วยวิธี
ดังกล่าวเป็นหนึ่งวิธีที่ทางองค์การโรคระบาดสัตว์ระหว่าง 
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รูปที่ 1 แสดง Phylogenetic tree ที่ได้จากการท า sequencing เทียบกับเชื้อแบคทีเรียคลามัยเดียในการศึกษานี้กับ
สายพันธุ์อ้างอิง (ส าหรับอักษรโรมัน I-X เป็นการจ าแนกกลุ่มของเชื้อ Chlamydia psittaci ตามวิธีของ Chahota 
และคณะ 2006;  คือ ตัวอย่างที่ใช้ในการศึกษาคร้ังนี้) 
 
ประเทศ (Office International des Epizooties; OIE) 
ได้แนะน าส าหรับการตรวจ avian chlamydiosis ว่ามี
ความจ าเพาะและมีความไวในการตรวจเทียบเท่ากับ
วิธีการเพาะแยกเชื้อ (OIE, 2012) จึงมีความเหมาะสม
หากจะน าวิธีการตรวจดังกล่าวมาประยุกต์ใช้เพื่อเป็นงาน
บริการส าหรับการตรวจคัดกรองการติดเชื้อ chlamydia 
spp.  แต่อาจมีข้อด้อยในเรื่องของความจ าเพาะในการ
แยกเชื้อ C. psittaci และ C. pneumoniae เนื่องจาก
ในการทดลองนี้  เมื่ อน าตั วอย่ า งที่ ใ ห้ผลบวกต่อ 
Chlamydia spp. และให้ผลบวกต่อ C. psittaci แล้ว

น าไปท าการวิเคราะห์ล าดับเบสพบว่าตัวอย่างที่ให้ผล
บวกดังกล่าวเป็นเชื้อแบคทีเรีย chlamydia สายพันธุ์ที่
เป็น C. psittaci เพียง 3 ตัวอย่าง ดังนั้นหากในงาน
ชันสูตรโรคสัตว์ กรณีที่เป็นสิ่งส่งตรวจทางคลินิกแล้ว
ต้องการตรวจการติดเชื้อ C. psittaci ควรเลือกใช้ไพร
เมอร์ที่มีความจ าเพาะต่อยีน ompA จะมีความเหมาะสม
ส าหรับการตรวจจ าแนกเชื้อมากกว่า (Kaltenboeck et 
1997; Yoshida et al. , 1998; Sachse et al. , 2009; 
Pantchev et al., 2009)  
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จากผลทางอณูชีววิทยา ด้วยวิธี PCR พบความชุก
ข อ ง เ ชื้ อ แ บ ค ที เ รี ย  Chlamydia psittaci ข อ ง
สัตว์เลื้อยคลานที่ไม่แสดงอาการป่วยในสวนสัตว์ที่ตั้งอยู่
ภายในจังหวัดเชียงใหม่ ร้อยละ 9.57 โดยพบมากกว่า
รายงานก่อนหน้านี้ในสวนสัตว์ของประเทศญี่ปุ่นซึ่งพบ
ร้อยละ 7.2 ( Kabeya et al., 2015) ส าหรับในประเทศ
ไทยยังไม่มีรายงานการส ารวจในสัตว์เลื้อยคลาน แต่มี
การศึกษาในนกสวยงามที่เลี้ยงไว้ โดย Suksai และคณะ 
ในปี 2016 ที่พบความชุกร้อยละ 7.87 ดังนั้นจึงเห็นได้ว่า
เชื้อแบคทีเรีย C. psittaci  ที่พบในสัตว์เลื้อยคลานมี
ความชุกมากกว่าในนกสวยงาม ซึ่งเป็นเร่ืองที่ต้องมีศึกษา
ต่อเพิ่มเติม เพื่อการเฝ้าระวังทางสาธารณสุขเกี่ยวกับเชื้อ
แบคทีเรียนี้มากขึ้น แต่อย่างไรก็ตามเมื่อศึกษาการ
ระบาดของโรค psittacosis ยังพบว่าสาเหตุของการติด
เชื้อมักมาจาก นก หรือ สัตว์เลี้ยงลูกด้วยนมเป็นหลัก 
(Kabeya et al., 2015)  

ผลการตรวจ PCR ตามวิธีของ Messer และคณะ 
(1997) ยังมีข้อสังเกตในขั้นตอนการท า multiplex PCR 
ซึ่งตัวอย่างทั้งหมด ให้ผลบวกต่อเชื้อ C. psittaci แต่เมื่อ
ท าการวิเคราะห์ล าดับเบสปรากฏว่าเชื้อที่พบเป็นเชื้อ C. 
psittaci และ C. pecorum แสดงให้เห็นว่าหากมีการ
ตรวจพบ C. psittaci ด้วยวิธีของ Messmer และคณะ 
(1997) ในสัตว์เลื้อยคลาน ควรท าการวิเคราะห์ล าดับเบส
ร่วมด้วยเพื่อเป็นการยืนยันการวินิจฉัย 

เนื่องจากยีน ompA อยู่ในกลุ่ม major outer 
membrane protein (MOMP) โดยจะประกอบไปด้วย 
4 variable domain (VD) ซึ่ง VD แต่ละส่วนจะขนาบไป
ด้วย conserved region ดังนั้นการจ าแนกชนิดของเชื้อ
แบคทีเรียคลามัยเดีย และการระบุสปีชีส์ที่จ าเพาะ 
จะต้องศึกษาล าดับ เบสของ conserved region ที่
ต าแหน่ ง  VD ซึ่ ง โดยทั่ ว ไปจะเป็น  VD2 และ VD4 
(Sachse et al., 2009) ส าหรับการศึกษานี้ได้น าตัวอยา่ง
ที่ ใ ห้ผลบวกต่อเชื้อ Chlamydia spp. ด้วยวิธี  PCR 
จ านวน 11 ตัวอย่าง ได้ถูกส่งไปวิเคราะห์ล าดับเบสของ

ยีน ompA VD2 ผลการวิเคราะห์ล าดับเบส พบว่าเชื้อที่
ให้ผลบวกส่วนใหญ่คล้ายเชื้อ C. pecorum ซึ่งเป็นเชื้อ
คลามัยเดียที่ก่อโรคในสัตว์เลี้ยงลูกด้วยนมที่เป็นสัตว์ปศุ
สัตว์ ได้แก่ วัว แกะ แพะ และสุกร นอกจากนี้ยังพบการ
ก่อโรคได้ในสัตว์ป่ารวมถึงโคอะล่า (Walker et al., 
2015) โดยรอยโรคที่มักพบคือภาวะข้ออักเสบหลายข้อ 
(polyarthritis)  ส าหรับ เชื้ อที่ แยกได้จากเต่าหวาย
และอิกัวน่า มีความคล้ายคลึงกับเชื้อ C. psittaci ในกลุ่ม
ที่ 4 เนื่องจากสัตว์เลื้อยคลานในการศึกษานี้อยู่ในสวน
สัตว์ซึ่งมีสัตว์หลายชนิด จากข้อมูลที่ได้จากการศึกษา จึง
ควรต้องมีการเฝ้าระวังโรคที่เกิดจากเชื้อ C. pecorum 
รวมถึงเชื้อคลามัยเดียชนิดอื่น ที่อาจเป็นสาเหตุให้สัตว์ใน
สวนสัตว์ป่วยได้ นอกจากนี้ผู้ดูแลหรือแม้กระทั่งสัตว
แพทย์ที่ต้องดูแลรักษาสัตว์ ที่ต้องปฏิบัติหน้าที่ท าให้ต้อง
มีการเดินทางจากแหล่งเลี้ยงสัตว์ชนิดหนึ่งไปยังแหล่ง
เลี้ยงสัตว์อีกชนิดหนึ่ง ซึ่งท าให้มีโอกาสที่จะมีท าให้เกิด
การแพร่กระจายของเชื้อไปในสัตว์หลายชนิดได้ ดังนั้นจึง
ควรจัดระบบป้องกันการแพร่กระจายของเชื้อให้มีความ
เหมาะสมในแต่ละสวนสัตว์เพื่อลดการแพร่กระจายของ
เชื้อคลามัยเดีย หรือเชื้ออ่ืนๆที่ท าให้เกิดโรคในสวนสัตว์ 

 

กิตติกรรมประกาศ 
ผู้วิจัยขอขอบคุณทุนสนับสนุนการวิจัยเงินรายได้ 

คณะสัตวแพทยศาสตร์ มหาวิทยาลัยเชียงใหม่ ประจ าปี
งบประมาณ 2562 และขอขอบคุณสวนสัตว์และเชียงใหม่
ไนท์ซาฟารีที่ให้ความอนุเคราะห์ในการเก็บตัวอย่าง
ส าหรับงานวิจัย 
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