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บทคดัย่อ 

กลว้ยไมร้องเทา้นารหีนวดฤาษ ีPaphiopedilum parishii (Rchb.f.) Stein นิยมเรยีกชื่อตามแหล่งพบ อย่างเชน่ 

รองเท้านารีเมืองกาญจน์ รองเท้านารีเชียงดาว สําหรบัรองเท้านารีเชียงดาวบางรายงานยงัเรียกชื่อวิทยาศาสตร์ 

Paphiopedilum dianthum Tang & Wang คณะผู้นิพนธม์ุ่งหมายศึกษาความสมัพนัธ์ทางพนัธุกรรมของรองเท้านารี

หนวดฤาษจีาก 2 แหล่งของจงัหวดัภาคเหนือ อาศยัเทคนิค amplified fragment length polymorphism (AFLP) ความ

แตกต่างทางพนัธุกรรมระหว่างประชากรค่อนขา้งตํ่า ค่าเฉลีย่รอ้ยละ 66.11     
 

คาํสาํคญั:  พชืวงศก์ลว้ยไม ้กลว้ยไมร้องเทา้นารหีนวดฤาษ ีความสมัพนัธท์างพนัธุกรรม 
 

Abstract 

The lady slipper, Paphiopedilum parishii (Rchb.f.) Stein (lady slipper), is named based on their habitat 

such as Kanchanaburi, and Chiang Dao. For P. parishii (Chiang Dao) district is also namely P. dianthum Tang 

& Wang. The authors aimed to investigate the genetic relationship of lady slippers among the samples from 2 

sources, using amplified fragment length polymorphism (AFLP) technique. The results revealed relatively low 

genetic differentiation (66.11%).  
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คาํนํา 

ก ล้ ว ย ไ ม้ ร อ ง เ ท้ า น า รี ห น ว ด ฤ า ษี  

Paphiopedilum parishii (Rchb.f.) Stein นิยมเรยีกชื่อ

ตามแหล่งพบ อย่างเช่น กล้วยไม้รองเท้านารีเมือง

กาญจน์ รองเท้านารีเชยีงดาว เป็นกล้วยไม้อิงอาศยั

วงศ ์Orchidaceae ลําต้นสัน้และแตกกอ ใบ รูปเขม็ขดั 

ไม่มลีาย กวา้ง 3.5 ถงึ 4 ซม. ยาว 30 ถงึ 40 ซม. ดอก 

ออกเป็นช่อ ตามซอกใบ ช่อดอกยาว 30 ถึง 60 ซม. 

จํานวน 4 ถึง  7 ดอกต่อช่อ  สีเหลืองแกมเขียว  

กลบีเลีย้งกลบีบนแผ่ตัง้ปลายแหลม กลบีดอกเรยีวยาว

และบิดเป็นเกลียว ยาว 7 ถึง 9 ซม. มีตุ่มสมี่วงคลํ้า

บรเิวณโคนกลบี กลบีกระเป๋าสเีขยีวแกมน้ําตาล ดอก

บานเต็มที ่กว้าง 6 ซม. พบตามป่าเขาหนิปูน และป่า

ดิบเขา  ณ ระดับความสูง  1,000 ถึง  1,300 เมตร 

แพร่กระจายจากประเทศอนิเดยีไปจนถงึภูมภิาคอนิโด

จีน ส่วนประเทศไทยกระจายจากภาคเหนือไปจนถึง

ภาคตะวนัตกของประเทศ ออกดอกช่วงเดอืนมถุินายน

ถงึกรกฎาคม [1]   

การศกึษามุ่งหมายเพื่อหาความสมัพนัธท์าง

พันธุกรรมของกล้วยไม้รองเท้านารีหนวดฤาษี จาก  

2 ถิ่นอาศัย ประกอบด้วย กาญจนบุรี และเชียงดาว 

อ า ศั ย เ ท ค นิ ค  amplified fragment length 

polymorphism (AFLP) และระบุหาความแตกต่างทาง

พนัธุกรรม [2] ดว้ยบางรายงานยงัเรยีกชื่อวทิยาศาสตร์

ของรองเท้านารีเชียงดาวเป็นชื่อ Paphiopedilum 

dianthum Tang & Wang  
 

วสัดแุละวิธีการ 

เกบ็ตวัอย่างกล้วยไมร้องเท้านารหีนวดฤาษี

จากสองแหล่ง ประกอบดว้ย กลุ่มที ่1 อําเภอเชยีงดาว 

จงัหวดัเชยีงใหม่ นิยมเรยีกรองเทา้นารเีชยีงดาว และ

กลุ่มที ่2 อําเภออุม้ผาง จงัหวดัตาก นิยมเรยีกรองเทา้

นารีหนวดฤาษีหรือรองเท้านารีเมืองกาญจน์ กลุ่ม

ตัว อย่ า งละ  10 ต้น  ส่ วนรอง เท้ านารีตัวอย่ า ง

เปรียบเทียบเป็นตัวอย่างชนิดพันธุ์ Paphiopedilum 

dianthum จากประเทศสาธารณรัฐประชาธิปไตย

ประชาชนลาว (รองเทา้นารลีาว) 

 

เตรยีมตวัอย่างใบใหแ้หง้ของรองเทา้นารดีว้ย

ซลิกิ้า (silica gel) บดตวัอย่างใบด้วยไนโตรเจนเหลว

จนเป็นผง สกดัดเีอน็เอดว้ย cetyl trimethylammonium 

bromide (CTAB) ตามวิธีการของ Doyle และ Doyle 

[3] วเิคราะหส์ารพนัธุกรรมดว้ยเทคนิค AFLP ตามวธิี

ของ Vos และคณะ [4] เพื่อศึกษาความสมัพนัธ์และ

ลายพมิพด์เีอน็เอ ดว้ยเอนไซมต์ดัดเีอน็เอ ตดัจําเพาะ 

2 ชนิด คอื EcoRI และ MseI จากนัน้เพิม่ปรมิาณดเีอน็

เอด้วยวิธี polymerase chain reaction (PCR) 2 ครัง้ 

ใชคู้่ผสมไพรเมอร+์1 และ ไพรเมอร+์3 จําเพาะกบัตวั

ปรบัเอนไซม์สองชนิดใหเ้ขา้กนั (adapter) ตามลําดบั 

รวมทัง้หมด 64 คู่ไพรเมอร์ หลังจากนัน้ คัดเลือก

เฉพาะคู่ไพรเมอรแ์สดงแถบดเีอน็เอชดัเจน และจาํนวน

แถบดเีอน็เอมาก วเิคราะหข์อ้มลูความหลากหลายของ

แถบดเีอน็เอในประชากร (polymorphism) 

แปลงข้อมูลแถบสารพันธุกรรมเป็นข้อมูล

แบบ binary กรณีพบแถบสารพนัธุกรรม ณ ตําแหน่ง

หน่ึงๆ ใหค้ะแนนเท่ากบั 1 ส่วนกรณีไม่พบแถบดเีอน็เอ 

ณ ระดบัเดียวกนันัน้ ให้คะแนนเท่ากบั 0 คํานวณค่า

ความสมัพนัธท์างพนัธุกรรมดว้ยโปรแกรม NTSYS-pc 

Package [5] หาค่าดชันีความเหมอืน (similarity Index 

- S) [6] ค่าระยะห่างทางพนัธุกรรม (genetic distance 

- DI) [7] วิเคราะห์จัดกลุ่ม (cluster analysis) แต่ละ

ตวัอย่างโดยวธิ ีunweighted pair-group method with 

arithmetic averages - UPGMA) [8]  สร้างแผนภูมิ

ความสมัพนัธท์างพนัธุกรรม และวเิคราะหต์วัประกอบ

หลัก  (principle component analysis -  PCA)  เ ป็ น

กราฟการกระจายตวั 

วเิคราะหค์วามผนัแปร และความหลากหลาย

ทางพันธุกรรมตามหลักการสมดุลของ  Hardy-

Weinberg ดว้ยโปรแกรม POPGENE [9] เพื่อคํานวณ

ค่าประมาณความหลากหลายทางพนัธุกรรมภายในแต่

ละประชากร  ประกอบด้วย  gene diversity (HS) 

เปอรเ์ซน็ต์โพลมีอรฟิ์ก (polymorphic loci - P%) และ 

Shannon's information index of diversity ( IS) 

คํานวณค่าความหลากหลายทางพนัธุกรรมระหว่าง

ประชากรและชนิดพนัธุ ์(species) ดว้ยวธิกีารของ Nei 

และ Li [6] ประกอบด้วย HT, P%, IS และค่าความ

แตกต่างทางพันธุกรรมระหว่างประชากร (genetic 

https://th.wikipedia.org/wiki/%E0%B8%AA%E0%B8%B2%E0%B8%98%E0%B8%B2%E0%B8%A3%E0%B8%93%E0%B8%A3%E0%B8%B1%E0%B8%90%E0%B8%9B%E0%B8%A3%E0%B8%B0%E0%B8%8A%E0%B8%B2%E0%B8%98%E0%B8%B4%E0%B8%9B%E0%B9%84%E0%B8%95%E0%B8%A2
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differentiation among population) ด้วยเทคโนโลยี

ตําแหน่งทางภูมิศาสตร์ (geospatial technologies  - 
GST) 
 

ผลการศึกษา 

ความสัมพันธ์ทางพันธุกรรมของกล้วยไม้

รองเท้านารหีนวดฤาษี อาศยัเทคนิค AFLP จากไพร

เมอรท์ัง้หมด 64 คู่เพื่อตรวจสอบลายพมิพด์เีอน็เอ พบ

มจีํานวน 8 คู่ ที่ให้แถบดเีอน็เออย่างชดัเจน รวมถงึมี

ความแตกต่างของลายพมิพด์เีอน็เอในแต่ละชนิดไดแ้ก่  

E-AAG/M-CAG, E-AAG/M-CAT, E-AAG/M-CTG, E-

AAG/M-CTT, E- ACA/M-CAC, E-ACG/M-CAC,E-

AGC/M-CAG และE-AGC/M-CTG ให้แถบดีเอ็นเอ

จํานวน 151 แถบ คิดเป็นสัดส่วนของแถบดีเอ็นเอ

แ ต ก ต่ า ง กัน  ( percentage of polymorphic band) 

ค่าเฉลีย่เท่ากบัรอ้ยละ 66.11   

วิเคราะห์และจัดก ลุ่มโดยใช้โปรแกรม 

NTSYS-pc version 2.01e ใช้สูตรของ Nei and Li [6] 

คาํนวณหาค่าดชันีความเหมอืน (similarity index) ของ

ตัวอย่างแล้วสลับกันจนครบทุกตัวอย่าง จากนัน้นํา

ค่าที่ได้เปรียบเทียบจัดกลุ่มความสัมพันธ์ด้วยวิธี 

UPGMA และแสดงผล ในรูปแบบของพงศาวลี  

(dendrogram) ภาพ 1 พบตวัอย่างประชากรแยกเป็น

กลุ่มตามแหล่งทีม่า สมัประสทิธิค์วามคลา้ยคลงึกนัของ

รองเทา้นารหีนวดฤาษอียู่ระหว่าง 0.81 ถงึ 0.97 จดัว่า

สงูมาก และค่าเฉลีย่ความคลา้ยคลงึกนัทางพนัธุกรรม

รอ้ยละ 85  

ความหลากหลายทางพนัธุกรรมของกลว้ยไม้

รองเท้านารีหนวดฤาษีในระดับชนิด พบค่าความ

หลากหลายของยีน (Nei’s 1973 gene diversity; HT) 

เท่ ากับ  0.17 ± 0. 03 Shannon's Information index, 

Lewontin (1972) ( IS) เท่ ากับ 0.13 ± 0.02 ความ

แตกต่างทางพนัธุกรรมระหว่างประชากร (GST) เท่ากบั 

0.21  แสดงใหเ้หน็ประชากรจากเชยีงดาวและประชากร

จากอุม้ผางมคีวามหลากหลายทางพนัธุกรรมตํ่า  

วเิคราะห์องค์ประกอบหลกั เพื่อจดักลุ่มและ

แสดงผลโดยเขยีนกราฟสองมติิ พบการเกาะกนัของ

กลว้ยไมร้องเทา้นารหีนวดฤาษีในประเทศไทยทัง้สอง

ประชากร ได้แก่ ประชากรจากอําเภอเชียงดาวและ

ประชากรจากอําเภออุ้มผาง แยกออกจากกล้วยไม้

รองเทา้นาร ีP. dianthum อย่างชดัเจน ภาพ 2 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

ภาพ 1 แผนภูมพิงศาวลคีวามสมัพนัธข์องกลว้ยไมร้องเทา้นารเีชยีงดาว (C),  

รองเทา้นารอุีม้ผาง (U), P. dianthum (D) อาศยั UPGMA 
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ภาพ 2 ความสมัพนัธท์างพนัธกุรรมอาศยัวธิวีเิคราะหต์วัประกอบหลกัจากแถบดเีอน็เอ 

ของกลว้ยไมร้องเทา้นารหีนวดฤาษเีชยีงดาว (C), รองเทา้นารอุีม้ผาง (U), P. dianthum (D) 
 

วิจารณ์ 

ความแตกต่างทางพันธุ กรรมระหว่ าง

ประชากรระดบัตํ่ามาก ใกลเ้คยีงกบัการศกึษาหน่ึงใน

ประเทศไทย [10] แสดงให้เห็นการสูญเสียความ

หลากหลายทางพนัธุกรรมอันเกิดขึ้นจริงในปัจจุบนั 

อาจเป็นผลจากการกระทําของมนุษย์ด้วยการเก็บ

กลว้ยไมจ้ากป่า หรอืทําลายป่าแหล่งอาศยัจนเกดิการ

แยกขาดของกลุ่มประชากร [11,12] รองเท้านารจีาก

เชยีงดาว และจากอุ้มผาง เป็นกลุ่มเดยีวกนักล่าวคือ 

Paphiopedilum parishii (Rchb.f.) Stein แยกกลุ่มจาก

กลว้ยไมร้องเทา้นารลีาว P. dianthum อย่างชดัเจน    
 

กิตติกรรมประกาศ 

คณะผูนิ้พนธข์อขอบคุณกรมอุทยานแห่งชาติ

สตัวป่์าและพนัธุพ์ชื ผูอ้าํนวยความสะดวกการศกึษาใน

เขตพื้นที่อนุรกัษ์ และเขตรกัษาพนัธุส์ตัวป่์าเชยีงดาว 

รวมถึงโครงการอนุรกัษ์พนัธุกรรมพชือนัเน่ืองมาจาก

พระราชดํารสิมเดจ็พระเทพรตันราชสุดาฯ สยามบรม

ราชกุมาร ีและมหาวทิยาลยัพะเยา ผู้ให้การสนับสนุน

ทางการเงนิ 
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