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บทคดัย่อ 
บวัสายไดร้บัการขนานนามว่าเป็นราชนีิแห่งไมนํ้8า ปัจจุบนันิยมนํามาปลูกเป็นไมด้อกไมป้ระดบัและมี

การปรบัปรุงพนัธุ์อย่างแพร่หลาย ทําให้การจําแนกพนัธุ์ด้วยลกัษณะสณัฐานมคีวามยุ่งยากและสบัสนง่าย 
งานวจิยันี8ได้ศกึษาความสมัพนัธ์ของบวัสาย 25 พนัธุ์/สายพนัธุ์ จากปางอุบล สวนบวั จงัหวดันนทบุร ีด้วย
เทคนิคแฮตอารเ์อพดี ีโดยใชไ้พรเมอรแ์บบสุ่ม 72 ชนิด แลว้คดัเลอืกไพรเมอรท์ีKใหแ้ถบดเีอน็เออย่างชดัเจน 
ซึKงคดัเลอืกไพรเมอร์ได้ 17 ชนิด เมืKอสร้างลายพมิพ์ดเีอน็เอบวัสายทั 8งหมดด้วยปฏกิริยิาลูกโซ่พอลเิมอเรส 
พบว่าลายพมิพด์เีอน็เอปรากฏแถบดเีอน็เอรวมทั 8งหมด 226 แถบ ขนาดประมาณ 200-3,000 คู่เบส ซึKงเป็น
แถบดเีอน็เอทีKใหม้คีวามหลากรูป 223 แถบ (98.67 เปอรเ์ซน็ต์) และเมืKอสรา้งแผนภูมคิวามสมัพนัธแ์ละเลอืก
วธิกีารจดักลุ่มแบบ UPGMA ด้วยโปรแกรม NTSYS-pc รุ่น 2.01e พบว่ามคี่าดชันีความเหมอืน 0.47-0.88 
และสามารถแบ่งบวัสายเป็น 3 กลุ่ม โดยผลงานวจิยันี8สามารถใช้เป็นแนวทางในการอนุรกัษ์พนัธุ์และการ
ปรบัปรุงพนัธุบ์วัสายต่อไป 
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Abstract 
Nymphaea, known as the queen of aquatic plants, has been currently cultivated as an 

ornamental flower with a widespread breeding. Therefore, its morphological classification seems to be 
difficult and confusing. This research investigated the relationships among 25 Nymphaea sp. and their 
hybrids from Pangubol Suan Bua in Nonthaburi province using high annealing temperature- random 
amplified polymorphic DNA (HAT-RAPD)  technique.  In a total of 72 primers used, 17 primers which 
gave obvious amplified PCR products, were selected.  Then, the selected primers were used for 
polymerase chain reaction (PCR) and resulted in 226 DNA bands ranging from 200 to 3,000 bp. The 
number of polymorphic bands was 223 (98.67 %). The dendrogram was constructed using UPGMA 
by the NTSYS-pc ver. 2.01e program based on similarity coefficient, which ranging from 0.47 to 0.88, 
and resulted in three major groups. This research could be useful in the conservation and the breeding 
program.  
 

Keywords: Nymphaea; high annealing temperature-random amplified polymorphic DNA (HAT-RAPD); 
genetic relationship; identification  

 
1. คาํนํา 

บัวสายเป็นพืชนํ8าชนิดหนึKง มีลําต้นใต้ดิน
เป็นหวัหรือเหง้า ลกัษณะคล้ายหวัเผือก ใบเดีKยว
แตกจากเหงา้ กา้นใบยาวและอ่อน ส่งใบขึ8นมาลอย
บนผวินํ8า แผ่นใบค่อนขา้งกลม ผวิใบด้านบนเรยีบ
เป็นมนั ด้านล่างมีขนละเอียด ดอกเป็นดอกเดีKยว 
ก้านดอกเหมือนก้านใบ ภายในมียางใสและท่อ
อากาศมาก ก้านดอกเรียกสายบัว ซึKงบางชนิด
รบัประทานได ้(ชยนัต,์ 2548) พชืวงศบ์วัสายพบได้
ทั 8งในเขตรอ้นและเขตหนาว มอีายุหลายปี ประกอบ
ไปด้วย 6 สกุล คือ สกุล Nymphaea หรือสกุลบัว
สาย ซึKงมสีมาชกิมากทีKสุดในวงศ์นี8 สกุล Barclaya 
หรือไส้ปลาไหล สกุล Nuphar หรือบัวญีKปุ่น สกุล 
Ondinea ส กุล  Euryale ห รือบัว ถ าด  และส กุล 
Victoria หรอืบวักระดง้ (ณฐักานต,์ 2557) 

การจดัจาํแนกพชืในสกุลบวัสายดว้ยลกัษณะ
สณัฐานในปัจจุบนัยงัเป็นทีKสบัสน และไม่ชดัเจนใน
บางสกุล เนืKองจากลักษณะสณัฐานนั 8นอาจมีการ
เปลีKยนแปลงไดจ้ากสภาพแวดลอ้ม ทาํใหส้ิKงมชีวีติทีK
อยู่ในสภาพแวดล้อมเดยีวกนัมกีารพฒันาลกัษณะ

บางประการขึ8นมาคลา้ยหรอืเหมอืนกนั จงึน่าจะเกดิ
ความผิดพลาดได้ง่าย รวมทั 8งในปัจจุบนัได้มีการ
ปรบัปรุงพนัธุบ์วัสายกนัอย่างแพร่หลาย ซึKงสง่ผลต่อ
ความหลากหลายทางชนิด/พนัธุเ์ป็นอย่างมาก ดว้ย
เหตุผลดงักล่าว การจดัจําแนกบวัสายแต่ละกลุ่มให้
ออกจากกนัได้อย่างชดัเจนและถูกต้อง จึงมีความ
จาํเป็นตอ้งอาศยัขอ้มลูจากดเีอน็เอ ซึKงเป็นวธิทีีKนิยม
ใชใ้นการจดัจาํแนกกนัมากในปัจจุบนั เนืKองจากเป็น
ข้อมูลทีKละเอียดเพียงพอและสามารถสืบหาสาย
สมัพนัธท์างววิฒันาการไดด้ว้ย (ณฐักานต,์ 2557) 

ด้วยความสําคญัดงักล่าว จึงมีแนวคิดทีKจะ
รวบรวมพันธุ์บัวสายในประเทศไทย เพืKอศึกษา
ความสมัพนัธท์างพนัธุกรรม (genetic relationship) 
โดยเลอืกศกึษาบวัสายในสกุล Nymphaea ซึKงเป็น   
บวัสายทีKมคีวามสวยงามและนิยมปลูกเพืKอประดบั
กันอย่างแพร่หลาย โดยใช้แฮตอาร์เอพีดี (HAT-
RAPD, high annealing temperature - random 
amplified polymorphic DNA) สามารถสร้างลาย
พิมพ์ดีเอ็นเอ (DNA fingerprinting) ด้วยการเพิKม
ปริมาณดีเอ็นเอด้วยปฏิกิริยาลูกโซ่พอลิเมอเรส 
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( PCR, polymerase chain reaction) ทํ า ไ ด้ อ ย่ า ง
สะดวก รวดเร็ว  ใช้ดี เอ็น เอปริมาณน้อย ไม่
จําเป็นต้องทราบข้อมูลลําดบัดีเอ็นเอมาก่อน และ
ประหยดัค่าใช้จ่ายกว่าเทคนิคเครืKองหมายดเีอน็เอ
ชนิดอืKน ๆ (จุฑาทพิย ์และคณะ, 2559)  

การวิจัยครั 8งนี8มีวัตถุประสงค์เพืKอศึกษา
ความสมัพนัธ์ทางพนัธุกรรมของบวัสาย 25 พนัธุ์/
สายพันธุ์ ด้วยแฮตอาร์เอพีดี ซึKงข้อมูลทีKได้จาก
ผลการวจิยัครั 8งนี8จะเป็นประโยชน์ต่อการเกบ็รกัษา
พนัธุ์ การอนุรกัษ์พนัธุกรรม และการปรบัปรุงพนัธุ์
ต่อไป 
 

2. อปุกรณ์และวิธีการ 
2.1 บวัสาย 

เก็บตัวอย่างใบบัวสายจาก ปางอุบล 
สวนบัว จังหวัดนนทบุรี (http://thaiwaterlily.com/ 
index.php) จํานวน 25 พนัธุ/์สายพนัธุ ์โดยเกบ็เป็น 
5 กลุ่มครอบครวั แสดงดงัตารางทีK 1 

2.2 การสกดัดีเอน็เอ 
สกัดดีเอ็นเอจากใบบัวสายประมาณ 3 

กรมั ดว้ยวธิ ีCTAB ประยุกตจ์าก Doyle และ Doyle 
(1987) ตามวธิขีอง ปิยดา และคณะ (2558) แลว้นํา
ดเีอน็เอทีKสกดัได้มาตรวจสอบปรมิาณและคุณภาพ 
ดเีอน็เอด้วยการวดัค่าดูดกลนืแสงทีKความยาวคลืKน 
260 และ 280 นาโนเมตร และทําเทคนิคอิเล็ก-
โทรโฟรีซิส  ( eletrophoresis) ใน เจลอะกาโรส 
(agarose gel) ความเข้มข้น 0.8 เปอร์เซนต์ ย้อม
ด้วยเอธิเดียมโบรไมด์ (ethidium bromide) ความ
เขม้ขน้ 0.5 ไมโครกรมัต่อมลิลลิติร แลว้นําไปทําให้
เกิดการเรืองแสงด้วยแสงอัลตราไวโอเลตเพืKอ
ตรวจดแูถบดเีอน็เอ (Sambrook et al., 1989) 

2.3 การเพิO มปริมาณชิQ นดีเอ็นเอด้วย
เทคนิคแฮตอารเ์อพีดี 

ขั 8นตอนแรก คดัเลอืกไพรเมอรท์ีKสามารถ
เพิKมปรมิาณดเีอน็เอ โดยนําดเีอน็เอบวัสายรวม 25 

พนัธุ ์มาเจอืจางใหม้คีวามเขม้ขน้ 100 นาโนกรมัต่อ
ไมโครลติร ผสมลงในหลอดเดยีวกนั แลว้นํามาเพิKม
ปรมิาณดเีอน็เอดว้ยปฏกิริยิาลูกโซ่พอรเิมอเรส โดย
ใช้ไพรเมอร์แบบสุ่ม (random primer) 6 ชุด รวม 
72 ชนิด (Wako Company, Japan) โดยปฏิกิริยา
ในหลอดสําหรับทําปฏิกิริยาลูกโซ่พอริเมอเรสมี
ปรมิาตรสุดทา้ยเป็น 20 ไมโครลติร (จุฑาทพิย ์และ
คณะ, 2559) ภายใต้สภาวะของปฏกิริยิา 3 ขั 8นตอน 
ได้แก่ (1) บ่มทีKอุณหภูมิ 94 องศาเซลเซียส เป็น
เวลา 3 นาที จํานวน 1 รอบ (2) บ่มทีK 94 องศา
เซลเซียส เ ป็นเวลา 30 วินาที บ่มทีK  46 องศา
เซลเซียส เป็นเวลา 30 วินาที และบ่มทีK 72 องศา
เซลเซยีส เป็นเวลา 1 นาท ีจาํนวน 40 รอบ และ (3) 
บ่มทีK 72 องศาเซลเซยีส เป็นเวลา 5 นาท ีจาํนวน 1 
รอบ แล้วตรวจสอบการเพิKมปริมาณดีเอ็นเอด้วย
เทคนิคอิเล็ก-โทรโฟรีซิสในเจลอะกาโรสความ
เขม้ขน้ 1.5 เปอรเ์ซนต ์(นฤมล และคณะ, 2555) 

ขั 8นตอนทีKสอง นําไพรเมอร์ทีKสามารถ
เพิKมปรมิาณดเีอน็เอแล้วใหแ้ถบดเีอน็เอชดัเจน มา
ทําปฏกิริยิาลูกโซ่พอรเิมอเรสกบัดเีอน็เอบวัสายทั 8ง 
25 พนัธุ/์สายพนัธุ ์โดยดาํเนินการภายใตส้ภาวะของ
ปฏกิริยิา 3 ขั 8นตอน ดงักล่าวขา้งตน้ 

โดยตรวจสอบผลผลติจากปฏกิริยิาลูกโซ่
พอลิเมอเรสด้วยวิธีอิเล็กโทรโฟรีซิสในเจลอะกา-
โรสความเข้มข้น 1.5 เปอร์เซ็นต์ แล้วนําไปย้อม
แถบดเีอน็เอดว้ยเอธเิดยีมโบรไมด ์ตรวจดลูายพมิพ์
ดเีอน็เอภายใตแ้สงอตัราไวโอเลตและถ่ายภาพ  

2.4 การตรวจสอบลายพิมพดี์เอน็เอ  
เปรียบเทียบลายพิมพ์ดีเอ็นเอของบัว

สายระหว่างแต่ละพนัธุ/์สายพนัธุจ์ากภาพถ่าย โดย
เทยีบขนาดแถบดเีอ็นเอทีKได้กบัดีเอ็นเอมาตรฐาน 
( 100 bp Plus DNA Ladder, Vivantis Technology 
Sdn. Bhd., Malaysia) 

2.5 การวิเคราะหผ์ล 
คาํนวณหาความสมัพนัธด์ว้ยการเปรยีบ- 
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ตารางทีO 1  ตวัอย่างบวัสาย 25 พนัธุ/์สายพนัธุ ์ทีKใชใ้นการศกึษา 
 

No. Group  Caltivar/Line Subgenus Parental 
1 

1 

N. ‘Supranee Pink’ Nymphaea Mother 
2 N. ‘Nangkwang Fah’ Brachyceras Father 
3 N. ‘Queen sirikit’ Inter Subgeneric ISG N. ‘Supranee Pink’ x N. ‘Nangkwang Fah’ 
4 N. ‘Bua Rapee’ Nymphaea N. ‘Supranee Pink’ x _ 
5 N. ‘Sranlarp’ Nymphaea N.  ‘Supranee Pink’ x _ 
6 

2 

N. ‘LuangPoonsub’ Brachyceras Mother 
7 N. ‘Ninvaree’ Brachyceras Father 
8 N. ‘Viboonlarb’ Brachyceras N. ‘LuangPoonsub’ x N. ‘Ninvaree’ 
9 N. ‘Cherdlarb’ Brachyceras N. ‘LuangPoonsub’ x N. ‘Ninvaree’ 
10 N. ‘Varoonlarb’ Brachyceras N. ‘LuangPoonsub’ x N. ‘Ninvaree’ 
11 

3 

N. ‘Ranu’ Nymphaea Mother 
12 N. ‘Tangzanite’ Brachyceras Father 
13 N. ‘CL5826-01’ Inter Subgeneric ISG N. ‘Ranu’ x N. ‘Tangzanite’ 
14 N. ‘CL5826-02’ Inter Subgeneric ISG N. ‘Ranu’ x N. ‘Tangzanite’ 
15 N. ‘CL5826-03’ Inter Subgeneric ISG N. ‘Ranu’ x N. ‘Tangzanite’ 
16 N. ‘CL5826-05’ Inter Subgeneric ISG N. ‘Ranu’ x N. ‘Tangzanite’ 
17 

4 

N. ‘Mae Ploy’ Lotos Mother 
18 N. ‘Thongsook’ Brachyceras Father 
19 N. ‘F1-1CL5759’ Inter Subgeneric ISG N. ‘Mae Ploy’ x N. ‘Thongsook’ 
20 N. ‘F1-2CL5759’ Inter Subgeneric ISG N. ‘Mae Ploy’ x N. ‘Thongsook’ 
21 N. ‘F1-3CL5759’ Inter Subgeneric ISG N. ‘Mae Ploy’ x N. ‘Thongsook’ 
22 

5 

N. ‘Green Smoke’ Brachyceras Mother 
23 N. ‘Ampla’ Brachyceras Father 
24 N. ‘CL5805-2’ Brachyceras N. ‘Green Smoke’ X N. ‘Ampla’ 
25 N. ‘CL5805-3’ Brachyceras N. ‘Green Smoke’ X N. ‘Ampla’ 

 
เทยีบความเหมอืนและความต่างของแถบดเีอน็เอใน
ลายพิมพ์ดีเอ็นเอทั 8งหมดของบวัสายทั 8ง 25 พนัธุ์/
สายพนัธุ ์ถา้ปรากฏแถบดเีอน็เอใหค่้าเป็น 1 และถา้
ไม่ปรากฏแถบดเีอน็เอให้ค่าเป็น 0 แล้วนําขอ้มูลทีK
ได้ไปวิเคราะห์ค่าดัชนีความเหมือน (similarity 
coefficient) และสร้างเป็นแผนภูมิความสัมพันธ์ 
(dendrogram) โดยเลือกวิธีจัดกลุ่มแบบ UPGMA 
(unweighted pair group method with arithmetic 

mean) โดยใช้โปรแกรม NTSYS-pc รุ่น  2.01e 
(Rohlf, 2002) 
 

3. ผลการวิจยัและวิจารณ์ 
3.1 ความสมัพนัธ์ทางพนัธุกรรมของบวั

สายเมืOอวิเคราะหด้์วยแฮตอารเ์อพีดี 
การคดัเลอืกไพรเมอรข์องแฮตอารเ์อพดีี

โดยใชไ้พรเมอรแ์บบสุ่ม 72 ชนิด พบว่าไพรเมอรท์ีK
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สามารถเพิKมปรมิาณดเีอน็เอของบวัสายม ี40 ชนิด 
คดิเป็น 55.56 เปอร์เซน็ต์ เมืKอคดัเลอืกไพรเมอร์ทีK
ใหแ้ถบดเีอน็เออย่างชดัเจน พบว่าม ี17 ชนิด ไดแ้ก่ 
A22, A24, A27, A29, A30, B21, C28, C29, C31, 
D23, D31, E22, E24, E32, F23, F25 และ F31 ซึKง
เมืKอสร้างลายพมิพด์เีอน็เอของบวัสายทั 8ง 25 พนัธุ/์

สายพันธุ์ พบว่าปรากฏแถบดีเอ็นเอทั 8งหมด 226 
แถบ เป็นแถบดเีอน็เอทีKมคีวามหลากรูป 223 แถบ 
คิดเป็น 98.67 เปอร์เซ็นต์ และแถบดีเอ็นเอทีKไม่มี
ความหลากรปู 3 แถบ คดิเป็น 1.33 เปอรเ์ซน็ต ์โดย
มขีนาด 200-3,000 คู่เบส (ตารางทีK 2)  

 
ตารางทีO 2  จาํนวนแถบดเีอน็เอทีKไดจ้ากการเพิKมปรมิาณดเีอน็เอดว้ยปฏกิริยิาลกูโซ่พอลเิมอเรสดว้ยไพรเมอร์

แบบสุม่ของแฮตอารเ์อพดี ี18 ชนิด 
 

No. 
Random 
primer 

Nucleotide Sequence 
(5′→3′) 

Total 
bands 

Polymorphic 
loci 

Monomorphic 
loci 

% 
Polymorphic 

1 A22 GCCTGCCTCACG 11 11 0 100.00 
2 A24 CTCCTGCTGTTG 15 15 0 100.00 
3 A27 ATCGCGGAATAT 14 14 0 100.00 
4 A29 GGTTCGGGAATG 12 11 1 91.67 
5 A30 GACCTGCGATCT 11 11 0 100.00 
6 B21 AAGCCTATACCA 17 16 1 94.12 
7 C28 GTCGACGCATCA 10 10 0 100.00 
8 C29 GTCGCCTTACCA 11 11 0 100.00 
9 C31 TCTGCTGACCGG 13 13 0 100.00 
10 D23 ACCATCAAACGG 15 15 0 100.00 
11 D31 GGAGGTCGACCA 13 13 0 100.00 
12 E22 GGAATGGAACCG 14 13 1 92.86 
13 E24 CCGGAGTGGATG 16 16 0 100.00 
14 E32 CAGGAACAGCAA 13 13 0 100.00 
15 F23 CCATCCGCACGA 14 14 0 100.00 
16 F25 CCAGATCCGAAT 14 14 0 100.00 
17 F31 ATCGTGACGCCG 13 13 0 100.00 

Total 226 223 3 98.67 
 

การสรา้งลายพมิพด์เีอน็เอดว้ยไพรเมอร์
ของแฮตอารเ์อพดี ี17 ชนิด พบว่าไพรเมอร ์B21 ให้
จํานวนแถบดเีอน็เอมากทีKสุด คอื 17 แถบ (รูปทีK 1) 
และไพรเมอร ์C28 ใหจ้าํนวนแถบดเีอน็เอน้อยทีKสดุ  
คอื 10 แถบ 

การหาความสมัพนัธ์ทางพนัธุกรรมของ
บัวสาย โดยวิเคราะห์แถบดีเอ็นเอทั 8งหมดด้วย
โปรแกรม NTSYS-pc รุ่น 2.01e และเลือกวิธีการ
จดักลุ่มแบบ UPGMA พบว่าค่าดชันีความเหมือน
อยู่ระหว่าง 0.47 ถงึ 0.88 ดงัรปูทีK 2 และเมืKอสรา้ง 
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รปูทีO 1  ลายพมิพด์เีอน็เอทีKไดจ้ากแฮตอารเ์อพดีโีดยใชไ้พรเมอร ์B21 [M คอื ดเีอน็เอมาตรฐาน (100 bp Plus 
DNA Ladder, Vivantis Technology Sdn. Bhd., Malaysia), หมายเลข 1-25 คอื (1) บวัสุปราณีพงิค ์
(2) บวันางกวกัฟ้า (3) บวัควนีสริกิติต์ (4) บวัระพ ี(5) บวัสราญลาภ (6) บวัเหลอืงพูนทรพัย ์(7) บวั
นิลวาร ี(8) บวัวบิูลยล์าภ (9) บวัเชดิลาภ (10) บวัวรุณลาภ (11)บวัเรณู (12) บวั Tanzanite (13) บวั 
CL5826-01 (14) บัว  CL5826-02 (15) บัว  CL5826-03 (16) บัว  CL5826-05 (17) บัว แม่ พลอย     
(18) บวัทองสุก (19) บวั F1-1 CL5759 (20) บวัF1-2 CL5759 (21) บวั F1-3 CL5759 (22) บวักรนี 
สโมก (23) บวัแอมพา (24) บวั CL5850-2 (25) บวั CL5850-3  

 

 
 

รูปทีO 2  ค่าดชันีความเหมอืนทีKวเิคราะห์จากลายพมิพ์ดีเอ็นเอของบวัสาย 25 พนัธุ์/สายพนัธุ์ ซึKงสร้างโดย
เทคนิคแฮตอารเ์อพดี ี
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รปูทีO 3  แผนภูมคิวามสมัพนัธข์องบวัสาย 25 พนัธุ/์สายพนัธุ ์ทีKสรา้งจากเทคนิคแฮตอารเ์อพดี ี
 
แผนภูมคิวามสมัพนัธ์ (รูปทีK 3) พบว่าถ้าพจิารณา
ค่าดัชนีความเหมือนทีK 0.64 สามารถแบ่งบัวสาย
เป็น 3 กลุ่ม คอื กลุ่มแรกมสีมาชกิ 9 พนัธุ/์สายพนัธุ ์
ได้แก่ บัวสุปราณีพิงค์ บัวระพี บัวสราญลาภ บวั 
CL5826-01 บัว  CL5826-02 บัว  CL5826-03 บัว 
CL5826-04 บวัควีนสริิกิตต์ และบวัเชิดลาภ กลุ่ม
สองมสีมาชกิ 12 พนัธุ/์สายพนัธุ ์ไดแ้ก่ บวันางกวกั
ฟ้า บวันิลวาร ีบวัวบิลูยล์าภ บวัเรณู บวั Tangzanite 
บัวเหลืองพูนทรัพย์ บัววรุณลาภ บัวทองสุก บัว 
CL5805-2 บัว CL5805-3 บัวกรีนสโมก และบัว 
แอมพา กลุ่มสามมสีมาชกิ 4 พนัธุ์/สายพนัธุ ์ไดแ้ก่ 
บัวแม่พลอย บัว F1-1 CL5759 บัว F1-2 CL5759 
และบวั F1-3 CL5759 โดยบวัสายทีKมคีวามสมัพนัธ์
ใกล้ชดิมากทีKสุด คอื บวัระพกีบับวัสราญลาภ มค่ีา
ดัชนีความเหมือน 0.88 ส่วนบัวสายทีKมีความ 
สมัพนัธใ์กลช้ดิน้อยทีKสดุ คอื บวั CL5826-02 กบับวั 
F1-3CL5759 มค่ีาดชันีความเหมอืน 0.47 

3.2 อภิปรายผล 
การศึกษาความสมัพนัธ์ทางพนัธุกรรม

ของบวัสายดว้ยแฮตอารเ์อพดีโีดยวเิคราะหแ์ผนภูมิ

ความสมัพนัธ ์ทีKค่าดชันีความเหมอืน 0.64 แบ่งบวั
สายเป็น 3 กลุ่ม กลุ่มแรกประกอบด้วยสมาชิก 9 
พนัธุ/์สายพนัธุ ์ซึKงม ี2 กลุ่มย่อย ในกลุ่มย่อยแรกจะ
เห็นได้ว่าบวัระพีและบวัสราญลาภมีความใกล้ชิด
ทางพันธุกรรมสูงมาก ซึKงเมืKอตรวจสอบก็พบว่า
ลกัษณะสณัฐานทุกอย่างเหมอืนกนั ยกเว้นเพยีงสี
กา้นใบทีKต่างกนั อกีทั 8งบวัทั 8ง 2  พนัธุ ์นี8เกดิจากแม่
เดียวกัน คือ บัวสุปราณีพิงค์ โดยจากแผนภูมิ
ความสมัพนัธ์ยงัเหน็ว่าบวัระพแีละบวัสราญลาภมี
ความใกล้ชิดกับบัวสุปราณีพิงค์ทีKเป็นต้นแม่ และ
สอดคลอ้งกบัลกัษณะสณัฐาน กลุ่มย่อยทีKสองพบว่า
เป็นกลุ่มของบวัลูกผสมทีKเกดิจากบวัเรณู (แม่) กบั 
บัว Tangzanite (พ่อ) ซึKงบัวทั 8ง 4 สายพันธุ์ นี8มี
ลกัษณะสณัฐานทีKคลา้ยคลงึกนั 

กลุ่มทีKสองประกอบดว้ยสมาชกิ 12 พนัธุ/์
สายพนัธุ ์ซึKงจากแผนภูมคิวามสมัพนัธส์ามารถแยก
เป็น 3 กลุ่มย่อย โดยบวั CL5805-2 บวั CL5805-3 
ซึKงเป็นลูกผสมทีKเกดิจากบวักรนีสโมก (แม่) และบวั
แอมพา(พ่อ) จดัอยู่ในกลุ่มเดียวกนั ส่วนบวัวบิูลย์
ลาภและบัววรุณลาภซึKงเป็นลูกผสมทีKเกิดจากบวั
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เหลอืงพูนทรพัย ์(แม่) และบวันิลวาร ี(พ่อ) กจ็ดัไว้
ในกลุ่มเดยีวกนัเช่นกนั 

กลุ่มสามประกอบด้วยสมาชิก 4 พันธุ์/
สายพนัธุ ์โดย บวั F1-1 CL5759 บวั F1-2 CL5759 
และบวั F1-3 CL5759 เป็นบวัลูกผสมทีKเกดิจากบวั
แม่พลอย (แม่) และบวัทองสุก (พ่อ) อย่างไรกต็าม 
หากพิจารณาลกัษณะสณัฐานของบวัลูกผสมทั 8ง 3 
สายพนัธุ ์จะพบว่ามลีกัษณะใกลเ้คยีงกบัแมม่ากกวา่ 
ซึKงสอดคลอ้งกบัแผนภูมคิวามสมัพนัธ ์

งานวิจยันี8เลือกใช้แฮตอาร์เอพดีีในการ
ประเมินความสมัพันธ์ทางพันธุกรรมและจําแนก
พันธุ์/สายพัน์ุบัวสายและลูกผสม เนืKองจากเป็น
เทคนิคทีKสามารถจําแนกและแยกความต่างทาง
พนัธุกรรมของพืชลูกผสมได้อย่างมีประสทิธิภาพ 
(Chundet et al., 2007) อีกทั 8งยังใช้ประเมินความ 
สมัพนัธ์ของพชืและลูกผสมอย่างแพร่หลาย ได้แก่ 
ลิ8นจีKลูกผสม (Chundet et al., 2007) สนเกรวลิเลยี
ลูกผสม (Pharmawati et al., 2013) กล้วยไม้ช้าง
และลูกผสม (นฤมล และคณะ, 2556) กลว้ยไมส้กุล
หวาย หมู่ไนโกรเฮอร์ซูเธและลูกผสม (จุฑาทิพย์ 
และคณะ, 2559) เป็นตน้ 

การศึกษาความสมัพนัธ์ทางพนัธุกรรม
ของบัวสายสามารถนําไปใช้ประโยชน์ในการ
ปรบัปรุงพนัธุบ์วัสาย โดยการคดัเลอืกและประเมนิ
พันธุ์บัวสายทีKมีลักษณะดีมาผสมกัน เพืKอให้ได้
ลกูผสมพนัธุใ์หม่ทีKมลีกัษณะตามทีKตอ้งการ และเพืKอ
ใชเ้ป็นขอ้มลูในการยนืยนัพนัธุบ์วัลกูผสมไดด้ว้ย  
 

4. สรปุ 
แฮตอาร์เอพีดีมีประสิทธิภาพในการการ

ประเมินความสมัพันธ์ทางพันธุกรรมของบัวสาย 
โดยเมืKอใชไ้พรเมอรแ์บบสุ่ม 17 ชนิด ทีKคดัเลอืกมา 
พบว่าลายพิมพ์ดีเอ็นเอทีKได้ให้แถบดีเอ็นเอรวม
ทั 8งหมด 226 แถบ ขนาดประมาณ 200-3,000 คู่เบส 
มแีถบดเีอน็เอทีKมคีวามหลากรูป 223 แถบ คดิเป็น 

98.67 เปอร์เซ็นต์ เมืKอสร้างแผนภูมคิวามสมัพนัธ์
ดว้ยโปรแกรม NTSYS-pc รุ่น 2.01e และเลอืกการ
จัดกลุ่มด้วยวิธี UPGMA พบว่ามีค่าดัชนีความ
เหมอืน 0.47-0.88 และจดักลุ่มบวัสายได ้3 กลุ่ม ซึKง
สอดคล้องกบัลกัษณะสณัฐานและพนัธุกรรม โดย
ผลการวิจัยนี8สามารถใช้เป็นแนวทางในการวาง
แผนการอนุรกัษ์และปรบัปรุงพนัธุต่์อไป 
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