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บทคดัย่อ 
กลว้ยไมส้กุลหวาย (Dendrobium) หมู่ไนโกรเฮอรซ์ูเธ (Nigrohirsutae) เป็นไมด้อกทีนิ่ยมใชใ้นการ

ประดบัตกแต่งอาคารและสถานที่ ปัจจุบนักลว้ยไมห้มู่น้ีมกัผ่านการปรบัปรุงจากพ่อแม่พนัธุ์ดัง้เดมิ จงึสญูเสยี
ลกัษณะทางพนัธุกรรมบางอย่าง ดงันัน้การตรวจสอบความสมัพนัธ์ทางพนัธุกรรมและการระบุพนัธุ์ด้วย
เทคนิคทางพนัธุศาสตรโ์มเลกุลจงึมคีวามส าคญั ทัง้น้ีเพื่อการอนุรกัษ์และการปรบัปรุงพนัธุต์่อไป งานวจิยัน้ีได้
ระบุพนัธุก์ลว้ยไมส้กุลหวาย หมู่ไนโกรเฮอรซ์ูเธ และลูกผสม จ านวน 10 พนัธุ ์ดว้ยไอเอสเอสอาร์ พบว่า
สามารถระบุพนัธุไ์ด้ทัง้ 10 พนัธุ ์แต่พบวา่ไพรเมอรส์ าหรบัไอเอสเอสอารใ์หค้่า PIC เฉลีย่ 0.27 ซึง่แสดงวา่มี
ประสทิธภิาพในการระบุพนัธุอ์ยูใ่นระดบัปานกลาง 
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Abstract 
Dendrobium section Nigrohirsutae are flowering plants used for decorate buildings and places. 

Currently, these orchids have been improvement from native parents by breeding program and they 
were loss of certain genetic characteristics. To determine genetic relationships and identify species 
or hybrids by molecular genetic techniques are important in planning for the conservation and 
breeding in the future. In this research, 10 varieties of Dendrobium section Nigrohirsutae and their 
hybrids were used to study using inter-simple sequence repeat (ISSR). All of 10 varieties were 
identified. But, the average of polymorphic information content (PIC) = 0.27, it shown to be effective 
in identifying the species at medium level. 
 

Keywords: Dendrobium; Nigrohirsutae; ISSR; identification; genetic relationship 
 

 
1. ค าน า 

กล้วยไม้สกุลหวาย (Dendrobium) พบการ
กระจายพนัธุ์ทัว่ทวปีเอเชีย ซึ่งมปีระเทศไทยเป็น
ศูนย์กลางของการกระจายพนัธุ์ ส่วนใหญ่จะพบได้
ตามธรรมชาติในบรเิวณภาคเหนือและตะวนัออก 
เฉียงเหนือ ปัจจุบนัพบมากกวา่ 150 พนัธุ ์แบ่งเป็น
หมู ่41 หมู ่(อบฉนัท,์ 2542)  

ประเทศไทยเป็นผู้ส่งออกกล้วยไม้ตดัดอก
และกล้วยไมก้ระถางปรมิาณหลายตนัต่อปี (ส านัก
พฒันาการค้าและธุรกจิการเกษตรและอุตสาหกรรม 
กรมการสง่เสรมิการคา้ระหวา่งประเทศ, 2558) จงึมี
การปรับปรุงพันธุ์เพื่อรองรับความต้องการของ
ผู้บริโภค ส่งผลให้กล้วยไม้เกิดความหลากหลาย
มากยิง่ขึน้ ทัง้โครงสรา้ง สสีนั และช่อดอก รวมถงึมี
กลิ่นหอมและอายุการปักแจกนัที่นานขึ้น แต่การ
ปรับปรุงพันธุ์อาจส่งผลกระทบต่อการสูญเสีย
ลกัษณะทีส่ าคญัทางพนัธุกรรมของกลว้ยไมพ้นัธุแ์ท้ 
และอาจสญูพนัธุไ์ดใ้นอนาคต (Peyachoknagul et 
al., 2014) ดว้ยเหตุน้ีการระบุพนัธุก์ลว้ยไม้พนัธุแ์ท้
และลูกผสมต่าง ๆ จงึมคีวามจ าเป็นเร่งด่วน ทัง้น้ี
เพื่อการอนุรกัษ์พนัธุ์แท้ไว้เป็นพ่อแม่พนัธุ์ส าหรบั
การปรบัปรงุพนัธุใ์นอนาคต 

เครือ่งหมายดเีอน็เอ (DNA marker) เป็น 

ล าดบันิวคลโีอไทด ์(nucleotide) ต าแหน่งหน่ึงทีเ่กดิ
ความผนัแปร (variation) ซึง่เรยีกวา่ความหลากรปู 
(polymorphism) พบไดท้ัง้นิวคลโีอไทด์ในนิวเคลยีส 
(nuclear genome) ไมโทคอนเดรยี (mitochondrial 
genome) และคลอโรพลาสต ์(chloroplast genome) 
โดยแสดงความจ าเพาะต่อสิง่มชีวีติแต่ละชนิดหรอื
พนัธุ ์(สรุนิทร,์ 2552)  

เครื่องหมายดีเอ็นเอนิยมตรวจสอบด้วย
ปฏกิริยิาลูกโซ่พอลเิมอเรส (PCR, polymerase 
chain reaction) ซึง่สะดวก รวดเรว็ และค่าใชจ้่าย
ไม่สงูมากนัก โดยใหไ้พรเมอร ์(primer) เขา้จบักบั     
ดเีอน็เอเป้าหมาย (target site) แลว้เพิม่ปรมิาณชิน้
ดีเอ็นเอนัน้ เครื่องหมายดีเอ็นเอที่ตรวจสอบด้วย
ปฏิกิริยาลูกโซ่พอลิเมอเรสมีหลายเครื่องหมาย 
ได้แก่ อาร์เอพดี ี(RAPD, random amplified 
polymorphic DNA) (Williams et al., 1990) เอเอฟ- 
แอลพ ี(AFLP, amplified fragment length 
polymorphism) (Vos et al., 1995; Xiang et al., 
2003) เอสเอสอาร ์(SSR, simple sequence 
repeat) (Gianfranceschi et al., 1998) ไอเอส-
เอสอาร ์(ISSR, inter simple sequence repeat) 
(Zieykiewiez et al., 1994; Amirul et al., 2015) 
เป็นตน้  
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ไอเอสเอสอารเ์ป็นเทคนิคการใชไ้พรเมอรท์ีม่ ี
ล าดบัซ ้า (repeated sequence) เขา้จบักบัต าแหน่ง
ไมโครแซทเทลไลท ์(microsatellite) ทีพ่บความผนั
แปรและกระจายอยูท่ ัว่ทัง้จโีนม (genome) แลว้เพิม่
ชิน้ดเีอน็เอทีอ่ยูร่ะหวา่งต าแหน่งไมโครแซทเทลไลท ์
ซึง่เทคนิคนี้นิยมใชก้นัอยา่งกวา้งขวาง โดยใชศ้กึษา
ความสมัพนัธท์างพนัธุกรรม (genetic relationship) 
ความหลากหลายทางพนัธุกรรม (genetic diversity) 
การสรา้งแผนทีท่างพนัธุกรรม (genetic linkage 
map) (Hou et al., 2006; Qi, 2008; Wu et al., 
2009; Zhou et al., 2009) 

งานวิจัยน้ีมีจุดประสงค์เพื่อประเมินความ 
สมัพนัธ์ทางพนัธุกรรมและระบุพนัธุ์กล้วยไม้สกุล
หวาย หมู่ไนโกรเฮอร์ซูเธ และลูกผสมที่พบใน
ประเทศไทย จ านวน 10 พนัธุ์ ด้วยไอเอสเอสอาร ์
เพื่อเป็นข้อมูลพื้นฐานในการอนุรักษ์พันธุ์แท้ไว้
ส าหรบัการปรบัปรงุพนัธุใ์นอนาคต 
 

2. อปุกรณ์และวิธีการวิจยั  
2.1 ตวัอย่างกล้วยไม้ 

กล้วยไม้สกุลหวาย หมู่ไนโกรเฮอร์ซูเธ 
และลกูผสม จ านวน 10 พนัธุ ์แบ่งเป็น 2 กลุ่ม คอื 
(1) กลว้ยไมพ้นัธุ์แท ้(native species) ไดแ้ก่ เอือ้ง
ปากนกแกว้ (D. cruentum Rchb. f.) เอือ้งเงนิหลวง 

(D. formosum Roxb. ex Lindl.) เอือ้งแซะหอม (D. 
scabrilingue Lindl.) เอือ้งเงนิ (D. draconis Rchb. 
f.) และเอื้องทอง (D. ellipsophyllum Tang & 
Wang) ซึ่งพบได้ในป่าตามภูมภิาคต่าง ๆ ของ
ประเทศไทย และ (2) กลว้ยไมลู้กผสม ไดแ้ก่ ดอน
มาร ี(Dawn Maree = เอือ้งปากนกแกว้ x เอือ้งเงนิ
หลวง) รุง่กมล เวศยว์รุฒม ์(Roongkamol Vejvarut 
=  ดอนมาร ีx เอื้องเงนิหลวง) กรนีแลนเทิร์น 
(Green Lanturn = ดอนมาร ีx เอือ้งปากนกแกว้) 
ลกูผสมดอนมาร ี(Dawn Maree hybrid = ดอนมาร ี
x เอื้องแซะหอม) และ เอือ้งเงนิหลวง x เอือ้งทอง 

ซึ่งเป็นกล้วยไม้ลูกผสมพนัธุ์การค้าที่เกิดจากการ
ปรบัปรงุพนัธุ ์

2.2 การสกดัดีเอน็เอ 
คัดเลือกใบกล้วยไม้แบบสุ่มเก็บและ

น ามาสกดัดเีอน็เอรวม (total DNA) ดว้ยวธิปีระยุกต์
จาก Doyle และ Doyle (1987) (จุฑาทพิย ์และคณะ, 
2559) แล้วตรวจสอบปรมิาณดเีอ็นเอด้วยวธิวีดัค่า
การดูดกลนืแสงที่ความยาวคลื่น 260 นาโนเมตร 
(nm) และตรวจสอบคุณภาพดเีอ็นเอด้วยวธิอีิเล็ก-
โทรโฟรีซิส (electrophoresis) ในเจลอะกาโรส 
(agarose gel) ความเขม้ขน้ 0.8 เปอร์เซ็นต ์
(Sambrook et al., 1989)  

2.3 การสร้างลายพิมพ์ดี เอ็นเอด้วย
เทคนิคไอเอสเอสอาร ์

คดัเลอืกไพรเมอร์แบบไมโครแซทเทล-
ไลท์ที่เหมาะสมส าหรบัปฏิกิรยิาลูกโซ่พอลเิมอเรส 
จากไพรเมอร ์35 ชนิด ซึ่งไพรเมอรม์ขีนาด 16-18 
นิวคลโีอไทด์ โดยเพิม่ปรมิาณดเีอน็เอของกลว้ยไม้
สกุลหวาย หมูไ่นโกรเฮอรซ์ูเธ และลกูผสม 10 พนัธุ ์
ด้วยปฏิกิริยาลูกโซ่พอลิเมอเรส (จุฑาทิพย์ และ
คณะ, 2559) ภายใตส้ภาวะของปฏกิริยิาลกูโซ่พอล-ิ
เมอเรส 3 ขัน้ตอน ได้แก่ (1) บ่มที่อุณหภูม ิ94 
องศาเซลเซยีส นาน 5 นาท ีจ านวน 1 รอบ (2) บ่ม
ที่อุณหภูม ิ94 องศาเซลเซยีส นาน 30 วนิาท ี
อุณหภูม ิ46 องศาเซลเซยีส นาน 30 วนิาท ีและ
อุณหภูม ิ72 องศาเซลเซยีส นาน 1 นาท ีจ านวน 
40 รอบ และ (3) บ่มทีอุ่ณหภูม ิ72 องศาเซลเซยีส 
นาน 5 นาท ีจ านวน 1 รอบ (นฤมล และคณะ, 
2555) แลว้ตรวจสอบลายพมิพด์เีอน็เอดว้ยวธิอีเิลก็-
โทรโฟรซีสิในเจลอะกาโรส 1.5 เปอรเ์ซน็ต ์

2.4 การวิเคราะหล์ายพิมพดี์เอน็เอ 
วเิคราะหล์ายพมิพด์เีอน็เอ (DNA finger-

print) โดยศกึษารปูแบบการถ่ายทอดลกัษณะทาง
พนัธุกรรมจากการปรากฏแถบดเีอ็นเอของพ่อ แม ่
และลูกผสม โดยให้คะแนนแถบดีเอ็นเอที่ปรากฏ
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เท่ากบั 1 และที่ไม่ปรากฏเท่ากบั 0 แล้ววเิคราะห์
ดว้ยโปรแกรม NTSYTS-pc รุน่ 2.0 (Rohlf, 2002) 
เพื่อหาค่าดชันีความเหมอืน (similalyty index) และ
ค านวณค่าระยะห่างทางพนัธุกรรม (genetic 
distance) ตามวิธีของ Nei และ Li แล้วสร้าง
แผนภูมคิวามสมัพนัธ์ (dendrogram) โดยเลอืกการ
จดักลุ่มแบบ UPGMA (unweighted pair group 
method with arithmetic mean) จากนัน้ประเมนิ
ประสทิธภิาพของไพรเมอร์ทัง้หมดทีเ่ลอืกใช้จากค่า 
PIC (polymorphic information content) ดว้ย
โปรแกรม Power Marker รุน่ 3.25 (http://statgen. 
ncsu.edu/powermarker) 
 

3. ผลการวิจยัและวิจารณ์ 
การเพิม่ปรมิาณดเีอ็นเอกล้วยไมส้กุลหวาย 

หมู่ไนโกรเฮอรซ์ูเธ และลูกผสม 10 พนัธุ ์ดว้ย   
ไพรเมอรแ์บบไมโครแซทเทลไลท ์35 ชนิด พบว่า
ไพรเมอร ์12 ชนิด สามารถเพิม่ปรมิาณและใหล้าย
พิมพ์ ดี เ อ็ น เ อ อย่ า ง ชัด เ จน  ( คิด เ ป็ น  34.29 
เปอรเ์ซน็ต์) ไดแ้ก่ M1 [(AG)8G] 9 แถบ, M2 
[(AC)8G] 12 แถบ, M4 [(AG)8C] 10 แถบ, M5 
[(AC)8C] 11 แถบ, M10 [(GA)8C] 11 แถบ, M14 
[(CA)8G] 13 แถบ, M15 [(CT)8G] 8 แถบ, M16 
[(CG)8C] 9 แถบ, M21 [(TC)8G] 10 แถบ, M24 
[(TC)8C] 7 แถบ, M26 [(CT)8C] 9 แถบ และ M27 
[(CTC)6] 12 แถบ โดยลายพมิพด์เีอน็เอทีไ่ดจ้ากแต่
ละไพรเมอร์ปรากฏแถบดเีอ็นเอที่มคีวามหลากรูป
ทัง้สิน้ 121 แถบ (คดิเป็น 100 เปอรเ์ซน็ต์) มขีนาด
ประมาณ 380-3,000 คู่เบส ซี่งลายพมิพด์เีอน็เอที่
ได้จากแต่ละไพรเมอร์แสดงความจ าเพาะต่อ
กลว้ยไมส้กุลหวาย หมู่ไนโกรเฮอรซ์ูเธ และลูกผสม
แต่ละพนัธุ์ ตวัอย่าง เช่น ลายพิมพ์ดีเอ็นที่ได้จาก
ไพรเมอร ์M4 และ M27 ดงัรปูที ่1ก และ 1ข  

เมื่อวเิคราะห์ลายพมิพ์ดเีอ็นเอของพนัธุ์แม่
และพนัธุพ์อ่ทีป่รากฏในลกูผสม พบวา่ม ี7 รปูแบบ 

(ตารางที ่2) โดยดอนมารแีละเอือ้งเงนิหลวง x เอือ้ง
แซะหอม มแีถบดเีอน็รปูแบบ VII มากทีส่ดุ (คดิเป็น 
18.75 และ 30.14 เปอรเ์ซน็ต์) คอื ไมป่รากฏแถบ 
ดเีอน็เอเหมอืนพนัธุ์แม่และพนัธุ์พอ่ รุ่งกมล เวศย์ว-
รุฒมม์รีปูแบบ III และ VII มากทีส่ดุ (คดิเป็น 22.16 
เปอรเ์ซน็ต์) คอื แถบดเีอน็ทีป่รากฏเหมอืนพนัธุ์แม่
และพนัธุพ์อ่ และไมป่รากฏแถบดเีอน็เอเหมอืนพนัธุ์
แมแ่ละพนัธุพ์อ่ ตามล าดบั กรนีแลนเทริน์พบแถบ  
 

 
(ก) 

 
(ข) 

 

รปูท่ี 1 ลายพิมพ์ดีเอ็นเอของกล้วยไม้สกุลหวาย 
หมู่ไนโกรเฮอร์ซูเธ และลูกผสมที่ได้จาก 
ไอเอสเอสอารโ์ดยใชไ้พรเมอร ์M4 (ก) และ 
M27 (ข) [M คอื ดเีอน็เอมาตรฐาน 1 Kb 
Plus DNA Ladder (Invitrogen™ Life 
Technology, USA) และ 1-10 คอื (1) เอือ้ง
ปากนกแกว้ (2) เอือ้งเงนิหลวง (3) ดอนมาร ี
(4) รุ่งกมล เวศยว์รุฒม ์(5) กรนีแลนเทริน์ 
(6) ลูกผสมดอนมารี (7) เอื้องแซะหอม  
(8) เอื้องเงนิ (9) เอื้องทอง (10) เอื้องเงนิ
หลวง x เอือ้งทอง ตามล าดบั] 



ปีที ่5  ฉบบัที ่2  พฤษภาคม - สิงหาคม 2559                                    Thai Journal of Science and Technology 

 185 

ดีเอ็นเอรูปแบบ VI มากที่สุด (คิดเป็น 29.03 
เปอรเ์ซน็ต์) คอื แถบ ดเีอน็ไมป่รากฏเช่นเดยีวกบั
พนัธุแ์ม ่ลกูผสมดอนมารพีบแถบดเีอน็เอรปูแบบ III 

มากที่สุด (คดิเป็น 28.85 เปอร์เซ็นต์) คอื แถบ     
ดเีอน็เอปรากฏเชน่เดยีวกบัพนัธุแ์ม ่

 
ตารางท่ี 2 รปูแบบลายพมิพด์เีอน็เอของกลว้ยไมล้กูผสมทีไ่ดจ้ากไอเสเอสอาร ์
 

รปูแบบ
ลายพมิพ์
ดเีอน็เอ 

การปรากฏและไมป่รากฏของ
แถบดเีอน็เอ 

แถบดเีอน็เอของกลว้ยไมส้กุลหวาย หมูไ่นโกรเฮอรซ์ูเธ และลกูผสมทีไ่ดจ้ากไอเอสเอสอาร ์
ดอนมาล ี รุง่กมล เวศยว์รฒุม ์ กรนีแลนเทริน์ ลกูผสมดอนมาร ี เอือ้งเงนิหลวง x เอือ้งทอง 

พนัธุแ์ม ่ พนัธุพ์อ่ ลกูผสม จ านวน % จ านวน % จ านวน % จ านวน % จ านวน % 
I + + +   3   4.69 11 16.18   5   8.06   5   9.62   4   5.48 
II + + -   9 14.00   1   1.47   8 12.90   0   0.00   5   6.85 
III + - + 10 15.63 15 22.16   5   8.06 15 28.85   5   6.85 
IV + - - 11 17.19   7 10.29 16 25.81 13 25.00 17 23.29 
V - + +   9 14.06   8 11.76   2   3.23   2   3.85   7   9.59 
VI - + - 10 15.63 11 16.18 18 29.03   7 13.46 13 17.81 
VII - - + 12 18.75 15 22.16   8 12.00 10 19.23 22 30.14 

รวม 64 68 62 52 73 

 
เมื่อค านวณค่า PIC พบว่าไพรเมอรส์ าหรบั

ไอเอสเอสอาร์ใหค้่า PIC เฉลีย่ 0.27 ซึ่งสามารถ
ระบุพนัธุ์กลว้ยไมส้กุลหวาย หมู่ไนโกรเฮอรซ์ูเธ 
และลูกผสม 10 พนัธุ์ ไดใ้นระดบัปานกลาง ซึ่ง
สอดคลอ้งกบังานวจิยัของ Bolaric และคณะ (2005) 

เมือ่วเิคราะหล์ายพมิพด์เีอน็เอดว้ยโปรแกรม 
NTSYS-pc รุ่น 2.0 และเลอืกการจดักลุ่มดว้ยวธิ ี
UPGMA โดยค านวณค่าดชันีความเหมอืนและสรา้ง
แผนภูมคิวามสมัพนัธ์ พบวา่กลว้ยไมส้กุลหวาย หมู่
ไนโกรเฮอร์ซูเธ และลูกผสม 10 พันธุ์ มีค่าดัชนี
ความเหมอืนอยูร่ะหวา่ง 0.00 ถงึ 0.69 (รปูที ่2) ซึง่
สามารถระบุพนัธุ์กล้วยไม้สกุลหวาย หมู่ไนโกร-
เฮอรซ์ูเธ และลูกผสมทัง้ 10 พนัธุ ์(รปูที ่3) อยา่งไร
ก็ตาม แม้ว่าไอเอสเอสอาร์จะเคยมีรายงานว่ามี
ประสทิธภิาพสงูในการระบุพนัธุพ์ชืลกูผสม (Liwang 
et al., 2007; Ramya and Kabwe, 20012; Che et 
al., 2013; Claudineia et al., 2013) แต่งานวจิยัน้ี
พบว่าไอเอสเอสอาร์มปีระสทิธภิาพในการระบุพนัธุ์
กลว้ยไมส้กุลหวาย หมู่ไนโกรเฮอรซ์ูเธ และลูกผสม 
10 พนัธุ์ ในระดบัปานกลาง เช่นเดยีวกบังานวจิยั

อื่นทีเ่คยรายงานมาก่อน (ฐติพิร และคณะ, 2557; 
เกยีรตชิยั และคณะ, 2557; วรสิรา และคณะ, 2557; 
จาตุรงค ์และคณะ, 2557; จนิต ์และคณะ, 2558; ธี
ระชยั และคณะ, 2559) ซึ่งมปีระสทิธภิาพในการ
ระบุพนัธุ์น้อยกว่าแฮตอาร์เอพีดี (จุฑาทิพย์ และ
คณะ, 2559)  

เมื่อพจิารณาแผนภูมคิวามสมัพนัธ์กลว้ยไม้
สกุลหวาย หมูไ่นโกรเฮอรซ์ูเธ และลกูผสม 10 พนัธุ ์
ที่ได้จากไอเอสเอสอาร์ พบว่าสามารถระบุพนัธุ์ได้
ครบทัง้หมด แต่ไม่ค่อยจะสอดคล้องกับลักษณะ
สณัฐาน ตวัอย่าง เช่น ดอนมารกีบัลูกผสมดอนมารี
มลีกัษณะที่ใกลเ้คยีงกนัมาก ต่างกนัเพยีงขนาดช่อ
ดอกและสปีากดอก ขณะที่ล าตน้ ใบ และโครงสรา้ง
ดอกของดอนมารตี่างจากเอือ้งแซะหอมอยา่งชดัเจน 
ทัง้น้ีอาจเกดิจากจ านวนแถบดเีอ็นเอของลายพมิพ ์
ดเีอน็เอทีไ่ดจ้ากไอเอสเอสอาร์ในงานวจิยัครัง้น้ียงัมี
ไม่มากพอส าหรบัการระบุพนัธุ์กล้วยไม้สกุลหวาย
ลูกผสมที่มคีวามสมัพนัธ์ทางพนัธุกรรมใกล้ชดิกนั 
จงึควรเพิม่ปรมิาณลายพมิพด์เีอน็เอใหม้ากขึน้ หรอื
ตรวจสอบโดยใช้ เครื่องหมายดีเอ็น เอชนิดอื่น
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เพิ่มเติม เช่น เอสเอสอาร์ อาร์เอฟเอลพี หรือ
วิเคราะห์ลายพิมพ์ดีเอ็นเอร่วมกับแฮตอาร์เอพีดี 

(จุฑาทพิย ์และคณะ, 2559) 

 

 
รปูท่ี 2 คา่ดชันีความเหมอืนของกลว้ยไมส้กุลหวาย หมูไ่นโกรเฮอรซ์เูธ และลกูผสมดว้ยไอเอสเอสอาร ์
 

 
รปูท่ี 3 คา่ดชันีความเหมอืนของกลว้ยไมส้กุลหวาย หมูไ่นโกรเฮอรซ์เูธ และลกูผสมดว้ยไอเอสเอสอาร ์
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4. สรปุ  
การประเมนิความสมัพนัธท์างพนัธุกรรมและ

การระบุพนัธุ์กลว้ยไมส้กุลหวาย หมูไ่นโกรเฮอรซ์ูเธ 
และลูกผสม 10 พนัธุ์ ด้วยไอเอสเอสอาร์พบว่า
สามารถระบุพนัธุ์ได้ครบทัง้ 10 พนัธุ์ ซึ่งไพรเมอร์
ทัง้หมดใหค้่า PIC เฉลีย่ 0.27 โดยผลจากการวจิยั
ครัง้น้ีสามารถใช้เป็นข้อมูลพื้นฐานในการอนุรกัษ์
และการปรบัปรงุพนัธุต์่อไป 
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