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บทคดัย่อ 
ปัจจุบนักลว้ยไมร้องเทา้นารเีป็นกลว้ยไมท้ีเ่สีย่งต่อการสญูพนัธุ ์อกีทัง้การจ าแนกดว้ยลกัษณะสณัฐาน

ท าไดย้ากและต้องอาศยัผูเ้ชีย่วชาญทีม่ปีระสบการณ์ ดงันัน้งานวจิยันี้จงึประยุกตใ์ชเ้ครื่องหมายสก๊อตในการ
สรา้งลายพมิพด์เีอน็เอและประเมนิความสมัพนัธท์างพนัธุกรรมของกล้วยไมร้องเทา้นารสีกุล Paphiopedilum 
สกุลย่อย Brachypetalum หมู่ Brachypetalum จ านวน 14 ชนิด ที่พบในประเทศไทย โดยใช้ไพรเมอร์ 80 
ชนิด ซึง่คดัเลอืกไพรเมอรท์ีส่ามารถเพิม่ปรมิาณดเีอน็เอได ้22 ชนิด พบแถบดเีอน็เอรวมทัง้หมด 332 แถบ มี
ขนาดประมาณ 250-3100 คู่เบส โดยเป็นแถบดเีอน็เอทีม่คีวามหลากรูป 313 แถบ เมื่อค านวณค่าดชันีความ
เหมอืนและวเิคราะหค์วามสมัพนัธด์้วยโปรแกรม NTSYS-pc รุ่น 2.0 โดยเลอืกวธิกีารจดักลุ่มแบบ UPGMA 
สามารถจดักลุ่มกลว้ยไมร้องเทา้นารเีป็น 3 กลุ่ม มคี่าดชันีความเหมอืน 0.30-0.79 จากแผนภูมคิวามสมัพนัธ์
พบว่ารองเท้านารีฝาหอยกบัรองเท้านารเีหลืองปราจนีมคีวามสมัพนัธ์ใกล้ชดิกนัมากที่สุด มีค่าดชันีความ
เหมอืน 0.79 ดงันัน้เครื่องหมายสก๊อตจงึใชศ้กึษาความสมัพนัธข์องกลว้ยไมร้องเทา้นารสีกุล Paphiopedilum 
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สกุลย่อย Brachypetalum หมู่ Brachypetalum ได ้และขอ้มูลทีไ่ด้จากการวจิยันี้สามารถน าไปใชว้างแผนการ 
ปรบัปรุงพนัธุต่์อไป 

ค าส าคญั : กล้วยไม้รองเท้านารี; สกุล Paphiopedilum; หมู่ Brachypetalum; ความสมัพนัธ์ทางพนัธุกรรม; 
เครื่องหมายสก๊อต 

Abstract 
Nowadays the members of genus Paphiopedilum are endangered and their morphological 

identifications are difficult and needed the experts. Thus, this research used SCoT markers to create 
a DNA fingerprint and an assessment of genetic relationship among 14 species of genus 
Paphiopedilum subgenus Brachypetalum section Brachypetalum in Thailand. The total 80 primers were 
screened. Twenty-two selected SCoT primers amplified 332 clear and reproducible bands, with sizes 
ranging from 250 to 3100 bp. Among them, 313 bands were polymorphic. The similarity coefficients 
were calculated and a dendrogram was constructed based on polymorphic bands using the UPGMA, 
NTSYS-pc software version 2.0. The result showed that, Paphiopedilum could be classified into three 
clusters with similarity coefficients ranging from 0.30-0.79. The dendrogram analysis of SCoT markers 
revealed the closed relation between P. bellatulum and P. concolor subsp. Reynieri with similarity 
coefficient of 0.79. Finally, these results indicate that the SCoT markers are capable of assessment of 
genetic relationship among Paphiopedilum subgenus Brachypetalum section Brachypetalum, which 
can be used for planning in the breeding program.  

Keywords: lady's slipper orchid; Paphiopedilum; Brachypetalum; genetic relationship; SCoT marker 

1. ค าน า
กลว้ยไมเ้ป็นไมต้ดัดอกทีน่ิยม เน่ืองจากดอก

กล้วยไม้มสีสีนัสวยงาม มอีายุการใช้งานนาน และ
ใหผ้ลตอบแทนสงู (ส าอางค,์ 2549) กลว้ยไมน้บัเป็น
พชืเศรษฐกจิทีม่คีวามส าคญัทีสุ่ดของไทย ประเทศ
ไทยเป็นผู้ผลิตและผู้ส่งออกดอกกล้วยไม้เขตร้อน
มากเป็นอนัดบัหนึ่งของโลก และสามารถผลติและ
ส่งออกกล้วยไม้รองเท้านารีได้ในปริมาณมาก 
(วิเคราะห์โดยกรมส่งเสริมการเกษตร) กล้วยไม้
รองเทา้นารมีแีหล่งก าเนิดอยู่ในเขตอบอุ่น และเขต
ร้อนโดยเฉพาะแถบเอเชียตะวนัออกเฉียงใต้ โดย
ประเทศไทยพบกล้วยไม้รองเท้านารสีกุล Paphio-
pedilum รวม 18 ชนิด จากที่พบทัว่โลกประมาณ 

70 ชนิด (อุไร, 2541) ในธรรมชาตกิล้วยไมร้องเทา้
นารเีป็นกลว้ยไมท้ีอ่าศยับนดนิ กึง่ดนิ และบางชนิด
อาจอาศัยแบบอิงอาศยัได้เช่นกัน (เศรษฐมันตร์, 
2551) ปัจจุบันมีการตัดไม้ท าลายป่าและการน า
กล้วยไม้รองเท้านารีป่ามาจ าหน่ายโดยไม่ได้รับ
อนุญาต ส่งผลให้กล้วยไม้รองเท้านารมีโีอกาสสูญ
พันธุ์ได้ง่าย โดยอนุสญัญาว่าด้วยการค้าระหว่าง
ประเทศซึง่ชนิดพนัธุส์ตัวป่์าและพชืป่าทีก่ าลงัจะสญู
พั น ธุ์  ( Convention on International Trade in 
Endangered Species of Wild Fauna and Flora, 
CITES) ได้ระบุให้กล้วยไม้รองเท้านารีเป็นพืช
อนุรักษ์ในบัญชีที่ 1 เป็นชนิดพันธุ์ที่ได้มาจากป่า 
หรอืเป็นของป่า และใกลส้ญูพนัธุ ์จงึหา้มท าการคา้
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โดยเดด็ขาด (ยกเว้นกรณีที่ได้จากการขยาย พนัธุ์
เทียม หรือเพาะพันธุ์ หรือการศึกษาวิจัย) (กรม
วิชาการเกษตร, 2518) อีกทัง้การจ าแนกด้วย
ลกัษณะสณัฐาน (morphology) ท าได้ยากและต้อง
อาศยัผูเ้ชีย่วชาญทีม่ปีระสบการณ์ ดงันัน้การศกึษา
ลักษณะทางพนัธุกรรมของกล้วยไม้สกุลนี้จึงเป็น
สิง่จ าเป็นอย่างยิง่ 

เครื่ องหมายดีเอ็นเอ (DNA marker) คือ
ล าดับนิวคลีโอไทด์ (nucleotide) ช่วงใดช่วงหนึ่ง
ของดีเอ็นเอที่สามารถใช้เป็นเครื่องหมายบ่งชี้ถึง
ความแตกต่างหรือความเป็นเอกลักษณ์ของสิง่มี 
ชวีติได้ (สุรนิทร์, 2552) โดยเครื่องหมายดเีอน็เอที่
ตรวจสอบด้วยปฏิกริิยาลูกโซ่พอลิเมอเรสหรอืพซีี
อาร์ (PCR, polymerase chain reaction) เป็นวิธีที่
ท าไดง้่ายและรวดเรว็ ตวัอย่าง เช่น เครื่องหมายอาร์
เ อพี ดี  ( RAPD, random amplified polymorphic 
DNA) (William et al., 1990) และเครื่องหมายสก๊อต 
( SCoT, start-codon targeted) ( Collard and 
Mackill, 2009) โดยเครื่ องหมายสก๊อตนั ้น เป็น
เครื่องหมายที่มีประสทิธิภาพเมื่อเปรียบเทียบกบั
เครื่ องหมายชนิดอื่น  (Wu et al., 2013) ดังนั ้น
งานวจิยันี้จงึเลอืกใชเ้ครื่องหมายสก๊อตในการสร้าง
ลายพิมพ์ดีเอ็นเอและประเมินความสัมพันธ์ทาง
พันธุกรรมของกล้วยไม้รองเท้านารีสกุล Paphio-
pedilum สกุ ลย่ อย  Brachypetalum หมู่  Brachy-
petalum จ านวน 14 ชนิด ที่พบในประเทศไทย ซึ่ง
มปีระโยชน์ในการวางแผน การอนุรกัษ์และการผลติ
เพื่อสง่เสรมิทางการคา้ 
 

2. อปุกรณ์และวิธีการ 
2.1 กล้วยไม้รองเท้านารีสกุล Paphio-

pedilum  
กล้วยไม้รอง เท้านารีสกุ ล  Paphio-

pedilum สกุลย่ อย  Brachypetalum หมู่  Brachy-
petalum ที่พบในประเทศไทย จ านวน 14 ชนิด 

ได้แก่  (1) รองเท้านารีฝาหอย (P. bellatulum)      
(2) รองเท้านารเีหลอืงปราจนี (P. concolor subsp. 
Reynieri) (3) รองเท้านารีเหลืองปราจีนเวียดนาม
(P. concolor var. Tonkinese) ( 4)  ร อ ง เท้ า น า รี
เ ห ลื อ ง ก า ญ จ น์  (P. concolor var. Concolor)         
(5) รองเท้านารีเหลืองอุดร (P. concolor subsp. 
Hennisianum) (6) รองเท้านารีเหลืองสิงขร (P. 
concolor var. Longipetalum) ( 7)  ร อ ง เท้ า น า รี
เหลอืงตรงั (P. godefroyae) (8) รองเทา้นารเีหลอืง
พั ง ง า  (P. godefroyae var. Leucochilum)             
(9) รองเท้านารีขาวชุมพร (P. godefroyae var. 
Leucochilum) (10) รองเท้านารีช่องอ่างทอง (P. 
godefroyae var. Ang-thong) (11) รองเทา้นารขีาว
สตูล (P. niveum) (12) รองเท้านารีขาวพังงา (P. 
thaianum) (13) รองเท้านารีเกรยี (P. Greyi) และ 
(14) รองเท้านารเีหลอืงประจวบ (P. concolor var. 
Chlorophyllum) 

2.2 การสกดัดีเอน็เอ 
สกดัดเีอน็เอจากใบของรองเท้านารีด้วย

วิธีประยุกต์จาก Doyle และ Doyle (1987) ตามวธิี
ของนฤมล และคณะ (2555) จากนัน้ตรวจสอบ
ปริมาณดีเอ็นเอด้วยวิธีการวัดค่าการดูดกลืนแสง
อัลตราไวโอเลตที่ความยาวคลื่น 260 นาโนเมตร 
และตรวจสอบคุณภาพของดีเอ็นเอด้วยวิธีอิเล็ก-
โทรโฟรีซิส  ( eletrophoresis)  ในเจลอะกาโรส 
(agarose) ความเข้มข้นร้อยละ 0.8 และค านวณ
อัตราส่วนระหว่างค่าการดูดกลืนแสงที่ความยาว
คลื่น 260 และ 280 นาโนเมตร (Sambrook et al., 
1989) 

2.3 การตรวจสอบลายพิมพดี์เอน็เอด้วย
เครือ่งหมายสกอ๊ต 

การตรวจสอบลายพิมพ์ดีเอ็นเอด้วย
เครื่องหมายสก๊อตม ี2 ขัน้ตอน คอื (1) การตรวจหา
ไพรเมอรท์ีต่อบสนองต่อปฏกิริยิาลูกโซ่พอลเิมอเรส 
โดยรวมดเีอน็เอของกลว้ยไมร้องเทา้นาร ีจ านวน 14 
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ชนิด (ในปริมาณที่เท่ากัน) เพื่อใช้เป็นดีเอ็นเอ
แม่แบบ (DNA template) ในการท าปฏกิริยิาลูกโซ่
พอลเิมอเรส ไพรเมอรท์ีใ่ช ้จ านวน 80 ชนิด มขีนาด 
18 นิ ว คลี โ อ ไทด์  (Luo et al., 2010; Wu et al., 
2013) แลว้ตรวจสอบลายพมิพด์เีอน็เอโดยท าอเิลก็-
โทรโฟรซีสิในเจลอะกาโรสความเขม้ขน้ร้อยละ 1.5 
และ (2) คัดเลือกไพรเมอร์ที่สามารถเพิ่มปริมาณ   
ดีเอ็นเอกล้วยไม้รองเท้านารีได้มาสร้างลายพิมพ์    
ดีเอ็นเอของกล้วยไม้รองเท้านารีแต่ละชนิดด้วย
เครื่องหมายสก๊อต   

ปฏกิริยิาลูกโซ่พอลเิมอเรสประกอบดว้ย
ดเีอน็เอ 100 นาโนกรมั ในบฟัเฟอร ์1 เท่า (50 mM 
KCl, 10 mM Tris-HCl pH 9.1, 0.1 % Triton™ X-
100 และ 2.5 mM MgCl2) และมีนิวคลีโอไทด์ 4 
ชนิด คือ dATP, dCTP, dGTP และ dTTP ชนิดละ 
200 ไมโครโมลาร ์(µM) ไพรเมอร ์250 นาโนโมลาร ์
(nM) และเอนไซม ์Taq DNA polymerase (Vivantis, 
Vivantis technologies Sdn. Bhd., Malaysia) 1      
ยูนิต (Unit) ปริมาตรรวม 20 ไมโครลิตร ปฏิกิรยิา
ลกูโซ่โพลเิมอเรสม ี3 ขัน้ตอน คอื (1) บ่มทีอุ่ณหภมู ิ
94 องศาเซลเซยีส นาน 3 นาท ีจ านวน 1 รอบ (2) 
บ่มที่อุณหภูมิ 94 องศาเซลเซียส นาน 30 วินาท,ี 
บ่มที่อุณหภูมิ 50 องศาเซลเซียส นาน 30 วินาที 
และบ่มที่อุณหภูม ิ72 องศาเซลเซยีส นาน 1 นาท ี
จ านวน 40 รอบ และ (3) บ่มที่อุณหภูมิ 72 องศา
เซลเซยีส นาน 5 นาท ีจ านวน 1 รอบ (นฤมล และ
คณะ, 2555) 

2.4 การวิเคราะหผ์ล 
เปรียบเทียบลายพมิพ์ดีเอ็นเอที่เกดิขึน้

จากเครื่องหมายสก๊อตในกล้วยไม้รองเท้านารีสกุล 
Paphiopedilum ส กุ ล ย่ อ ย  Brachypetalum ห มู่  
Brachypetalum ทัง้ 14 ชนิด โดยการเปรยีบเทียบ
ความเหมอืนและความแตกต่างของแถบดเีอน็เอที่
เกดิขึน้ พนัธุท์ีพ่บแถบดเีอน็เอทีต่ าแหน่งหนึ่งจะให้
สญัลกัษณ์เป็น 1 ส่วนพนัธุ์ที่ไม่พบแถบดีเอ็นเอที่

ต าแหน่งเดยีวกนันัน้จะใหส้ญัลกัษณ์เป็น 0 จากนัน้
หาค่าดชันีความเหมอืน (similarity coefficient) และ
สรา้งแผนภูมคิวามสมัพนัธ ์(dendrogram) ดว้ยการ
เลือกการจัดกลุ่มแบบ UPGMA (unweighted pair 
group method with arithmetic mean) (Rohlf, 
2002) โดยใชโ้ปรแกรม NTSYS-pc รุ่น 2.0 
 

3. ผลการวิจยัและวิจารณ์ 
3.1 ไพรเมอรท่ี์เพ่ิมปริมาณดีเอน็เอด้วย

ปฏิกิริยาลูกโซ่พอลิเมอเรสได ้
เมื่อตรวจสอบดีเอ็นเอกล้วยไม้รองเท้า

นารสีกุล Paphiopedilum สกุลย่อย Brachypetalum 
หมู่  Brachypetalum 14 ชนิด ด้วยเครื่ องหมาย 
สก๊อต โดยใชไ้พรเมอร ์80 ชนิด พบว่าไพรเมอร ์48 
ชนิด สามารถเพิม่ปรมิาณดเีอน็เอได้ (หรอืคดิเป็น 
60 เปอรเ์ซน็ต)์  

3.2 ลายพิมพ์ดี เอ็น เอของกล้ วยไม้
รองเท้านารี 

เมื่อคัดเลือกไพรเมอร์ที่สามารถเพิ่ม
ปริมาณดีเอ็นเอในปริมาณสูงอย่างชดัเจนและให้
แถบดเีอน็เอหลายแถบ จ านวน 22 ชนิด น ามาสรา้ง
ลายพมิพ์ดเีอน็เอของกล้วยไม้รองเท้านารี ปรากฏ
ว่าพบแถบดเีอน็เอทัง้หมด 332 แถบ มขีนาดตัง้แต่ 
250 ถึง 3,100 คู่เบส เป็นแถบดเีอน็เอที่ไม่มคีวาม
หลากรูป (monomorphic band) จ านวน 19 แถบ 
(คิดเป็น 5.72 %) และเป็นแถบดีเอ็นเอที่มีความ
หลากรูป (polymorphic band) จ านวน 313 แถบ 
(คดิเป็น 94.28 %) โดยมไีพรเมอรท์ีใ่หแ้ถบดเีอน็เอ
ที่มีความหลากรูปสูง (คิดเป็น 100 %) จ านวน 8 
ชนิด ไดแ้ก่ SCoT13, SCoT14, SCoT39, SCoT61, 
SCoT64, SCoT66, SCoT67 แ ล ะ  SCoT80 ดั ง
ตารางที ่1 ไพรเมอร์ทีส่ามารถเพิม่ปรมิาณดเีอน็เอ
ได้อย่างชดัเจน เช่น ไพรเมอร์ SCoT35 ให้แถบดี
เอ็นเอทัง้หมด 17 แถบ มีขนาด 450-2,400 คู่เบส 
ดงัรูปที ่1ก และไพรเมอร ์SCoT80 ใหแ้ถบดเีอน็เอ
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ที่มีความหลากรูปมากที่สุดถึง 26 แถบ มีขนาด 
300-2,400 คู่เบส ดงัรปูที ่1ข 

3.3 การวิเคราะหล์ายพิมพดี์เอน็เอ 
เมื่อวิเคราะห์แถบดีเอ็นเอในลายพิมพ์   

ดเีอน็เอทีไ่ดจ้ากเครื่องหมายสก๊อตโดยใชไ้พรเมอร์ 
22 ชนิด พบว่ามคี่าดชันีความเหมอืน 0.30-0.79 ดงั
รูปที ่2 และสรา้งแผนภูมคิวามสมัพนัธไ์ด้ดงัรูปที ่3 
เมื่อพจิารณาที่ค่าดชันีความเหมอืน 0.445 สามารถ
แบ่งกล้วยไมร้องเทา้นารเีป็น 3 กลุ่ม ซึ่งสอดคล้อง

กบัลกัษณะสณัฐาน กลุ่มที่ 1 ได้แก่ รองเท้านารฝีา
หอย รองเท้านารีเหลืองปราจีน และรองเท้านารี
เหลอืงประจวบ กลุ่มที่ 2 ได้แก่ รองเท้านารเีหลอืง
ปราจีนเวียดนาม รองเท้านารีเหลืองอุดร และ
รองเทา้นารเีหลอืงกาญจน์ กลุ่มที ่3 ไดแ้ก่ รองเทา้
นารเีหลอืงสงิขร รองเทา้นารเีหลอืงตรงั รองเทา้นารี
เหลอืงพงังา รองเท้านารขีาวสตูล รองเท้านารขีาว
ชุมพร รองเท้านารีช่องอ่างทอง รองเท้านารีขาว
พงังา และรองเทา้นารเีกรย ีซึง่พบว่ารองเทา้นารฝีา 

 

 

 
 

รปูท่ี 1 ลายพิมพ์ดีเอ็นเอกล้วยไม้รองเท้านารีสกุล Paphiopedilum สกุลย่อย Brachypetalum หมู่  
Brachypetalum 14 ชนิด ทีไ่ดจ้ากเครื่องหมายสก๊อต โดยใชไ้พรเมอร ์SCoT35 (ก) และไพรเมอร ์
SCoT80 (ข) [M คือ ดีเอ็นเอมาตรฐาน (GeneRuler™ 100 bp Plus DNA Ladder, Thermo 
Scientific™), 1-14 คอื กลว้ยไมร้องเทา้นาร ีไดแ้ก่ (1) รองเทา้นารฝีาหอย (2) รองเทา้นารเีหลอืง
ปราจนี (3) รองเท้านารเีหลอืงปราจนีเวยีดนาม (4) รองเท้านารเีหลอืงกาญจน์ (5) รองเท้านารี
เหลืองอุดร (6) รองเท้านารีเหลืองสิงขร (7) รองเท้านารีเหลืองตรัง (8) รองเท้านารีเหลือง         
(9) รองเทา้นารขีาวชุมพร (10) รองเทา้นารชี่องอ่างทอง (11) รองเทา้นารขีาวสตูล (12) รองเทา้
นารขีาวพงังา (13) รองเทา้นารเีกรย ีและ (14) รองเทา้นารเีหลอืงประจวบ] 

ก 

ข 
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ตารางท่ี 1 ล าดบันิวคลโีอไทด์ของไพรเมอร์ จ านวนแถบดเีอน็เอทัง้หมด จ านวนแถบดเีอน็เอที่มคีวาม
หลากรปู และจ านวนแถบดเีอน็เอทีไ่ม่มคีวามหลากรปูของกลว้ยไมร้องเทา้นารทีัง้ 14 ชนิด 

 

ชื่อ 
ไพรเมอร ์

ล าดบันิวคลโีอไทด ์(53) 
จ านวนแถบ
ดเีอน็เอ
ทัง้หมด 

จ านวนแถบ 
ดเีอน็เอทีม่ี

ความหลากรปู 

จ านวนแถบ 
ดเีอน็เอทีไ่ม่มี
ความหลากรปู 

เปอรเ์ซน็ต์
ความหลากรปู 

SCoT1 CAACAATGGCTACCACCA 4 3 1 75.00 
SCoT12 ACGACATGGCGACCAACG 15 14 1 93.33 
SCoT13 ACGACATGGCGACCATCG 12 12 0 100.00 
SCoT14 ACGACATGGCGACCACGC 11 11 0 100.00 
SCoT35 CATGGCTACCACCGGCCC 17 14 3 82.35 
SCoT39 ACGACATGGCGACCAGCG 19 19 0 100.00 
SCoT40 ACGACATGGCGACCACGT 13 12 1 92.31 
SCoT50 ACAATGGCTACCACTGGG 18 17 1 94.44 
SCoT51 ACAATGGCTACCACTGTC 10 9 1 90.00 
SCoT52 ACAATGGCTACCACTGCA 20 19 1 95.00 
SCoT58 ACAATGGCTACCACTAGG 16 15 1 93.75 
SCoT59 ACAATGGCTACCACCATC 9 7 2 77.78 
SCoT61 CAACAATGGCTACCACCG 18 18 0 100.00 
SCoT64 ACCATGGCTACCACGGTC 13 13 0 100.00 
SCoT65 ACCATGGCTACCACGGCA 18 17 1 94.44 
SCoT66 ACCATGGCTACCAGCGAG 13 13 0 100.00 
SCoT67 ACCATGGCTACCAGCGGC 17 17 0 100.00 
SCoT69 ACCATGGCTACCAGCGCA 16 15 1 93.75 
SCoT70 ACCATGGCTACCAGCGCG 20 18 2 90.00 
SCoT77 CCATGGCTACCACTACCC 12 11 1 91.67 
SCoT79 CCATGGCTACCACTAGCT 15 13 2 86.67 
SCoT80 CCATGGCTACCACTAGCG 26 26 0 100.00 

รวม (total) 332 313 19 - 
ค่าเฉลีย่ (average) 15.10 14.23 0.86 92.30 

 
หอยและรองเท้านารเีหลอืงปราจีนมคีวามสมัพันธ์
ใกล้ชิดกันมากที่สุด มีค่าดัชนีความเหมือน 0.79 
เช่นเดียวกบังานวจิยัของประเดมิ (2543) ที่ศึกษา
ความสมัพนัธร์ะหว่างชนิดของกลว้ยไมร้องเทา้นารี

หมู่ Brachypetalum ดว้ยเทคนิคอารเ์อพดี ี(RAPD, 
random amplified polymorphic DNA) โดยพบว่า
รองเทา้นารฝีาหอยและรองเท้านารเีหลอืงปราจีนมี
ความสัมพันธ์ใกล้ชิดกันมาที่สุด มีค่าดัชนีความ
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เหมือน 0.54 ในขณะที่รองเท้านารีฝาหอยกับ
รองเทา้นารเีหลอืงสงิขร และรองเทา้นารเีหลอืงอุดร
กบัรองเทา้นารเีกรยแีตกต่างกนัมากทีสุ่ด มคี่าดชันี
ความเหมือน 0.30 และสามารถจ าแนกกล้วยไม้
รองเท้านารีเหลืองตรงั รองเท้านารีขาวสตูล และ
รองเทา้นารขีาวพงังา ออกจากกนัได ้แต่จดัเป็นกลุ่ม
เดยีวกนั ซึง่กลว้ยไมร้องเทา้นารทีัง้ 3 ชนิด มคีวาม

ผนัแปรของลกัษณะสณัฐาน (morphology) บางต้น
มลีกัษณะดอกและใบที่ใกล้เคยีงกนั มกีารกระจาย
พนัธุ์ในเขตพื้นที่เดยีวกนั โดยเฉพาะจงัหวดัพงังา  
สุราษฎร์ธานี กระบี่ และตรงั (อรุณรศัมิ ์และคณะ, 
2555) ซึง่จดักลุ่มอยู่ในกลุ่มเดยีวกนักบัรองเทา้นารี
เหลอืงพงังา รองเทา้นารขีาวชุมพร และรองเทา้นารี
ช่องอ่างทองทีม่ถีิน่ก าเนิดในแถบภาคใตเ้ช่นกนั 

 

 
 

รปูท่ี 2 ค่าดัชนีความเหมือนของกล้วยไม้รองเท้านารีสกุล Paphiopedilum สกุลย่อย Brachypetalum   
หมู่ Brachypetalum 14 ชนิด ทีไ่ดจ้ากเครื่องหมายสก๊อต 

 
ดังนัน้จึงสามารถใช้เครื่องหมายสก๊อต

ประเมินความสัมพันธ์และจ าแนกพันธุ์กล้วยไม้
รองเท้านารีทัง้ 14 ชนิด ได้เช่นเดียวกบั Luo และ
คณะ (2010) ทีศ่กึษาในมะม่วง และ Feng และคณะ 
(2015) ทีศ่กึษาในกลว้ยไมส้กุลหวาย  

ส าหรบัในประเทศไทยนัน้ พบว่ามกีารใช้
เครื่องหมายสก๊อตเพื่อวิเคราะห์ความผนัแปรทาง
พันธุกรรม (genetic variation) ของต้นรักแกนมอ 

(กรองทอง และคณะ, 2557) และพบว่ามีการใช้
เครื่องหมายดีเอ็นเอหลายชนิดเพื่อประเมินความ 
สมัพนัธ์กล้วยไม้ ตวัอย่าง เช่น การใช้เครื่องหมาย
แฮตอารเ์อพดีแีละเครื่องหมายไอเอสเอสอารใ์นการ
ประเมนิความสมัพนัธ์กล้วยไมส้กุลหวายกลุ่มเอือ้ง
สาย (ฐติิพร และคณะ, 2557) กล้วยไม้สงิโตกลอก
ตา (เกียรติชัย  และคณะ, 2557) กล้วยไม้สกุล
กุหลาบ (วริสรา และคณะ, 2557) กล้วยไม้สกุล
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แวนดา้หมู่เขม็ (จนิต ์และคณะ, 2558) กลว้ยไมส้กุล
หวายหมู่ไนโกรเฮอร์ซูเธและลูกผสม (จุฑาทิพย์ 

และคณะ, 2559) และกลว้ยไมส้กุลเอือ้งเทยีน (ภทัรา 
และคณะ, 2559) 

 

 
 

รปูท่ี 3 แผนภูมิความสมัพนัธ์ของกล้วยไม้รองเท้านารีสกุล Paphiopedilum สกุลย่อย Brachypetalum 
หมู่ Brachypetalum 14 ชนิด ทีไ่ดจ้ากเครื่องหมายสก๊อต 

 
4. สรปุ  

การวิเคราะห์ดีเอ็นเอกล้วยไม้รองเท้านารี
สกุล Paphiopedilum สกุลย่อย Brachypetalum หมู่ 
Brachypetalum 14 ชนิด ด้วยเครื่องหมายสก๊อต 
โดยใชไ้พรเมอร ์80 ชนิด สามารถคดัเลอืกไพรเมอร์
ทีส่ามารถเพิม่ปรมิาณดเีอน็เอได้ 22 ชนิด ชนิด พบ
แถบดเีอน็เอทัง้หมด 332 แถบ เป็นแถบดเีอน็เอที่
ไม่มคีวามหลากรูป 19 แถบ และเป็นแถบดเีอน็เอที่
มีความหลากรูป 313 แถบ โดยพบไพรเมอร์ที่ให้
แถบดเีอน็เอทีม่คีวามหลากรูปสูง (คดิเป็น 100 %) 
8 ชนิด ไดแ้ก่ SCoT13, SCoT14, SCoT39, SCoT61, 
SCoT64, SCoT66, SCoT67 และ SCoT80  

เมื่ อค านวณค่ าดัชนีความเหมือนและ
วิเคราะห์ความ สมัพันธ์ โดยเลือกวิธีการจัดกลุ่ม
แบบ UPGMA สามารถจดักลุ่มกลว้ยไมร้องเทา้นารี
เป็น 3 กลุ่ม ซึง่ สอดคลอ้งกบัลกัษณะสณัฐาน มคี่า
ดชันีความเหมอืนอยู่ระหวา่ง 0.30 ถงึ 0.79 และจาก
ข้อมูลการประเมินความสมัพันธ์กล้วยไม้รองเท้า
นารสีกุล Paphiopedilum สกุลย่อย Brachypetalum 

หมู่ Brachypetalum ในประเทศไทย สามารถใชเ้ป็น
ข้อมูลพื้นฐานในการวางแผนการอนุรกัษ์ รวมทัง้
การปรบัปรุงพนัธุแ์ละการผลติผลติอย่างยัง่ยนืต่อไป 
 
5. รายการอ้างอิง 
กรมวชิาการเกษตร, 2518, คู่มอืจ าแนกพชือนุรกัษ์

ตาม พ.ร.บ., กระทรวงเกษตรและสหกรณ์, 
กรุงเทพฯ. 

กรองทอง ใจแกว้แดง, วชิาญ เอยีดทอง และสรุนิทร ์
ปิยะโชคณากุล, 2557, การวิเคราะห์ความ  
ผันแปรทางพันธุกรรมของต้นรักแกนมอใน
ประเทศไทยโดยใชเ้ครื่องหมาย Start Codon 
Targeted (SCoT), Thai J. Forest. 33(2): 19-27. 

เกยีรตชิยั แซ่ไต่, ธรีะชยั ธนานันต์ และนฤมล ธนา 
นันต์, 2557, การจ าแนกและวิเคราะห์ความ 
สมัพนัธ์ทางพนัธุกรรมของกลว้ยไมส้กุลสงิโต
กลอกตาหมู่สงิโตสยามด้วยเครื่องหมายแฮต
อาร์เอพีดีและไอเอสเอสอาร์ , Thai J. Sci. 
Tech. 2: 92-101. 
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2558, ความสมัพนัธท์างพนัธุกรรมของกลว้ย 
ไม้สกุลแวนด้าหมู่เขม็ด้วยแฮตอาร์เอพดีแีละ
ไอเอสเอสอาร,์ ว.วทิยาศาสตรแ์ละเทคโนโลย ี
23: 475-484. 

จุฑาทพิย ์พนัธร์ปูทา้ว, ธรีะชยั ธนานนัต ์และนฤมล 
ธนานันต์, 2559, การศกึษาความสมัพนัธท์าง
พนัธุกรรมของกล้วยไม้สกุลหวายหมู่ไนโกร
เฮอรซ์ูเธและลูกผสมดว้ยแฮตอารเ์อพดีี, Thai 
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