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บทคดัย่อ 
กลว้ยไมส้กุลรองเทา้นารเีป็นไมด้อกชนิดหนึ่งทีพ่บไดต้ามธรรมชาตใินพืน้ทีป่่า โดยในประเทศไทยพบ

กลว้ยไมส้กุลรองเทา้นารทีัง้หมด 18  ชนิด จากทัว่โลกประมาณ 136 ชนิด ปัจจุบนักลว้ยไมส้กุลรองเทา้นารี
จดัเป็นไม้ดอกที่ได้รบัความนิยมในการปลูกและสามารถส่งออกไปยงัต่างประเทศ เนื่องจากดอกมีสสีนัที่
สวยงามและหลากหลาย นอกจากนัน้ยงัมกีารปรบัปรุงพนัธุ์ซึง่ท าใหเ้กดิลูกผสมมากมาย โดยท าใหด้อกบาน
ทน ดอกมสีสีนัสวยงามและหลากหลาย รวมทัง้เพิม่มูลค่าอกีด้วย ดงันัน้ผู้วจิยัจงึศกึษาการจ าแนกชนิดและ
ประเมนิความสมัพนัธท์างพนัธุกรรมของกลว้ยไม้สกุลรองเทา้นารดีว้ยเครื่องหมายสก๊อต โดยใชไ้พรเมอร ์80 
ชนิด ผลการวจิยัพบว่าไพรเมอร ์17 ชนิด สามารถเพิม่ปรมิาณดเีอน็เอกลว้ยไม้สกุลรองเทา้นารทีัง้ 15 ชนิด 
ได ้และยงัใหล้ายพมิพด์เีอน็เอทีช่ดัเจน เมื่อวเิคราะหล์ายพมิพด์เีอน็เอพบแถบดเีอน็เอทีม่คีวามหลากรูป 219 
แถบ เมื่อสร้างแผนภูมคิวามสมัพนัธ์ด้วยโปรแกรม NTSYS โดยเลอืกวธิจีดักลุ่มแบบ UPGMA พบว่ามคี่า
สมัประสทิธิค์วามเหมอืนระหว่าง 0.7613 ถงึ 0.3514 และสามารถจ าแนกกลว้ยไมส้กุลรองเทา้นารเีป็น 3 กลุ่ม 
ซึง่ผลการวจิยัครัง้นี้สามารถน าไปใชใ้นการปรบัปรุงพนัธุแ์ละการอนุรกัษ์แหล่งพนัธุกรรมต่อไป 
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Abstract 
Paphiopedilum is one of the flowering plant, naturally found in forest. In Thailand, there are 18 

species out of 136 species in the world.  With beautiful and colourful flowers, Paphiopedilum has 
currently become a popular orchid in cultivation and exported many countries.  Various hybrids with 
more colorful flowers have been widely created, resulting in an increased value of Paphiopedilum. 
Therefore, Start codon targeted ( SCoT)  marker was used to identify and investigate the genetic 
relationship of 15 Paphiopedilum species.  The total 80 primers were screened and 17 primers could 
be used for DNA amplification giving clear amplified products to construct DNA fingerprints.  The total 
219 polymorphic bands were found.  A dendrogram was constructed based on polymorphic bands 
using UPGMA by the NTSYS program. The results showed genetic similarities among 15 
Paphiopedilum species with similarity coefficients ranging from 0. 7613 to 0. 3514, providing their 
classification into 3 clusters.  These indicated that the SCoT markers are capable to specify 
Paphiopedilum, and use in the breeding program and further genetic resource conservation. 
 

Keywords: orchid; Paphiopedilum; genetic relationship; identification; SCoT marker 
 
1. ค าน า 

กลว้ยไมเ้ป็นไมด้อกทีม่สีสีนัสวยงาม พบทัว่
โลกประมาณ 19,000 ชนิด จดัเป็นพชืใบเลีย้งเดีย่ว 
(monocotyledonous plant)  ในวงศ์ออร์คิ เดซิอี  
(Orchidaceae) พบได้ทัง้ ในเขตร้อนหรือแม้แต่
บรเิวณที่มนี ้าแขง็ปกคลุม กล้วยไม้เป็นไม้ดอกที่มี
จ านวนชนิดมากที่สุด นอกจากนี้ยงัมลีูกผสมที่เกดิ
จากการปรบัปรุงพนัธุอ์กีมากมาย ดงันัน้กลว้ยไมจ้งึ
เป็นไม้ดอกที่มคีวามหลากหลายมากที่สุด ปัจจุบนั
กล้วยไม้เป็นไม้ดอกที่ได้รบัความนิยมในการปลูก
และส่งออกไปขายยงัต่างประเทศในปริมาณมาก 
เนื่องดว้ยเป็นพชืทีม่อีายุยนืนานหลายปี มสีสีนัของ
ดอกทีส่วยงามและหลากหลาย จงึนิยมน าไปประดบั
ตกแต่งอาคารและสถานที ่บางชนิดมกีลิน่หอมและ
ช่วยท าใหผ้่อนคลาย และกลว้ยไม้ลูกผสมบางพนัธุ์
มีลักษณะดอกบานทน สีสนัสวยงาม และมีความ
หลากหลาย ซึง่เพิม่มลูค่าใหก้บักลว้ยไมอ้กีดว้ย 

กล้วยไม้สกุลรองเท้านารีเป็นกล้วยไม้ที่
ได้รบัความนิยมในการปลูก ใบมลีกัษณะอวบน ้า สี

เขยีวหรืออาจมีลวดหลายขึ้นอยู่กบัชนิด ใบมีการ
เรียงตัวสลับกันทัง้ 2 ข้าง ล าต้นสัน้ ดอกมีสีสัน
สวยงามและหลากหลาย ดอกกล้วยไมส้กุลรองเทา้
นารสีามารถบานทนเป็นสปัดาห์หรอืมากกว่า (อบ
ฉันท์, 2543) โดยลักษณะดอกมีกลีบนอก 3 กลีบ 
และกลบีใน 3 กลบี  ซึง่กลบีนอกบนม ี1 กลบี กลบี
ล่าง 2 กลบี รวมกนัเหมอืนเป็นกลบีเดยีวกนั ส่วน
กลีบในแบ่งเป็นกลีบบน 2 กลีบ อีก 1 กลีบ มี
ลักษณะต่างจากกลีบบนทัง้สอง เรียกว่าปาก มี
รูปร่างคลา้ยกบัหวัรองเทา้สตร ีเสา้เกสรจะประกอบ
ไปด้วยเกสรเพศผู้และเกสรเพศเมยี โดยเกสรเพศ
เมยีมแีผ่นยื่นออกมา  เป็นรอยบุ๋ม เวา้ แต่ละชนิดมี
ลกัษณะของดอกทีแ่ตกต่างกนัออกไป กลว้ยไมส้กุล
รองเทา้นารชีอบขึน้ตามใบไมท้ีผุ่ ดนิร่วนซุย ไม่มลี า
ลูกกล้วย จดัเป็นกล้วยไม้กึ่งดิน แหล่งก าเนิดของ
กล้วยไม้สกุลรองเท้านารีคือเขตร้อนแถบเอเชีย
ตะวนัออกเฉียงใตแ้ละเขตอบอุ่น (ชวลติ, 2542) 

กลว้ยไมล้สกุลรองเทา้นารแีต่ละชนิดมคีวาม
คลา้ยกนัมาก ส่งผลให้การจ าแนกชนิดโดยใช้เพียง
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ลกัษณะสณัฐาน (morphology) ท าได้ยากและเกิด
การสบัสนได้ง่าย โดยลกัษณะของใบมคีวามคลา้ย 
คลงึกนัมาก นอกจากนี้กลว้ยไมส้กุลรองเทา้นารียงั
ออกดอกชา้มาก และออกดอกเพยีงปีละ 1 ครัง้ หรอื 
2 ปี ออกดอกเพยีงครัง้เดยีว ดงันัน้การระบุชนิดของ
กล้ ว ย ไม้ สกุ ล รอง เท้ านา รี จึ ง จ า เ ป็ นต้ อ ง ใ ช้
เครื่องหมาย   ดเีอน็เอเขา้มาช่วยในการจ าแนกชนดิ
และประเมนิความสมัพนัธข์องกลว้ยไม้สกุลรองเทา้
นารี เพื่อใช้ประโยชน์ในการอนุรักษ์และการ
ปรบัปรุงพนัธุต่์อไปในอนาคต  

ด้วยความส าคญัดงักล่าว คณะผู้วิจยัจึงได้
ประเมินความสมัพนัธ์ทางพนัธุกรรมและระบุชนิด
ของกล้วยไม้สกุลรองเท้านารีกลุ่มใบเขียวด้วย
เครื่องหมายสก๊อต (SCoT, start codon targeted) 
ซึ่งเป็นเครื่องหมายที่พัฒนาขึ้นโดย Collard และ 
Mackill (2009) โดยไพรเมอรส์ก๊อต (SCoT primer) 
มีล าดับนิวคลีโอไทด์ (nucleotide) ATG อยู่ด้วย 
หลกัการของเครื่องหมายสก๊อต คอื ไพรเมอรจ์ะเขา้
ไปจบักบัล าดบันิวคลโีอไทดค์ู่สมบนดเีอน็เอแบบสุม่ 
เมื่อจับกันในต าแหน่งที่เหมาะสมจะสามารถเพิ่ม
จ านวนชิ้นดีเอน็เอด้วยปฏกิิรยิาลูกโซ่พอลเิมอเรส 
(polymerase chain reaction, PCR) ซึ่ งข้อดีของ
เครื่องหมายสก๊อต คอื ท าไดง้่าย ค่าใชจ้่ายไม่สงูนกั 
และผลการตรวจสอบมีความน่าเชื่อถือ (Collard 
and Mackill, 2009) 
 

2. อปุกรณ์และวิธีการ 
 2.1 กล้วยไม้สกลุรองเท้านารี 

กลว้ยไมส้กุลรองเทา้นารทีีใ่ชใ้นงานวจิยั
ครัง้นี้ 15 ชนิด ไดแ้ก่ (1) รองเทา้นารอีนิทนนท ์[P. 
villosum (Lindl.) Stein] (2) รองเท้านารีอินทนนท์
คอแดง (P. barbigerum var. coccineum) (3) รองเทา้
นารอีนิซกิเน่ หรอืรองเทา้นารอีนิทนนทใ์บกวา้ง [P. 
insigne (Wallich ex Lindley) Pfitzer] (4) รองเท้า
นารีอินทนนท์ลาว [P. gratrixianum (Mast.) Guil-

laumin] (5) รองเท้านารีเหลืองเลย (P. hirsutissi-
mum var. esquirolei) (6) รองเท้านารเีหลอืงกระบี ่
[P. exul (Ridl.) Rolfe] (7) รองเทา้นารโีรธสคลิเดยีนุม 
[P. rothschildianum (Rchb.f.) Stein] (8) รองเท้า
นารีไพรมุลินุม (P. primulinum M.W.Wood & P. 
Taylor) (9) รองเท้านารดีอยตุงกาญจน์ (P. vejva-
rutianum O.Gruss & Roellke) (10) รองเท้านารี 
สไปเชเรียนุม [P. spicerianum (Rchb.f) Pfitz. ]  
(11) รองเทา้นารเีมอืงกาญจน์ [P. parishii (Rchb.f) 
Stein] (12) รองเท้านารีดอยตุง [P. charlesworthii 
(Rolfe) Pfitzer] (13) รองเท้านารีเชียงดาว (P. 
dianthum Tang & Wang) (14) รองเท้านารีเฮนรี 
ยานุม (P. henryanum Braem) และ (15) รองเท้า
นารแีพรสแทนส ์[P. praestans (Rchb.f) Pfitz] 

2.2 การสกดัดีเอน็เอ 
สกัดดีเอ็นเอจากใบของกล้วยไม้สกุล

รองเท้านารดี้วยวธิปีระยุกต์จาก Doyle และ Doyle 
(1987) ตามวธิขีองนฤมล และคณะ (2555) จากนัน้
ตรวจสอบปรมิาณดเีอน็เอด้วยวธิวีดัค่าการดูดกลนื
แสงอัลตราไวโอเลตที่ความยาวคลื่น 260 นาโน
เมตร และตรวจสอบคุณภาพของดีเอ็นเอด้วยวิธี 
อเิลก็โทรโฟรซีสิ (eletrophoresis) ในเจลอะกาโรส 
(agarose) ความเข้มข้นร้อยละ 0.8 และค านวณ
อัตราส่วนระหว่างค่าการดูดกลืนแสงที่ความยาว
คลื่น 260 และ 280 นาโนเมตร (Sambrook et al., 
1989) 

2.3 การตรวจสอบลายพิมพดี์เอน็เอด้วย
เครือ่งหมายสกอ๊ต 
 ม ี2 ขัน้ตอน คอื (1) การตรวจหาไพรเมอร์
ทีต่อบสนองต่อปฏกิริยิาลูกโซ่พอลเิมอเรส โดยรวม
ดีเอ็นเอของกล้วยไม้สกุลรองเท้านารีทัง้ 15 ชนิด 
เข้าด้วยกัน เพื่อใช้เป็นดีเอ็นเอแม่แบบในการท า
ปฏกิริยิาลูกโซ่พอลเิมอเรสด้วยไพรเมอร์ขนาด 18 
นิวคลีโอไทด์ จ านวน 80 ชนิด (Luo et al., 2010; 
Wu et al., 2013) แล้วตรวจสอบลายพิมพ์ดีเอ็นเอ 
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(DNA fingerprint) ด้วยการท าอิเล็กโทรโฟรีซิสใน
เจลอะกาโรสความเขม้ขน้ร้อยละ 1.5 และ (2) การ
คัดเลือกไพรเมอร์ที่เพิ่มปริมาณดีเอ็นเอกล้วยไม้
สกุลรองเท้านารีได้อย่างชดัเจนมาสร้างลายพิมพ์   
ดเีอน็เอของกลว้ยไมส้กุลรองเทา้นารแีต่ละพนัธุ์ดว้ย
เครื่องหมายสก๊อต 

ปฏิกิริยาลูกโซ่พอลิเมอเรส  ประกอบด้วย    
ดเีอน็เอ 100 นาโนกรมั ในบฟัเฟอร ์1 เท่า (50 mM 
KCl, 10 mM Tris-HCl pH 9.1, 0.1 % Triton™ X-100 
และ 2.5 mM MgCl2) และมนีิวคลโีอไทด ์4 ชนิด คอื 
dATP, dCTP, dGTP แ ล ะ  dTTP ชนิ ด ล ะ  200        
ไมโครโมลาร์ (µM) ไพรเมอร์ 250 นาโนโมลาร์ 
(nM) และเอนไซม ์Taq DNA polymerase (Vivantis 
technologies Sdn. Bhd., Malaysia) 1 ยูนิต (Unit) 
โดยมปีรมิาตรสุดทา้ยเป็น 20 ไมโครลติร ปฏกิริยิา
ลกูโซ่โพลเิมอเรสม ี3 ขัน้ตอน คอื (1) บ่มทีอุ่ณหภมู ิ
94 องศาเซลเซยีส นาน 3 นาท ีจ านวน 1 รอบ (2) บ่ม
ทีอุ่ณหภูม ิ94 องศาเซลเซยีส นาน 30 วนิาท ีบ่มที่
อุณหภูม ิ50 องศาเซลเซยีส นาน 30 วนิาท ีและบ่ม
ทีอุ่ณหภูม ิ72 องศาเซลเซยีส นาน 1 นาท ีจ านวน 
40 รอบ และ (3) บ่มที่อุณหภูม ิ72 องศาเซลเซยีส 
นาน 5 นาท ีจ านวน 1 รอบ (นฤมล และคณะ, 2555) 

2.4 การวิเคราะหผ์ล 
เปรียบเทียบลายพิมพ์ดีเอ็นเอที่ได้จาก

เครื่องหมายสก๊อตในกล้วยไม้สกุลรองเท้านารีทัง้ 
15 ชนิด โดยการเปรียบเทียบความเหมือนและ
ความแตกต่างของแถบดเีอน็เอที่เกดิขึน้ ชนิดทีพ่บ
แถบดเีอน็เอที่ต าแหน่งหนึ่งจะให้สญัลกัษณ์เป็น 1 
สว่นชนิดทีไ่ม่พบแถบดเีอน็เอทีต่ าแหน่งเดยีวกนันัน้
จะใหส้ญัลกัษณ์เป็น 0 และหาค่าดชันีความเหมอืน 
(similarity coefficient) จากนัน้สร้างแผนภูมิความ 
สัมพันธ์ (dendrogram) ด้วยวิธีการจัดกลุ่มแบบ 
UPGMA ( unweighted pair group method with 
arithmetic mean) โดยใชโ้ปรแกรม NTSYS-pc รุ่น 
2.0 (Rohlf, 2002) 

3. ผลการวิจยัและวิจารณ์ 
การเพิม่ปรมิาณดเีอน็เอด้วยปฏกิริยิาลูกโซ่

พอลเิมอเรสของเครื่องหมายสก๊อต โดยใชไ้พรเมอร์
ขนาด 18 นิวคลโีอไทด ์จ านวน 80 ชนิด พบว่า ไพร
เมอร ์28 ชนิด สามารถเพิม่ปรมิาณดเีอน็เอกลว้ยไม้
สกุลรองเท้านารีกลุ่มใบเขยีวทัง้ 15 ชนิด (คดิเป็น 
35 %) แต่มไีพรเมอรเ์พยีง 17 ชนิด ทีใ่หล้ายพมิพด์ี
เอ็น เออย่ างชัด เจน ได้แก่  SCoT13, SCoT32, 
SCoT23, SCoT40, SCoT46, SCoT50, SCoT51, 
SCoT52, SCoT53, SCoT54, SCoT55, SCoT57, 
SCoT65, SCoT66, SCoT68, SCoT73 แ ล ะ 
SCoT76 ดงันัน้จงึน ามาสร้างลายพมิพด์เีอน็เอของ
กลว้ยไมร้องเทา้นารทีัง้ 15 ชนิด พบว่าไดแ้ถบดเีอน็
เอทัง้หมด 230 แถบ มขีนาดตัง้แต่ 300 ถงึ 2,700 คู่
เบส ตัวอย่าง ลายพิมพ์ดีเอ็นเอที่ได้จากไพรเมอร์ 
SCoT65 (รูปที่ 1) พบว่ามแีถบดเีอน็เอทัง้หมด 22 
แถบ โดยมีขนาดตัง้แต่ 300 ถึง 1,700 คู่เบส (bp, 
base pair) 

เมื่อวิเคราะห์ลายพิมพ์ดีเอ็นเอที่ได้จาก
เครื่องหมายสก๊อตโดยใช้โปรแกรม NTSYS เลือก
วธิกีารจดักลุ่มแบบ UPGMA พบว่าค่าสมัประสทิธิ ์
ความเหมือนมีค่าอยู่ระหว่าง 0.7613 ถึง 0.3514 
(รูปที่ 2) โดยรองเท้านารเีมอืงกาญจน์และรองเทา้
นารเีชยีงดาวมค่ีาสมัประสทิธิค์วามเหมอืนมากทีส่ดุ 
คอื 0.7613 ในขณะทีร่องเทา้นารอีนิทนนทล์าวและ
รองเท้านารเีชยีงดาวมค่ีาสมัประสทิธิค์วามเหมอืน
น้อยที่สุด คือ 0.3514 สามารถแบ่งกลุ่มกล้วยไม้
สกุลรองเท้านารีเป็น 3 กลุ่ม คอื กลุ่มที่ 1 แบ่งเป็น 
3 กลุ่มย่อย คอืกลุ่มย่อยที ่1.1 ไดแ้ก่ รองเทา้นารอีนิ
ทนนท ์รองเทา้นารอีนิทนนทค์อแดง รองเทา้นารอีนิ
ทนนท์ใบกว้าง รองเท้านารอีนิทนนท์ลาว รองเท้า
นารดีอยตุงกาญจน์ รองเทา้นารดีอยตุง และรองเทา้
นารเีฮนรยีานุม กลุ่มย่อยที่ 1.2 ได้แก่ รองเท้านารี 
สไปเชเรียนุม กลุ่มย่อยที่ 1.3 ได้แก่ รองเท้านารี
เหลืองเลย และรองเท้านารีเหลืองกระบี่ กลุ่มที่ 2 
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ไดแ้ก่ รองเทา้นารโีรธสคลิเดยีนุม รองเทา้นารแีพร-
สแทนส ์รองเท้านารเีมอืงกาญจน์ และรองเท้านารี

เชียงดาว กลุ่มที่ 3 ได้แก่ รองเท้านารีไพรมุลินุม 
(รปูที ่3) 

 

 
 

รปูท่ี 1 ลายพมิพด์เีอน็เอที่ไดจ้ากการเพิม่ปรมิาณดเีอน็เอของกลว้ยไม้สกุลรองเท้านารโีดยใชไ้พรเมอร์ 
SCoT65 [M คอื ดเีอน็เอมาตรฐาน (GeneRuler™ 100 bp Plus DNA Ladder, Thermo Scientific™), 
1-15 คอื (1) รองเท้านารอีนิทนนท์ (2) รองเท้านารอีนิทนนท์คอแดง (3) รองเท้านารอีนิซกิเน่ 
หรือรองเท้านารีอินทนนท์ใบกว้าง (4) รองเท้านารีอินทนนท์ลาว (5) รองเท้านารีเหลืองเลย      
(6) รองเท้านารีเหลืองกระบี่ (7) รองเท้านารีโรธสคิลเดียนุม (8) รองเท้านารีไพรมุลินุม             
(9) รองเท้านารดีอยตุงกาญจน์ (10) รองเท้านารสีไปเชเรยีนุม (11) รองเท้านารเีมืองกาญจน์  
(12) รองเทา้นารดีอยตุง (13) รองเทา้นารเีชยีงดาว (14) รองเทา้นารเีฮนรยีานุม และ (15) รองเทา้
นารแีพรสแทนส]์ 

 
เมื่อพิจารณาแผนภูมิความสมัพันธ์พบว่า 

รองเทา้นารอีนิทนนทใ์บกวา้งและรองเทา้นารเีหลอืง
เลยจดัอยู่ในกลุ่มเดยีวกนั ซึง่สอดคลอ้งกบังานวจิยั
ของ Chung และคณะ (2006) ทีศ่กึษาความสมัพนัธ์
ทางพันธุกรรมของกล้วยไม้สกุลรองเท้านารีด้วย
เครื่องหมายอาร์เอพีดี (RAPD, random amplified 
polymorphic DNA)  

นอกจากนัน้ยงัพบว่าลายพมิพด์เีอน็เอที่ไดม้ี
ความแตกต่างกนัและสามารถระบุชนิดของกลว้ยไม้
สกุลรองเท้านารีกลุ่มใบเขียวทัง้ 15 ชนิด ดังนัน้
งานวจิยันี้จงึแสดงถงึประสทิธภิาพของเครื่องหมาย 
สก๊อตในการวเิคราะห์ความผนัแปรทางพนัธุกรรม 
(genetic variation) ของกล้วยไม้สกุลรองเท้านารี
กลุ่มใบเขยีวได้เช่นเดยีวกบัพชือื่น เช่น รกัแกนมอ 

(กรองทอง และคณะ, 2557) ลิลลี่  (Gao et al., 
2014) อนิทผาลมั (Al-Qurainy et al., 2015) และมี
ประสิทธิภาพในการประเมินความสัมพันธ์ทาง
พนัธุกรรมของกล้วยไม้ได้ไม่ต่างจากเครื่องหมาย  
ดเีอน็เอชนิดอื่น ตวัอย่าง เช่น การใช้เครื่องหมาย
แฮตอารเ์อพดีแีละเครื่องหมายไอเอสเอสอารใ์นการ
ประเมินความสมัพนัธ์ทางพนัธุกรรมของกล้วยไม้
สกุลหวายกลุ่มเอื้องสาย (ฐิติพร และคณะ, 2557) 
กลว้ยไมส้งิโตกลอกตา (เกยีรตชิยั และคณะ, 2557) 
กล้วยไม้สกุลกุหลาบ (วริสรา และคณะ , 2557) 
กลว้ยไมส้กุลแวนดา้หมู่เขม็ (จนิต์ และคณะ, 2558) 
กล้วยไม้สกุลหวายหมู่ไนโกรเฮอร์ซูเธและลูกผสม 
(จุฑาทพิย ์และคณะ, 2559) และกลว้ยไมส้กุลเอือ้ง
เทยีน (ภทัรา และคณะ, 2559) 
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รปูท่ี 2 ค่าสมัประสทิธิค์วามเหมอืนของกลว้ยไมส้กุลรองเทา้นารทีัง้ 15 ชนิด ทีไ่ดจ้ากเครื่องหมายสก๊อต 
 

 
 

รปูท่ี 3 แผนภูมคิวามสมัพนัธข์องกลว้ยไมส้กุลรองเทา้นารทีัง้ 15 ชนิด ทีไ่ดจ้ากเครื่องหมายสก๊อต 
 
4. สรปุ 

การศกึษาความสมัพนัธ์ทางพนัธุกรรมของ
กล้วยไม้สกุลรองเท้านารีกลุ่มใบเขยีว จ านวน 15 
ชนิด โดยใช้เครื่องหมายสก๊อต พบว่าไพรเมอร์ 17 
ชนิด ที่ใช้สร้างลายพิมพ์ดีเอ็นเอของกล้วยไม้สกุล

รองเท้านารี ซึ่งสามารถใช้ระบุชนิดของกล้วยไม้
สกุลรองเทา้นารกีลุ่มใบเขยีวได ้ 

เมื่อสร้างแผนภูมิความสมัพนัธ์ด้วยวิธีการ
จัดกลุ่มแบบ UPGMA โดยใช้โปรแกรม NTSYS 
พบว่าสามารถแบ่งกลว้ยไมส้กุลรองเทา้นารกีลุ่มใบ
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เขยีว จ านวน 15 ชนิด เป็น 3 กลุ่ม โดยรองเทา้นารี
เมืองกาญจน์และรองเท้านารีเชียงดาวมีความ
ใกล้ชิดกนัมากที่สุด มีค่าสมัประสทิธิค์วามเหมอืน
มากที่สุด คอื 0.7613 ขณะที่รองเท้านารอีนิทนนท์
ลาวและรองเทา้นารเีชยีงดาวมค่ีาสมัประสทิธิค์วาม
เหมือนน้อยที่สุด คือ 0.3514 ดังนัน้เครื่องหมาย 
สก๊อตจงึเป็นเครื่องหมายดเีอน็เอที่น่าสนใจในการ
น ามาระบุชนิดของกล้วยไม้ เนื่ องจากสามารถ
จ าแนกไดด้แีละมวีธิกีารท าง่าย  
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