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บทคดัย่อ 
พรกิเป็นเครื�องเทศชนิดหนึ�งที�มคีวามสําคญัต่อการปรุงแต่งอาหารของคนไทย อกีทั Cงยงัสามารถใช้

ประโยชน์ทางยาได้ด้วย แต่ปัจจุบันการจําแนกพริกในแต่ละรายงานยังไม่ค่อยตรงกัน ดังนั Cนการนํา
เครื�องหมายดเีอน็เอมาใช้การจําแนกพริกจงึมคีวามจําเป็น งานวจิยันีCจงึนําเครื�องหมายสก๊อตมาวเิคราะห์
ความสมัพนัธท์างพนัธุกรรมและการจําแนกพรกิในประเทศไทย โดยสกดัดเีอน็เอจากตวัอย่างพรกิ 15 พนัธุ ์
มาตรวจสอบกบัไพรเมอร ์80 ชนิด พบว่าไพรเมอร ์41 ชนิด สามารถเพิ�มปรมิาณดเีอน็เอได ้(คดิเป็น 51.25 
เปอร์เซ็นต์) แล้วจึงสร้างลายพมิพ์ดีเอ็นเอของพริกด้วยไพรเมอร์ 22 ชนิด ที�เพิ�มปริมาณดีเอ็นเอได้อย่าง
ชดัเจนและใหล้ายพมิพ์ดเีอน็เอที�มคีวามหลากรูปสูง โดยพบแถบดเีอน็เอที�เกดิขึCนทั Cงหมด 222 แถบ ขนาด 
250-3,000 คู่เบส เมื�อวเิคราะห์เปรยีบเทยีบแถบดเีอน็เอที�เกดิขึCนพบว่ามคี่าสมัประสทิธิ Xความเหมอืน 0.56-
0.93 และเมื�อวเิคราะหค์วามสมัพนัธโ์ดยเลอืกวธิจีดักลุ่มแบบ UPGMA สามารถจําแนกพรกิเป็น 3 กลุ่ม โดย
กลุ่มที� 1 เป็นพรกิ Capsicum annuum L. กลุ่มที� 2 เป็นพรกิที�มถีิ�นกาํเนิดในต่างประเทศและพนัธุล์กูผสม และ
กลุ่มที� 3 เป็นพริก C. frutescens L. ซึ�งการจดักลุ่มนีCสอดคล้องกบัพนัธุ์และลกัษณะสญัฐานของพรกิ โดย
ขอ้มูลที�ได้จากการวจิยันีCเป็นประโยชน์ในการจําแนกพรกิและสามารถนําไปวางแผนการปรบัปรุงพนัธุ์เพื�อ
สง่เสรมิการปลกูเพื�อขายทางการคา้ต่อไป 
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Abstract 
Pepper (Capsicum spp.) is an important spice crop for food seasoning and pharmaceutical use. 

Nowadays, classification of pepper is necessary because many reports showed different result in 
classification of peppers. Then, start codon targeted (SCoT) markers were applied for identification 
and analysis of genetic relationship of the peppers in Thailand. The total 80 primers were screened 
and 41 primers or 51.25 percent of them could be used for DNA amplification. Twenty-two primers 
with clear amplified products and high polymorphism were selected to create DNA fingerprinting. A 
total of 222 DNA bands was amplified ranging from 250 to 3,000 bp in size. By comparison the 
differences in DNA banding patterns, similarity coefficients were ranged from 0.56 to 0.93. The 
dendrogram was constructed using unweighted pair group method with arithmetic average (UPGMA) 
and the 15 samples were classified into 3 groups. The first group was C. annuum L. The second group 
included the imported pepper and hybrid species. The third group comprised C. frutescens L. The 
Capsicum cultivars groups identified by this method is well corresponded with those of morphological 
characters. Finally, these results indicated that the SCoT markers are capable to verify and classify 
the peppers, and could be further used in the breeding program. 

Keywords: pepper; SCoT marker; genetic relationship; identification; DNA marker 

1. คาํนํา
พริกเ ป็นพืชที�อยู่ ในวงศ์ Solanaceae มี

แหล่งกําเนิดในเขตร้อนของทวีปอเมริกา ได้แก่ 
อเมรกิากลางและอเมรกิาใต้ (อรพนิธุ์, 2015) พรกิ
จดัเป็นเครื�องเทศ (spice) ชนิดหนึ�งที�มคีวามสาํคญั
ในการประกอบอาหารสาํหรบัคนไทยเป็นอย่างมาก 
นอกจากมีประโยชน์ในด้านปรุงแต่งรสชาติของ
อาหารแล้ว พริกยังมีประโยชน์ทางยาอีกด้วย 
สา รสํ า คัญ ในพริก คือแ คปไ ซซิน  (capsaicin) 
สามารถช่วยบรรเทา อาการปวดหลงั ขา เอว และ
ตามขอ้ต่าง ๆ (วนัด ีและพเิชษฐ,์ 2538) นอกจากนีC
ยังมีสารที�ออกฤทธิ Xต้านอนุมูลอิสระและต้านการ
อกัเสบ (Surh, 2002; Spiller et al., 2008; Mueller, 
2012) แต่การบรโิภคพรกิมากอาจเสี�ยงต่อการเป็น
มะเรง็ในกระเพาะและรดิสดีวงทวารได้ (Carnllo et 

al., 1993; Altomare et al., 2006) ปั จจุ บันพบว่ า
การจําแนกพรกิในรายงานแต่ละฉบบันั Cนไม่ตรงกนั 
เนื�องจากการใชช้ื�อทอ้งถิ�นของพรกิ และแต่ละชนิดก็
แบ่งย่อยเป็นหลายพนัธุแ์ละหลายสายพนัธุ ์อกีทั Cงมี
ความหลากหลายในเรื�องของรูปร่าง ส ีรสชาตคิวาม
เผด็ และการต้านทานโรค ซึ�งมผีลต่อการตลาดของ
พรกิ จงึมคีวามเหน็ว่าควรมกีารจดัจาํแนกพรกิพนัธุ์
ต่าง ๆ โดยประยุกต์ใช้เครื�องหมายดเีอ็นเอ (DNA 
marker) ในการการตรวจสอบด้วยการสร้างลาย
พมิพด์เีอน็เอ (DNA fingerprint) 

โดยเครื�องหมายดีเอ็นเอที�ตรวจสอบด้วย
ปฏิกิริยาลูกโซ่พอลิเมอเรสเป็นพืCนฐาน (PCR-
based DNA fingerprint) นั Cนทําไดง้่าย สะดวก และ
รวดเร็ว เพราะมีข ั Cนตอนไม่ยุ่งยาก เช่น ไอเอส-
เ อ สอ า ร์  ( ISSR, inter simple sequence repeat) 
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(Zhang et. al., 2010) แฮตอารเ์อพดี ี(HAT-RAPD, 
high annealing temperature random amplified 
polymorphic DNA) (William et al., 1990)  ส ก๊ อต 

(SCoT, start codon targeted) โดยใช้ไพรเมอร์ที�
ออกแบบให้จบักบัลําดบันิวคลโีอไทด์ (nucleotide) 
บริเวณตําแหน่งเริ�มต้นของการแปลรหัส (start 
codon, ATG) ซึ�งมขีนาด 18-24 นิวคลโีอไทด์ และ
เพิ�มปรมิาณดเีอน็เอดว้ยปฏกิริยิาลูกโซ่พอลเิมอเรส
หรือพีซีอาร์  (polymerase chain reaction, PCR) 
(Collard and Mackill, 2009) แล้วจงึตรวจสอบลาย
พมิพด์เีอน็เอ (DNA fingerprint) ดว้ยวธิอีเิลก็โทรโฟ
รีซิส (electro-phoresis) ซึ�งจะปรากฏแถบดีเอ็นเอ
เมื�อยอ้มดว้ยเอธเิดยีมโบรไมด ์(ethidium bromide) 
และตรวจดูภายใต้แสงอลัตราไวโอเลต็หรอืยูว ี(UV, 
ultraviolet)  (ธรีะชยั และนฤมล, 2543) 

โดยในรายงานการวจิยัหลายฉบบัไดเ้สนอวา่
เครื� อ งหมายส ก๊อตมีประสิทธิภาพมากกว่ า
เ ค รื� อ ง หมายอื� น  (Gorji et al., 2011; Wu et al., 
2013) ดงันั CนงานวจิยันีCจงึใชเ้ครื�องหมายสก๊อตเพื�อ
สร้างลายพิมพ์ดีเอ็นเอสําหรับประเมินความ 
สมัพนัธท์างพนัธุกรรมและจําแนกพรกิ โดยขอ้มูลที�
ได้จะมีประโยชน์ต่อการวางแผนการอนุรกัษ์พนัธุ์
พริกและการปรับปรุงพันธุ์พริกเพื�อส่งเสริมให้
เกษตรกรเพาะปลกูขายทางการคา้ต่อไป  
 

2. อปุกรณ์และวิธีการวิจยั 
2.1 พริก  

ตัวอย่างพริก 15 พันธุ์ ได้แก่ (1) พริก
หวาน (2) พริกม่วง (3) พริกขีCหนูต้นเตีCย (4) พริก
ฟักทอง (5) พริกเจ็ดสยีกัษ์ (6) พริกขีCหนูช่อ ม.ข. 
(7) พริกน้อย (8) พริกนิCวมือนาง (9) พริกน้อยผล
ยาว (10) พริกยักษ์ เขียว (11) พริกตุ้มประดับ    
(12) พรกิหนุ่ม (13) พรกิหยวก (14) พรกิชีCฟ้าแดง 
และ (15) พรกิชีCฟ้าเขยีว ไดร้บัมาจากโครงการวจิยั
ของ รองศาสตราจารย ์ดร. ธรีะชยั ธนานนัต ์

2.2 การสกดัดีเอน็เอ 
สกดัดเีอน็เอจากใบพรกิ 15 พนัธุ ์ดว้ยวธิี

ประยุกตจ์าก Doyle และ Doyle (1987) ตามวธิขีอง 
นฤมล และคณะ (2555) แล้วตรวจสอบปริมาณ      
ดเีอน็เอดว้ยวธิกีารวดัค่าการดูดกลนืแสงยูวทีี�ความ
ยาวคลื�น 260 และ 280 นาโนเมตร และตรวจสอบ
คุณภาพของดเีอน็เอดว้ยวธิกีารทําอเิลก็โทรโฟรซีสิ
ในเจลอะกาโรส (agarose gel) ความเข้มข้น 0.8 
เปอรเ์ซน็ต ์(Sambrook et al., 1989) 

2.3 การตรวจสอบลายพิมพดี์เอน็เอ 
2.3.1 การตรวจหาไพรเมอรท์ี�ตอบสนอง

ต่อปฏกิริยิาลกูโซ่พอลเิมอเรส  
โดยรวมดเีอน็เอของพรกิในปรมิาณที�

เท่ากนัทั Cง 15 พนัธุ์ เพื�อเป็นดเีอน็เอแม่แบบ (DNA 
template) ในปฏกิริยิาลกูโซ่พอลเิมอเรส ไพรเมอรท์ี�
ใช้มขีนาด 18 นิวคลโีอไทด์ จํานวน 80 ชนิด (Luo 
et al., 2010; Wu et al., 2013) และปฏกิริยิาลูกโซ่-
พอลิเมอเรสมีปริมาตรสุดท้ายเป็น 20 ไมโครลติร 
ประกอบดว้ยดเีอน็เอ 100 นาโนกรมั ในบฟัเฟอร ์1 
เท่า (50 mM KCl, 10 mM Tris-HCl (pH 9.1), และ 
0.1 % Triton™ X-100 และ 2.5 mM MgCl2) และมี
นิวคลโีอไทด ์4 ชนิด คอื dATP, dCTP, dGTP และ 
dTTP ชนิดละ 200 ไมโครโมลาร์ (µM) ไพรเมอร์ 
250 นาโนโมลาร์ (nM) และเอนไซม์ Taq DNA 
polymerase (Vivantis technologies Sdn. Bhd., 
Malaysia) 1 ยนิูต (Unit) (นฤมล และคณะ, 2555)  

ปฏิกิริย าลูก โ ซ่ โพลิ เมอเรสมี 3 
ขั Cนตอน คือ (1) บ่มที�อุณหภูมิ 94 องศาเซลเซียส 
นาน 3 นาที จํานวน 1 รอบ (2) บ่มที�อุณหภูมิ 94 
องศาเซลเซียส นาน 30 วินาที, บ่มที�อุณหภูมิ 50 
องศาเซลเซียส นาน 40 วินาที และบ่มที�อุณหภูม ิ
72 องศาเซลเซียส นาน 1 นาที จํานวน 40 รอบ 
และ (3) บ่มที�อุณหภูมิ 72 องศาเซลเซียส นาน 5 
นาที จํานวน 1 รอบ (Collard and Mackill, 2009) 
ตรวจสอบลายพมิพด์เีอน็เอโดยวธิอีเิลก็โทรโฟรซีสิ
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ในเจลอะกาโรสความเขม้ขน้ 1.5 เปอรเ์ซน็ต ์จากนั Cน
คดัเลอืกไพรเมอรท์ี�สามารถเพิ�มปรมิาณดเีอน็เอของ
พรกิได ้ 

2.3.2 การสรา้งลายพมิพด์เีอน็เอ 
ใช้ไพรเมอร์ที�สามารถเพิ�มปริมาณ   

ดีเอ็นเออย่างชดัเจนมาตรวจสอบกบัดีเอ็นเอของ
พรกิทั Cง 15 พนัธุ ์อกีครั Cง โดยทําอเิลก็โทรโฟรซีสิใน
เจลอะกาโรสความเขม้ขน้ 1.5 เปอรเ์ซน็ต์ ยอ้มดว้ย
เอธเิดยีมโบรไมด์ และถ่ายภาพเจลด้วยเครื�องถ่าย
และบนัทกึภาพเจล (gel documentation) 

2.4 การวิเคราะหผ์ล 
เปรยีบเทยีบความเหมอืนและความต่าง

ของลายพมิพ์ดเีอน็เอที�เกดิขึCน โดยพนัธุ์ที�พบแถบ    
ดีเอ็นเอที�ตําแหน่งหนึ�งให้สัญลักษณ์เป็น 1 ส่วน
พันธุ์ที�ไม่พบแถบดีเอ็นเอที�ตําแหน่งเดียวกันให้
สญัลกัษณ์เป็น 0 แล้วคํานวณค่าสมัประสทิธิ Xความ
เหมือน  (similarity coefficient) และสร้างแผนภูมิ
ค ว าม สัม พัน ธ์  (dendrogram) ด้ ว ย โ ป รแกรม 
NTSYS-pc รุ่น 2.0e โดยเลือกวีธีการจดักลุ่มแบบ 
UPGMA (unweighted pair group method with 
arithmetic Mean) (Rohlf, 2002)  
 

3. ผลการวิจยัและวิจารณ์ 
การคดัเลอืกไพรเมอรเ์บืCองตน้ จากไพรเมอร ์

จาํนวน 80 ชนิด พบไพรเมอรท์ี�สามารถเพิ�มปรมิาณ
ดเีอน็เอพรกิได ้41 ชนิด คดิเป็น 51.25 เปอรเ์ซน็ต์ 
โดยไพรเมอรท์ี�สามารถเพิ�มปรมิาณดเีอน็เอไดอ้ย่าง
ชดัเจนและให้ความหลากรูปของแถบดเีอ็นเอสูงม ี
22 ช นิ ด  ไ ด้ แ ก่  SCoT23, SCoT31, SCoT36, 
SCoT46, SCoT47, SCoT48, SCoT61, SCoT62, 
SCoT63, SCoT65, SCoT66, SCoT67, SCoT68, 
SCoT69, SCoT70, SCoT71, SCoT72, SCoT73, 
SCoT75, SCoT77, SCoT79 แ ล ะ  SCoT80 เ มื� อ
ตรวจสอบลายพิมพ์ดีเอ็นเอของพริกพบว่ามีแถบ   
ดเีอน็เอทั Cงหมด 222 แถบ ขนาด 250-3000 คู่เบส 

(base pairs, bp) เป็นแถบดเีอน็เอที�ไม่มคีวามหลาก
รปู (monomorphic band) 35 แถบ และแถบดเีอน็เอ
ที�ให้ความหลากรูป (polymorphic band) 187 แถบ 
ตวัอย่างลายพมิพด์เีอน็ที�ไดจ้ากไพรเมอร ์SCoT69 
แสดงดังรูปที� 1 ซึ�งมีแถบดีเอ็นเอที�เกิดขึCนถึง 20 
แถบ โดยไพรเมอร์นีCให้ลายพมิพ์ดเีอน็เอที�มคีวาม
หลากรปู 100 เปอรเ์ซน็ต ์

เมื�อวเิคราะหล์ายพมิพด์เีอน็เอดว้ยโปรแกรม 
NTSYS สามารถคํานวณค่าสัมประสิทธิ Xความ
เหมือนได้ดงัรูปที� 2 มีค่าตั Cงแต่ 0.56 ถึง 0.93 เมื�อ
พิจารณาที� ค่าสัมประสิทธิ Xความเหมือน 0.696 
สามารถแบ่งพรกิทั Cง 15 พนัธุ์ ออกเป็น 3 กลุ่ม คอื 
กลุ่มที� 1 ได้แก่ พริกหวาน พริกขีCหนูต้นเตีCย พริก
เจด็สยีกัษ์ พรกิยกัษ์เขยีว พรกิหยวก พรกิชีCฟ้าแดง 
พริกหนุ่ม พริกตุ้มประดบั และพริกชีCฟ้าเขยีว ซึ�ง
เป็นพริกในกลุ่ม Capsicum annuum L. ซึ�งให้ผล
เช่นเดยีวกบั ธรีะชยั และนฤมล (2543) ที�รายงาน
ว่าพริกยกัษ์เขยีว พริกหยวก พริกชั Cฟ้าแดง พริก
หนุ่ม พรกิตุ้มประดบั และพรกิชีCฟ้าเขยีว จดัอยู่ใน
กลุ่มเดยีวกนัโดยใชเ้ครื�องหมายอารเ์อพดี ีกลุ่มที� 2 
ไดแ้ก่ พรกิม่วง พรกิฟักทอง และพรกิขีCหนูช่อ ม.ข. 
ซึ�งพรกิม่วงและพรกิฟักทองเป็นพรกิที�มถีิ�นกําเนิด
จากต่างประเทศ และพริกขีCหนูช่อ ม.ข. เป็นพนัธุ์
ลูกผสมของพริกขีCหนู กลุ่มที� 3 ได้แก่ พริกน้อย 
พริกนิCวมือนาง และพริกน้อยผลยาว เป็นพริกใน
กลุ่ม C. frutescens L. ซึ�งจดัอยู่ในกลุ่มเดยีวกนั (รปู
ที� 3) และให้ผลสอดคล้องกบังานวิจยัของ ธีระชยั 
และนฤมล (2543)  

เมื�อพิจารณาแผนภูมิความสมัพันธ์ พบว่า
พรกินิCวมอืนางกบัพรกิน้อยผลยาวมคีวามใกลช้ดิกนั
มากที�สุด มค่ีาสมัประสทิธิ Xความเหมอืน 0.93 ส่วน
พรกิที�มคีวามแตกต่างกนัมากที�สุดมค่ีาสมัประสทิธิ X
ความเหมือน 0.56 คือ พริกน้อยผลยาวกับพริก
ฟักทอง โดยพริกน้อยผลยาวเป็นพริกในกลุ่ม C. 
frutescens L. ส่วนพรกิฟักทองเป็นพรกิในกลุ่ม C. 
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annuum L. (สุชีลา , 2536) อีกทั Cงพริกฟักทองมี
ลกัษณะของผลที�แตกต่างจากพรกิน้อยผลยาวอย่าง

ชดัเจน โดยการจดักลุ่มนีCให้ผลสอดคล้องกบัพนัธุ์
และลกัษณะสณัฐาน (morphology) ของพรกิดว้ย 

 

 
 

รปูที+ 1 ลายพมิพด์เีอน็เอของพรกิ 15 พนัธุ ์ที�ไดจ้ากเครื�องหมายสก๊อตโดยใชไ้พรเมอร ์SCoT69 [M คอื 
ดีเอ็นเอมาตรฐาน  (GeneRulerTM 100 bp Plus DNA Ladder, Thermo Scientific™), 1-15 คือ 

พนัธุพ์รกิ ไดแ้ก่ (1) พรกิหวาน (2) พรกิม่วง (3) พรกิขีCหนูตน้เตีCย (4) พรกิฟักทอง (5) พรกิเจด็สี
ยกัษ์ (6) พรกิขีCหนูช่อ ม.ข. (7) พรกิน้อย (8) พรกินิCวมอืนาง (9) พรกิน้อยผลยาว (10) พรกิยกัษ์
เขยีว (11) พรกิตุม้ประดบั (12) พรกิหนุ่ม (13) พรกิหยวก (14) พรกิชีCฟ้าแดง และ (15) พรกิชีCฟ้า
เขยีว] 
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รปูที+ 2  ค่าดชันีความเหมอืนของพรกิ 15 พนัธุ ์ที�ไดจ้ากเครื�องหมายสก๊อต 
 
 

 
 

รปูที+ 3  แผนภูมคิวามสมัพนัธข์องพรกิ 15 พนัธุ ์ที�ไดจ้ากเครื�องหมายสก๊อต 
 

ผลการวจิยัดงัที�กล่าวมาแลว้ แสดงใหเ้หน็ว่า
เครื�องหมายสก๊อตสามารถประเมินความสมัพันธ์
ทางพนัธุกรรมและจําแนกพริกได้เช่นเดียวกบัพชื
อื�น เช่น ถั �วลสิง (Qian et.al., 2010) มนัฝรั �ง (Gorji  
et al., 2011) มะม่วง (Luo et.al, 2010) รกัแกนมอ 
(กรองทอง และคณะ, 2557) และปาลม์ (Qurainy et 
al., 2015) นอกจากนั Cนยงัมกีารพฒันาเครื�องหมาย 
สก๊อตเป็นเครื�องหมายสการ์ (SCAR, sequence 
characterized amplified region) ไดส้าํเรจ็ในสบู่ดํา 
(Mulpuri et al., 2013) ซึ� ง ส าม า รถ แ ย กค วาม
แตกต่างของสบู่ดําที�เป็นพษิและไม่เป็นพษิได้ดว้ย
ไพรเมอร์เพียง 1-2 ชนิด และมีการประยุกต์ใช้
เครื�องหมายสก๊อตในการศึกษาความหลากหลาย
ทางพันธุกรรมของพืชในวงศ์ Solanaceae โดย 
Shahlaei แ ล ะ ค ณ ะ  (2014)  ไ ด้ ศึ ก ษ า ค ว า ม
หลากหลายของมะเขอืเทศ ซึ�งพบว่าเครื�องหมาย 
สก๊อตสามารถใช้ระบุพนัธุ์มะเขอืเทศได้ อีกทั Cงยงั
พบว่าเครื�องหมายสก๊อตมีประสิทธิภาพในการ

จําแนกสูงกว่าเครื�องหมายไอเอสเอสอาร์ ดังนั Cน
เครื�องหมายสก๊อตจึงสามารถใช้ในการวิเคราะห์
ความสมัพนัธข์องพชืไดอ้ย่างมปีระสทิธภิาพสงูเมื�อ
เปรยีบเทยีบกบัเครื�องหมายอื�น (Gorji  et al., 2011) 

นอกจากนั Cนรายงานการวจิยัในประเทศไทย
ยังพบการใช้เครื�องหมายสก๊อตเพื�อการประเมิน
ความสมัพนัธ์ทางพนัธุกรรมและการระบุชนิดของ
กลว้ยไมส้กุลกา้นก่อ (นฤมล และคณะ, 2560) การ
ประเมินความสมัพนัธ์ทางพนัธุกรรมและการระบุ
ชนิดของกล้วยไม้รองเท้านารสีกุล Paphiopedilum 
สกุลย่อย Brachypetalum หมู่ Brachypetalum (ธรีะ
ชยั และคณะ, 2560) การประเมนิความสมัพนัธท์าง
พันธุกรรมและการระบุชนิดของกล้วยไม้สกุล
รองเทา้นารกีลุ่มใบเขยีว (ธรีะชยั และคณะ, 2560) 

อย่างไรก้ตาม เครื�องหมายดเีอน็เอประเภท
ต่าง ๆ ก็สามารถใช้ประเมินความสัมพันธ์และ
จําแนกพนัธุพ์ชืได ้เช่น นฤมล และคณะ (2554) ใช้
เครื�องหมายอาร์เอพีดีในการศึกษาความสมัพนัธ์
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ทางพนัธุกรรมของโมกและพุด เกยีรตชิยั และคณะ 
(2557) ใช้เครื�องหมายแฮตอาร์เอพีดีจําแนกและ
ประเมนิความสมัพนัธข์องหมอ้ขา้วหมอ้แกงลงิ และ
ยังมีการศึกษาความสัมพันธ์ทางพันธุกรรมของ
กลว้ยไมส้กุลกุหลาบดว้ยเครื�องหมายแฮตอารเ์อพดี ี
ซึ�งพบไพรเมอร์ที�สามารถจําแนกกล้วยไม้สกุล
กุหลาบ 15 พนัธุ ์ไดด้ว้ยการใชไ้พรเมอรเ์พยีงชนิด
เดียว (นฤมล และคณะ, 2557) อีกทั Cงยังมีการนํา
เทคนิคพีซีอาร์มาประยุกต์ใช้ในการตรวจสอบ
แบคทเีรยีในนํCาดื�มดว้ยวธิทีี�ไม่ตอ้งสกดัแยกดเีอน็เอ
จากแบคทเีรยีไดส้าํเรจ็ (นฤมล และคณะ, 2552) 
  
4. สรปุ  

การใช้เครื�องหมายสก๊อตในการวิเคราะห์
ความสมัพนัธท์างพนัธุกรรมของพรกิ 15 พนัธุ ์โดย
ใชไ้พรเมอรข์นาด 18 นิวคลโีอไทด ์จาํนวน 80 ชนิด 
เพิ�มปรมิาณดเีอน็เอดว้ยปฏกิริยิาลูกโซ่พอลเิมอเรส 
พบไพรเมอรท์ี�สามารถเพิ�มปรมิาณดเีอน็เอที�มคีวาม
หลากรูปสูงและชัดเจน 22 ชนิด ได้แถบดีเอ็นเอ
ทั Cงหมด 222 แถบ เป็นแถบดีเอ็นเอที�ไม่มีความ
หลากรูป 35 แถบ และเป็นแถบดเีอน็เอที�ให้ความ
หลากรปู 187 แถบ  

เมื�อเปรียบเทียบแถบดีเอ็นเอที� เกิดขึCน 
คํานวณค่าสัมประสิทธิ Xความเหมือน พบว่ามีค่า 
0.56-0.93 จากนั Cนวเิคราะหค์วามสมัพนัธโ์ดยเลอืก
วิธีการจัดกลุ่มแบบ UPGMA เมื�อพิจารณาที�ค่า
สมัประสิทธิ Xความเหมือน 0.69� สามารถจําแนก
พรกิเป็น 3 กลุ่ม โดยขอ้มูลจากการวจิยันีCสามารถ
นําไปใช้เป็นแนวทางในการวางแผนการปรบัปรุง
พนัธุพ์รกิ 
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