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บทคัดย่อ 
การศึกษาความสัมพนัธ์ทางพนัธุกรรมของโมกและพุดในวงศ์ Apocynaceae จาํนวน 12 ตวัอยา่ง ดว้ย

เทคนิคอาร์เอพีดี โดยใชไ้พรเมอร์แบบสุ่ม 72 ชนิด พบวา่ไพรเมอร์ 60 ชนิด สามารถเพิ?มปริมาณดีเอ็นเอได ้เมื?อ
คดัเลือกไพรเมอร์ 23 ชนิด ที?ให้ลายพิมพดี์เอ็นเออยา่งชดัเจนมาวิเคราะห์ความหลากหลายทางพนัธุกรรม พบว่า
สามารถแยกความแตกต่างระหวา่งชนิดไดด้ว้ยแถบดีเอน็เอที?จาํเพาะ นอกจากนัBนยงัพบไพรเมอร์ที?สามารถจาํแนก
โมกและพุดทัBง 12 ตวัอยา่ง ไดด้ว้ยไพรเมอร์เพียงชนิดเดียว เมื?อวิเคราะห์ความสัมพนัธ์ทางพนัธุกรรมสามารถ
จาํแนกโมกและพดุได ้5 กลุ่ม โดยมีค่าสมัประสิทธิD ความเหมือนอยูร่ะหวา่ง 0.19 ถึง 0.88 
 
คาํสําคญั: โมก  พดุ  อาร์เอพีดี  ความสมัพนัธ์ทางพนัธุกรรม 
 

Abstract 
Random amplified polymorphic DNA (RAPD) technique was used to study genetic relationship 

among 12 samples of Wrightia and Tabernaemontana in family Apocynaceae. Seventy-two random primers 
were screened and 60 primers could be used for DNA amplification. Twenty-three primers which gave clear 
amplified products were selected and used to analyze all species. The result showed significant differences 
among 12 samples by using specific fragments for each samples. Therefore, using only primer was able to 
identify all of species. A dendrogram constructed based on polymorphic bands showed genetic similarities 
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among Wrightia and Tabernaemontana species and separated to 5 clusters with similarity coefficients ranging 
0.19-0.88. 
 
Keywords: Wrightia, Tabernaemontana, Apocynaceae, RAPD (Random amplified polymorphic DNA), genetic 
relationship 
 

1. บทนํา 
Apocynaceae เป็นพรรณไม้วงศ์  (family) 

ตีนเป็ดหรือลั?นทม (ลีลาวดี) ซึ? งลักษณะเด่นคือทุก
ส่วนของตน้พืชมีนํB ายางสีขาว ใบเป็นใบเดี?ยวติดตรง
ขา้มกันหรือติดเป็นวงรอบๆ ข้อ ขอบใบเรียบ เส้น
แขนงใบเป็นร่างแห กลีบดอกเชื?อมติดกนั เกสรเพศผู ้
มี 5 อนั ติดบนท่อกลีบดอก มีเกสรเพศเมีย 2 อนั เชื?อม
ติดกนั รังไข่มี 2 ช่อง ติดเหนือวงกลีบดอก ผลเป็นฝัก
เดี?ยวหรือคู่ เมล็ดมีขนเป็นกระจุกที?ปลาย โดยพรรณ
ไมใ้นวงศ์นีB มีประมาณ 180 สกุล (genus) 1,500 ชนิด 
(specie) ซึ? งมีกระจายพนัธ์ุในประเทศไทย 42 สกุล 
150 ชนิด [1] 

โ ม ก แ ล ะ พุ ด บ า ง ช นิ ด จั ด อ ยู่ ใ น ว ง ศ ์
Apocynaceae เป็นไมด้อกที?มีกลิ?นหอมและดอกสวย
สะดุดตา นิยมปลูกเพื?อสร้างภูมิทศัน์ให้น่ามองยิ?งขึBน 
นอกจากนัBนยงัสามารถใชเ้ป็นสมุนไพรในการรักษา
โรค เช่น รากแกว้ของโมกซ้อนใชรั้กษาโรคผิวหนัง 
เรืBอน และคุดทะราด โมกหลวงใชไ้ดเ้กือบทุกส่วน คือ 
เปลือกตน้ใชแ้กบิ้ด-พิษไข ้ใบใชข้บัพยาธิไสเ้ดือน ผล
ใชข้บัโลหิต เมล็ดใชแ้กไ้ข ้ กระพีBใชฟ้อกโลหิต แก่น
ใชรั้กษาโรคกลาก และรากใชข้บัโลหิต [2] 

คนไทยเชื?อกันว่าต้นโมกสามารถปกป้อง
คุม้ครองผูเ้ป็นเจา้ของให้ปลอดภยัจากศตัรูหรือสิ?งชั?ว
ร้าย โดย “โมก” หรือ “โมกข” หมายถึงผูที้?หลุดพน้
จากความทุกขท์ัB งปวง ดงันัBนคนโบราณจึงเชื?อวา่หาก
ปลูกตน้โมกเอาไวภ้ายในบริเวณบ้านเรือนจะทาํให้

เกิดความบริสุทธิD สะอาด มีแต่ความสุขกายสุขใจ 
ปลอดภยั และรอดพน้จากสิ?งที?จะนาํความทุกขร้์อนมา
สู่คนในครอบครัว โดยดอกโมกมีสีขาวสะอาดและมี
กลิ?นหอมสดชื?นตลอดทัBงวนั ซึ? งนอกจากจะให้ความ
สบายตาแลว้ ยงัใหค้วามสบายใจอีกดว้ย [3]  

ส่วนพดุคนไทยเชื?อกนัวา่บา้นใดปลูกตน้พุด
ไวป้ระจาํบา้นจะทาํให้มีความเจริญและมั?นคง เพราะ 
“พดุ” หรือ “พฒุ” หมายถึงความสมบูรณ์แขง็แรง ซึ? งก็
คือความเจริญมั?นคงนั?นเอง นอกจากนัBนยงัมีความเชื?อ
อีกวา่ ดอกพุดที?มีสีขาวสดใสและมีกลีบดอกใหญ่ จะ
ทาํใหเ้กิดความบริสุทธิD ในใจและเป็นสิริมงคลแก่บา้น 
[4] 

อยา่งไรก็ตาม โมกเป็นชื?อพืBนเมืองที?ใชเ้รียก
พรรณไมบ้างชนิดที?จดัอยู่ในวงศ์ Apocynaceae ซึ? งมี
หลายสกุล ไดแ้ก่ Wrightia, Aganosma, Chonemorpa 
และ Holarrhena ส่วนพุดเป็นชื?อพืBนเมืองที?ใชเ้รียก
พ ร ร ณ ไ ม้ที? จัด อ ยู่ ใ น ห ล า ย ว ง ศ์ด้ว ย กัน  ไ ด้แ ก่ 
Apocynaceae, Oleaceae, Rubiaceae และ Solanaceae 
[5] เนื?องจากคนไทยนิยมเรียกดอกไมสี้ขาวที?มีกลีบ
ดอก 5 กลีบ และฐานกลีบดอกเชื?อมติดกนัเป็นหลอด
วา่ “ดอกพุด” นอกจากนีB โมกและพุดบางชนิดที?อยูใ่น
วงศ์ Apocynaceae มีลักษณะทางสัณฐานวิทยา
ใกล้เ คียงกัน ดังนัB นจึงมักสับสนในการเรียกชื? อ 
ตวัอยา่ง เช่น Holarrhena curtisii King & Gamble มี
ชื?อพืBนเมืองหลายชื?อ ได้แก่ โมกเตีB ย โมกเกีB ย พุดนํB า 
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พุดทุ่ง สรรพคุณ หัสคุณใหญ่ หัสคุณเทศ และถั?วหนู 
โดยเรียกทัBงโมกและพดุปะปนกนั [6] 

จ า ก ค ว า ม สํ า คัญ ดั ง ก ล่ า ว จึ ง ไ ด้ ศึ ก ษ า
ความสัมพนัธ์ทางพนัธุกรรม (genetic relationship) 
ของโมกและพุดในวงศ์ Apocynaceae โดยใชเ้ทคนิค
อาร์เอพีดี (RAPD, random amplified polymorphic 
DNA) ซึ?งเป็นเทคนิคที?สามารถสร้างลายพิมพดี์เอ็นเอ 
(DNA fingerprinting) ไดด้ว้ยการใชไ้พรเมอร์แบบสุ่ม 
(random primer) ขนาด 8-12 นิวคลีโอไทด ์
(nucleotide) เพิ?มปริมาณดีเอ็นเอดว้ยพีซีอาร์ (PCR, 
polymerase chain reaction) [7] ซึ? งทําได้สะดวก 
รวดเร็ว ใชดี้เอ็นเอปริมาณน้อย ไม่จาํเป็นตอ้งทราบ
ขอ้มูลลาํดบัดีเอ็นเอ (DNA sequence) และประหยดั
ค่าใช้จ่ายกว่าเทคนิคเครื? องหมายดีเอ็นเอ (DNA 
marker) ชนิดอื?น [8] โดยสร้างลายพิมพ์อาร์เอพีดี 
(RAPD fingerprinting) และตรวจหาเครื?องหมายอาร์
เอพีดี (RAPD marker) ที?สามารถจาํแนกพนัธ์ุโมก
และพุด ซึ? งจะช่วยให้สามารถจาํแนกไดอ้ย่างชดัเจน
ยิ?งขึBน โดยเฉพาะพนัธ์ุที?มีลกัษณะทางสัณฐานวิทยา
ใกลเ้คียงกนั นอกจากนัBนยงัจะเป็นประโยชน์ต่อการ
คุม้ครองพนัธุกรรมและการอนุรักษใ์นอนาคตอีกดว้ย 
 

2. อุปกรณ์และวธีิการ 
2.1 ตวัอย่างโมกและพุด 
โมกและพุดที?ใช้ในการวิจัยครัB งนีB  จาํนวน 

12 ตวัอยา่ง จดัอยูใ่นสกุล Wrightia 7 ตวัอยา่ง และจดั
อยู่ในสกุล Tabernaemontana 5 ตวัอยา่ง (ตารางที? 1) 
โดยปลูกในกระถางเพื?อเก็บใบอ่อนมาสกดัดีเอน็เอ 
 

ตารางที� 1  ตวัอยา่งโมกและพดุ 

ชื�อพืOนเมือง ชื�อวทิยาศาสตร์ 

โมกแดง Wrightia dubia (Sims) Spreng. 
โมกพวง 
โมกลา 
โมกเวียดนาม 
โมกแคระ 
โมกซอ้น 

Wrightia religiosa Benth. ex Kurz 
Wrightia religiosa Benth. ex Kurz 
Wrightia religiosa Benth. ex Kurz 
Wrightia religiosa Benth. ex Kurz 
Wrightia religiosa Benth. ex Kurz 

พดุพิชญา Wrightia antidysenterica R.Br. 
พดุจีบ 
พดุกุหลาบ 

Tabernaemontana divaricata (L.) R.Br. 
Tabernaemontana divaricata (L.) R.Br. 

พดุฝรั?ง Tabernaemontana cumingiana A.DC. 
พดุจกัร Tabernaemontana pandacaqui Poir. 
พดุเศรษฐีสยาม Tabernaemontana pachysiphon Stapf 

 

2.2 การสกดัดเีอน็เอ 
สกัดดีเอ็นเอจากใบอ่อนของโมกและพุด

ดว้ยวิธีประยุกต์จาก Agrawal และคณะ [9] แลว้
ตรวจสอบปริมาณดีเอ็นเอด้วยวิธีวดัค่าการดูดกลืน
แสงที?ความยาวคลื?น 260 และ 280 นาโนเมตร (nm) 
และตรวจสอบคุณภาพดีเอ็นเอดว้ยวิธีอิเล็กโทรโฟรี
ซิส (electrophoresis) ในเจลอะกาโรส (agarose gel) 
0.8 เปอร์เซ็นต ์[10] 

2.3 การสร้างลายพิมพ์ดีเอ็นเอด้วยเทคนิค

อาร์เอพดี ี
มี 2 ขัBนตอน คือ (1) การตรวจหาไพรเมอร์

แบบสุ่มที?ตอบสนองต่อปฏิกิริยาพีซีอาร์ โดยรวมดี
เอน็เอโมกและพดุทัBง 12 ตวัอยา่ง เป็นตวัอยา่งเดียวกนั 
และ (2) การวเิคราะห์ความหลากหลายทางพนัธุกรรม 
โดยคดัเลือกไพรเมอร์ 20 ชนิด ที?ให้ลายพิมพดี์เอ็นเอ
อย่างชดัเจนมาตรวจสอบกบัดีเอ็นเอโมกและพุดแต่
ละตวัอยา่ง 
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โดยเพิ?มปริมาณดีเอน็เอ 100 นาโนกรัม (ng) 
ในบฟัเฟอร์ 1 เท่า (50 mM KCl, 20 mM Tris-HCl pH 
8.4 และ 0.25 mM MgCl2) ซึ? งมีนิวคลีโอไทด์ 4 ชนิด 
(dATP, dCTP, dGTP และ dTTP) ชนิดละ 200 ไม
โครโมลาร์ (µM) ไพรเมอร์แบบสุ่ม 250 นาโนโมลาร์ 
(nM) และเอนไซม์ Taq DNA polymerase 
(InvitrogenTM life technology, Brazil) 1 ยนิูต (unit) 
[7] โดยไพรเมอร์แบบสุ่มที?ใช ้72 ชนิด มีขนาด 12 นิ
วคลีโอไทด์ คือไพรเมอร์ 6 ชุด (A2, B2, C2, D2, E2 
และ F2) จาก Wako Company (Japan) 

ปฏิกิริยาพีซีอาร์มี 3 ขัBนตอน คือ (1) บ่มที?
อุณหภูมิ 94 องศาเซลเซียส นาน 3 นาที จาํนวน 1 
รอบ (2) บ่มที?อุณหภูมิ 94 องศาเซลเซียส นาน 1 นาที 
35 องศาเซลเซียส นาน 1 นาที และอุณหภูมิ 72 องศา
เซลเซียส นาน 2 นาที จาํนวน 40 รอบ และ (3) บ่มที?
อุณหภูมิ 72 องศาเซลเซียส นาน 5 นาที จาํนวน 1 
รอบ [7] แลว้เก็บไวที้?อุณหภูมิ 4 องศาเซลเซียส ก่อน
นําไปตรวจสอบลายพิมพ์ดีเอ็นเอด้วยเทคนิคอิเล็ก
โทรโฟรีซิสในเจลอะกาโรส 1.5 เปอร์เซ็นต ์ โดยแต่
ละตวัอย่างทาํ 3 ซํB า เพื?อให้ได้ผลการทดลองที?
น่าเชื?อถือยิ?งขึBน 

2.4 การวเิคราะห์ลายพมิพ์ดเีอน็เอ 
เปรียบเทียบลายพิมพดี์เอน็เอโมกและพุดทัBง 

1 2  ตัว อ ย่ า ง  ที? ไ ด้จ า ก เ ท ค นิ ค อ า ร์ เ อ พี ดี  แ ล ะ
เปรียบเทียบความเหมือนและความแตกต่างของแถบดี
เอ็นเอที?ได้ทัB งหมด แล้ววิเคราะห์ด้วยโปรแกรม
สาํเร็จรูป NTSYS-pc รุ่น 2.0 ในเครื?องคอมพิวเตอร์ 
โดยเลือกวิธีการจดักลุ่มแบบ UPGMA (unweighted 
pair group method with arithmetic mean) [11] 
 

3. ผลและวจิารณ์ 
การเพิ?มปริมาณดีเอน็เอรวมของโมกและพุด

ด้วยเทคนิคอาร์เอพีดีโดยใช้ไพรเมอร์แบบสุ่ม 72 
ชนิด พบว่าไพรเมอร์ 60 ชนิด หรือคิดเป็น 83.33 
เปอร์เซ็นต์ ตอบสนองต่อปฏิกิริยาพีซีอาร์ หลงัจาก
นัBนจึงคดัเลือกไพรเมอร์ 23 ชนิด ที?เพิ?มปริมาณดีเอ็น
เอไดอ้ยา่งชดัเจนมาตรวจสอบกบัดีเอ็นเอโมกและพุด
แต่ละพนัธ์ุ จาํนวน 12 ตวัอย่าง ไดแ้ก่ โมกแดง โมก
พวง โมกลา โมกเวียดนาม โมกแคระ โมกซ้อน พุด
จีบ พุดกุหลาบ พุดพิชญา พุดฝรั?ง พุดจักร และพุด
เศรษฐีสยาม ปรากฏวา่พบแถบดีเอน็เอรวมทัBงสิBน 385 
แถบ ซึ? งมีขนาดประมาณ 330 ถึง 4,000 คู่เบส (base 
pairs) โดยลายพิมพอ์าร์เอพีดีมีรูปแบบจาํเพาะต่อโมก
และพุดแต่ละตวัอย่าง (รูปที? 1) และตรวจพบแถบดี
เอน็เอที?สามารถใชเ้ป็นเครื?องหมายดีเอ็นเอสาํหรับจดั
จาํแนกโมกและพุดได ้นอกจากนีB ยงัพบไพรเมอร์ซึ? ง
ให้ลายพิมพดี์เอ็นเอที?สามารถแยกความแตกต่างของ
โมกและพุดทัBง 12 ตวัอย่าง ออกจากกนัไดด้ว้ยไพร
เมอร์เพียงชนิดเดียว จํานวน 2 ไพรเมอร์ คือ E23 
(AGGTA CGCCGCA) และ E30 (TACCTGGTTG 
AT) 

เมื?อวิ เคราะห์ลายพิมพ์ดี เอ็นเอที?ได้จาก
เทคนิคอาร์เอพีดีดว้ยโปรแกรม NTSYS และเลือกวิธี
จดักลุ่มแบบ UPGMA โดยคาํนวณค่าสัมประสิทธิD
ความเหมือน (similarity coefficient) และแสดงผลใน
รูปแผนภูมิความสัมพนัธ์ (dendrogram) พบว่าโมก
และพุดที?ใช้ในการวิจัยครัB งนีB  จาํนวน 12 ตวัอย่าง 
แบ่งเป็น 5 กลุ่ม (รูปที? 2) ไดแ้ก่ กลุ่ม 1 คือ W. dubia 
(โมกแดง) มีดอกสีแดงทรงระฆงัและเกสรอยูภ่ายใน
ฐานกลีบดอก [1] กลุ่ม 2 คือ W. religiosa (โมกพวง 
โมกลา โมกเวียดนาม โมกแคระ และโมกซอ้น) กลุ่ม
นีB มีดอกสีขาวขนาดเล็กและเกสรยื?นโผล่พน้กลีบดอก 
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[1] กลุ่ม 3 คือ T. divaricata (พุดจีบและพุดกุหลาบ) 
T. cumingiana (พุดฝรั?ง) และ T. pandacaqui (พุด
จกัร) กลุ่มนีB มีใบและลาํตน้คลา้ยคลึงกนั ดอกมีสีขาว
และฐานกลีบดอกเชื?อมติดกนัเป็นหลอด ภายในฐาน
กลีบดอกมีเกสรขนาดเล็กมาก แต่ละตวัอยา่งมีรูปร่าง
ลกัษณะปลายกลีบดอกแตกต่างกนั [1] กลุ่ม 4 คือ W. 
antidysenterica (พดุพิชญา) มีดอกสีขาวและฐานกลีบ
ดอกเชื?อมติดกนัเป็นหลอดคลา้ยดอกพดุ แต่มีเกสรยื?น
โผล่พน้กลีบดอกคลา้ยดอกโมก [12] และกลุ่ม 5 คือ 

T. pachysiphon (พดุเศรษฐีสยาม) มีใบและดอกสีขาว
ขนาดใหญ่ ฐานกลีบดอกเชื?อมติดกันเป็นหลอด แต่
ปลายกลีบดอกมีรูปร่างลกัษณะเป็นเสน้ยาว [12] ทัBง 5 
กลุ่ม มีค่าสัมประสิทธิD ความเหมือนอยู่ระหว่าง 0.19 
ถึง 0.88 (รูปที? 3) โดยกลุ่ม 2 ซึ? งประกอบดว้ยโมก 5 
ตวัอย่าง มีค่าสัมประสิทธิD ความเหมือนภายในกลุ่ม
เฉลี?ย 0.67 ส่วนกลุ่ม 3 ซึ? งประกอบดว้ยพุด 4 ตวัอยา่ง 
มีค่าสมัประสิทธิD ความเหมือนภายในกลุ่มเฉลี?ย 0.53 

 

 
รูปที� 1  ลายพิมพดี์เอ็นเอที?ไดจ้ากเทคนิคอาร์เอพีดีโดยใชไ้พรเมอร์ E23[M คือดีเอ็นเอมาตรฐาน 1 Kb Plus DNA 
Ladder (InvitrogenTM Life Technology, USA), 1-12 คือ โมกแดง โมกพวง โมกลา โมกเวียดนาม โมกแคระ โมก
ซอ้น พดุจีบ พดุกหุลาบ พดุพิชญา พดุฝรั?ง พดุจกัร และพดุเศรษฐีสยาม ตามลาํดบั] 
 

 
รูปที� 2  แผนภูมิความสมัพนัธ์ของโมกและพดุที?ไดจ้ากเทคนิคอาร์เอพีดี 
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รูปที� 3  ค่าดชันีความเหมือนของโมกและพดุที?ไดจ้ากเทคนิคอาร์เอพีดี 
 

อยา่งไรก็ตาม หากพิจารณาที?ค่าสมัประสิทธิD
ความเหมือนเท่ากับ 0.27 พบว่ากลุ่มที?  1 และ 2 
จัดเป็นพวกเดียวกัน ซึ? งคือโมกในสกุล Wrightia 
เหมือนกัน แต่ต่างชนิดกัน กลุ่มที?  3 และ 4 จัดเป็น
พวกเดียวกัน แม้ว่าจะอยู่ต่างสกุล ซึ? งผลการวิจัยนีB
สอดคล้องกับลักษณะทางสันฐานวิทยา กล่าวคือ 
พุดพิชญาซึ? งแท้จริงน่าจะเรียกว่าโมก เพราะมีชื?อ
วิทยาศาสตร์คือ W. antidysenterica และมีลกัษณะ
ทางสัณฐานวิทยากํB ากึ? งระหว่างโมกกับพุด โดยมี
ลกัษณะใบและลาํตน้คลา้ยคลึงกบัโมก แต่มีลกัษณะ
ดอกคล้ายคลึงกับพุด [12] ส่วนกลุ่ม 5 ที? ถูกแยก
ออกมาเป็นอีกพวกนัB นคือพุดเศรษฐีสยาม ซึ? ง มี
ลกัษณะทางสันฐานวิทยาแตกต่างไปจากโมกและพุด
ชนิดอื?น [12] 

ผลการวิจยัแสดงให้เห็นวา่โมกมีความแปร
ผนัทางพนัธุกรรม (genetic variation) ภายในชนิดสูง

กว่าพุด และบ่งชีB ว่าโมกมีความหลากหลายทาง
พนัธุกรรม (genetic diversity) สูงกว่าพุด โดย W. 
religiosa Benth. ex Kurz (5 ตวัอยา่ง ไดแ้ก่ โมกพวง 
โมกลา โมกเวียดนาม โมกแคระ และโมกซอ้น) มีค่า
สมัประสิทธิD ความเหมือนภายในชนิดอยูร่ะหวา่ง 0.57 
ถึง 0.88 (เฉลี?ย 0.67) ส่วน T. divaricata (2 ตวัอยา่ง 
ไดแ้ก่ พุดจีบ และพุดกุหลาบ) มีค่าสัมประสิทธิD ความ
เหมือนภายในชนิดเท่ากับ 0.85 ทัB งนีB อาจเกิดจาก
ตวัอยา่งที?ใชใ้นการวจิยัครัB งนีB มีจาํนวนนอ้ย 

นอกจากนัBนแถบดีเอ็นเอที?ให้ความแตกต่าง
ระหวา่งโมกและพดุที?ไดจ้ากการวิจยัครัB งนีB ยงัสามารถ
ใชเ้ป็นเครื?องหมายอาร์เอพีดีสาํหรับจาํแนกโมกและ
พุดได้ และผลการวิจัยยงัเป็นข้อมูลพืBนฐานสําคัญ
สาํหรับนาํไปใชป้ระโยชน์ดา้นการศึกษาวิจยัและการ
วางแผนอนุรักษใ์นอนาคต 
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งานวิจัยนีB ยงัแสดงถึงศักยภาพของเทคนิค
อาร์เอพีดีในการจาํแนกโมกและพดุไดเ้ช่นเดียวกบัพืช
ชนิดอื?น เช่น สม้โอ พริก นอ้ยหน่า และบวัหลวง [13, 
14, 15, 16, 17] ที?เคยรายงานไวก่้อนแลว้ 

 

4. สรุป 
การศึกษาความสัมพนัธ์ทางพนัธุกรรมของ

โมกและพดุ จาํนวน 12 ตวัอยา่ง ดว้ยเทคนิคอาร์เอพีดี 
พบวา่โมกและพุดมีความแปรผนัทางพนัธุกรรมและ
ความหลากหลายทางพนัธุกรรมสูง โดยงานวิจยันีBพบ
ไพรเมอร์ที?สามารถจาํแนกโมกและพุด 12 ตวัอย่าง 
ไดด้ว้ยไพรเมอร์เพียงชนิดเดียว และเมื?อวิเคราะห์ลาย
พิมพดี์เอ็นเอที?ไดจ้ากเทคนิคอาร์เอพีดีดว้ยโปรแกรม 
NTSYS พบว่าสามารถแบ่งโมกและพุดที?ใชใ้นการ
วจิยัครัB งนีB เป็น 5 กลุ่ม 
 

5. กติติกรรมประกาศ 
งานวิจยันีBบางส่วนไดรั้บการสนบัสนุนจาก

กลุ่มเมธีวิจัยอาวุโส สกว.-สกอ. (ศาสตราจารย ์ดร.
เพทาย เยน็จิตโสมนสั และคณะ) 
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