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The pitcher plant (Nepenthes) is a carnivorous 
species with high ornamental value due to the 
aesthetic appeal of its pitchers. This makes it a popular 
choice for decorative purposes and plant collections. 
However, identifying Nepenthes based solely on 
morphological characteristics can be challenging 
because many hybrids closely resemble one another. 
This study employed the Start Codon Targeted (SCoT) 
marker technique to differentiate 15 Nepenthes 
varieties, including eight species and seven hybrids. Of 
the 80 SCoT primers tested, 19 produced clear and 

highly polymorphic amplification profiles. Polymorphic primers were selected based on band clarity and the degree of polymorphism observed. 
Genetic relationships were analyzed using the Unweighted Pair Group Method with Arithmetic Mean (UPGMA), revealing similarity coefficients 
ranging from 0.47 to 0.86. The samples were grouped into six distinct clusters.
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หม้้อข้้าวหม้้อแกงลิิงเป็็นพืืชกิินแมลงที่่�มีีมููลค่่าสููงในตลาดไม้้ประดัับเนื่่�องจากความสวยงาม โดยนิิยมนำมาเป็็น
ไม้ป้ระดับัและสะสม ปัจัจุบุันัการจำแนกหม้อ้ข้า้วหม้อ้แกงลิงิจากลักัษณะสัณัฐานเพียีงอย่า่งเดียีวอาจทำให้เ้กิดิความสับัสน
เนื่่�องจากความคล้้ายคลึงึของลูกูผสมที่่�มีคีวามใกล้ช้ิดิกันัทางพันัธุกุรรม งานวิจิัยันี้้�จึงึใช้เ้ทคนิิคสก๊อ๊ตในการจำแนกหม้อ้ข้า้ว
หม้้อแกงลิิงและลููกผสม 15 พัันธุ์์� ประกอบด้้วยพัันธุ์์�แท้้ 8 พัันธุ์์� และลููกผสม 7 พัันธุ์์� การเพิ่่�มปริิมาณดีีเอ็็นเอของหม้้อข้้าว
หม้อ้แกงลิิงด้ว้ยเทคนิิคพีีซีีอาร์์โดยใช้ไ้พรเมอร์์สก๊อ๊ต 80 ชนิิด พบว่่าไพรเมอร์์ 19 ชนิิด ให้ล้ายพิิมพ์ด์ีเีอ็็นเอที่่�มีความคมชัดั
และมีีความหลากรููปสููง เมื่่�อวิิเคราะห์์ความสััมพัันธ์์ทางพัันธุุกรรมโดยเลืือกการจััดกลุ่่�มแบบ Unweighted pair group 
method with arithmetic mean (UPGMA) พบว่่ามีีค่่าสััมประสิิทธิ์์�ความเหมืือน 0.47 ถึึง 0.86 และสร้้างแผนภููมิิความ
สััมพัันธ์์โดยจััดกลุ่่�มหม้้อข้้าวหม้้อแกงลิิงเป็็น 6 กลุ่่�ม
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1. บทนำ
หม้้อข้้าวหม้้อแกงลิิง (Nepenthes) เป็็นพืืชกิิน

แมลงที่่�พบมากในภููมิิภาคเอเชีียตะวัันออกเฉีียงใต้้ มี ีถิ่่�น

อาศััยหลัักอยู่่�ในบริิเวณที่่�มีความอุุดมสมบููรณ์์ของธาตุุ

อาหารต่่ำ เป็็นไม้้เลื้้�อยที่่�สามารถเจริิญเติิบโตบนพื้้�นดิิน

หรือืยึึดเกาะกัับพืืชพรรณอื่่�น หม้อ้ข้้าวหม้้อแกงลิิงจััดเป็็น

พืืชใบเลี้้�ยงคู่่� มี ใบเดี่่�ยวรููปร่่างขอบใบขนานจนถึึงรููปไข่่ 

โดยมีีเส้้นกลางใบที่่�ยืดออกเป็็นสายสำหรัับเกาะเกี่่�ยว  

เมื่่�อเจริิญเติิบโตเต็็มที่่�ส่วนปลายของสายจะพััฒนาเป็็น 

กระเปาะดัักแมลงและสิ่่�งมีีชีีวิิตขนาดเล็็ก ซึ่่� งช่่วยเสริิม

การได้้รัับสารอาหารเพิ่่�มเติิมจากสิ่่�งแวดล้้อม กระเปาะ

มักัมีสีีสีันัและลวดลายที่่�โดดเด่น่เพื่่�อดึงึดูดูเหยื่่�อ [1] ทำให้้

ได้้รัับความนิิยมเพิ่่�มขึ้้�นในตลาดไม้้ประดัับและมีีการ

พััฒนาลููกผสมเพื่่�อเพิ่่�มความหลากหลายของรููปทรงและ

สีีสััน ทำให้้ตลาดขยายตััวมากขึ้้�นอย่่างมาก [2]

การจำแนกของหม้้อข้้าวหม้้อแกงลิิงโดยใช้้

ลัักษณะทางสััณฐานวิิทยาเพีียงอย่่างเดีียวนั้้�น อาจทำให้้

เกิิดความสัับสนในชนิิดที่่�มีีความคล้้ายคลึึงกััน หรืือแม้้

กระทั่่�งลููกผสมมีีลัักษณะคล้้ายคลึึงกััน [3] ซึ่่� งการใช้้

เครื่่�องหมายดีีเอ็็นเอในการคััดเลืือก (Marker-assisted 

selection, MAS) ในการตรวจสอบความสััมพัันธ์์ทาง

พัันธุุกรรมและการระบุุชนิิดของพืืชมีีบทบาทสำคััญใน

การวางแผนการคััดเลืือกพัันธุ์์�เพื่่�อการอนุุรัักษ์์และการ

ปรัับปรุุงพัันธุ์์� ซึ่่� งเป็็นวิิธีีที่่�ใช้้เครื่่�องหมายโมเลกุุลในการ

คััดเลืือกพัันธุ์์�ที่่�มีีลัักษณะตามที่่�ต้้องการ [4] ดั ังนั้้�นงาน

วิิจััยนี้้�จึึงมีีวััตถุุประสงค์์ คื อ ศึ กษาความสััมพัันธ์์ทาง

พัันธุุกรรมและการจำแนกหม้้อข้้าวหม้้อแกงลิิงและ

ลููกผสมด้้วยเทคนิิคสก๊๊อตเพื่่�อเป็็นข้้อมููลในการปรัับปรุุง

พัันธุ์์�และอนุุรัักษ์์ 

เทคนิิคสก๊๊อต เป็็นเทคนิิคที่่�ใช้้ในการศึึกษาทาง

พัันธุุศาสตร์์และจีีโนมของพืืช โดยเน้้นบริิเวณรอบๆ  

โคดอนเริ่่�มต้้น (Start codon) คืือ ATG ซึ่่�งเป็็นบริิเวณที่่�

มีีความอนุุรัักษ์์สููงในยีีนของพืืช นอกจากนี้้�การออกแบบ

ไพรเมอร์์สำหรัับเครื่่�องหมายสก๊๊อตนั้้�นไม่่จำเป็็นต้้อง

ทราบข้้อมููลลำดัับนิิวคลีีโอไทด์์ของดีีเอ็็นเอเป้้าหมาย 

ทำให้้สามารถใช้้เครื่่�องหมายนี้้�ได้้ในพืืชหลายชนิิด คล้้าย

กัับเทคนิิคอาร์์เอพีีดีี (RAPD, Random amplification 

of polymorphic DNA หรืือเทคนิิคไอเอสเอสอาร์์  

(ISSR, Inter simple sequence repeats) โดยเทคนิิค

สก๊๊อตเป็็นเทคนิิคที่่�ไม่่ยุ่่�งยาก ประหยััดค่่าใช้้จ่่าย และ 

ใช้้ไพรเมอร์์เพีียงสายเดีียวในการทำปฏิิกิิริิยาลููกโซ่่ 

พอลิิเมอเรส [5] อี ีกทั้้�งยัังพบว่่าเครื่่�องหมายสก๊๊อตมีี

ประสิิทธิิภาพในการจํําแนกสููงกว่่าเครื่่�องหมายดีีเอ็็นเอ

แบบเด่่น (Dominant marker) ชนิิดอื่่�น ดั งนั้้�น

เครื่่�องหมายสก๊๊อตจึึงสามารถใช้้ในการวิิเคราะห์์ความ

สััมพัันธ์์ของพืืชได้้อย่่างมีีประสิิทธิิภาพ [6]

2. วิิธีีการ

2.1 ตััวอย่่างหม้้อข้้าวหม้้อแกงลิิง

ตััวอย่่างหม้้อข้้าวหม้้อแกงลิิง 15 พัันธุ์์� ประกอบ

ด้้วยพ่่อแม่่ 8 พัันธุ์์�  ได้้แก่่ N. mirabilis var. globosa 

M.Catal., N. ampullaria Jack, N. northiana 

Hook.f., N. mirabilis (Lour.) Druce, N. rafflesiana 

Jack, N. bicalcarata Hook.f, N. suratensis M.Catal. 

และ N. × hookeriana H.Low และลููกผสม 7 พัันธุ์์� 

ได้้แก่่ N. mirabilis var. globosa × N. ampullaria, 

N. mirabilis var. globosa × N. northiana, N. 

mirabilis var. globosa × N. mirabilis, N. mirabilis 

var. globosa × N. rafflesiana, N. mirabilis var. 

globosa × N. bicalcarata, N. mirabilis var. 

globosa × N. suratensis และ N. mirabilis var. 

globosa × N. × hookeriana

2.2	 การสกััดดีีเอ็็นเอ

ดีีเอ็็นเอของหม้้อข้้าวหม้้อแกงลิิงแต่่ละตััวอย่่าง

สกััดจากใบอ่่อนด้้วยใช้้วิิธีี CTAB โดยบดใบอ่่อน 2 กรััม 

ในใช้้บััฟเฟอร์์สกััด (Extraction buffer; 4% (w/v) 

CTAB, 2.5 M NaCl, 0.6% (w/v) SDS, 20 mM EDTA 

pH 8.0, 100 mM Tris-HCl pH 8.0 และ 0.1% (w/v) 

Sodium metabisulfite) ซึ่่� งดััดแปลงจากวิิธีีการของ 
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Doyle, J.J. and Doyle, J.L. [7] แล้ว้ตรวจสอบคุณุภาพ

ด้้วยวิิธีีอิิเล็็กโทรโฟรีีซิิสบนเจลอะกาโรส (Agarose gel 

electrophoresis) ความเข้้มข้้น 0.8% และวััดปริิมาณ

ของดีีเอ็็นเอที่่�สกััดได้้ด้้วยวิิธีียููวีีสเปกโทรโฟโทเมทรีี (UV 

Spectrophotometry) โดยวััดค่่าการดููดกลืืนแสงที่่�

ความยาวคลื่่�น 260 และ 280 nm หลังัจากนั้้�นปรับัความ

เข้้มข้้นของดีีเอ็็นเอเป็็น 100 ng/µL และเก็็บตััวอย่่าง

ดีีเอ็็นเอไว้้ที่่�อุุณหภููมิิ -20°C [8]

2.3	 การตรวจสอบลายพิมิพ์ด์ีเีอ็น็เอด้ว้ยเทคนิคิสก๊อ๊ต

2.3.1 การคััดเลืือกไพรเมอร์์

ผสมตัวัอย่า่งดีเีอ็น็เอของหม้อ้ข้า้วหม้อ้แกงลิงิทั้้�ง 

15 พั ันธุ์์�  ในปริิมาณที่่�เท่่ากััน นำไปทำปฏิิกิิริิยาลููกโซ่่ 

พอลิิเมอเรสด้้วยไพรเมอร์์สก๊๊อต 80 ชนิดิ โดยเพิ่่�มปริิมาณ

ดีีเอ็็นเอ (100 ng) ด้ วยปฏิิกิิริิยาลููกโซ่่พอลิิเมอเรสใน

บัฟัเฟอร์ ์(ประกอบด้ว้ย 50 mM KCL, 20 mM Tris-HCl 

pH 8.4 และ 2.5 mM MgCl
2
) ที่่�มีีนิิวคลีีโอไทด์์ 4 ชนิิด 

(dATP, dCTP, dGTP และ dTTP) ชนิิดละ 200 µM  

ไพรเมอร์์สก๊๊อตความเข้้มข้้น 250 nM และเอนไซม์์ Taq 

DNA polymerase (Vivantis, Vivantis Technologies 

Sdn. Bhd., Malaysia) ปริมิาณ 1 Unit โดยขั้้�นตอนของ

ปฏิกิิริิยิาลูกูโซ่โ่พลิเิมอเรสประกอบด้ว้ย (1) บ่ม่ที่่�อุณุหภูมูิิ 

94°C เป็็นเวลา 3 นาทีี (2) บ่ ่มที่่�อุุณหภููมิิ 94°C นาน  

30 วิ นาทีี อุ ณหภููมิิ 46°C นาน 30 วิ นาทีี อุ ณหภููมิิ  

72°C นาน 1 นาทีี (35 รอบ) และ (3) บ่ มที่่�อุุณหภููมิิ  

72°C นาน 5 นาทีี แล้้วตรวจสอบลายพิิมพ์์ดีีเอ็็นเอด้้วย

วิิธีีอิิเล็็กโทรโฟรีีซิิสบนเจลอะกาโรสความเข้้มข้้น 1.5% 

(w/v) [9]

2.3.2 การสร้้างลายพิิมพ์์ดีีเอ็็นเอ

คััดเลืือกไพรเมอร์์สก๊๊อตที่่�ให้้ลายพิิมพ์์ดีีเอ็็นเอที่่�

มีีความคมชััดและมีีความหลากรููปสููงไปใช้้เพิ่่�มปริิมาณ

ดีีเอ็็นเอของหม้้อข้้าวหม้้อแกงลิิงแต่่ละตััวอย่่างด้้วย

ปฏิิกิิริิยาลููกโซ่่พอลิิเมอเรส แล้้วตรวจสอบลายพิิมพ์์

ดีเีอ็น็เอด้ว้ยวิธิีอีิเิล็ก็โทรโฟรีซีิสิบนเจลอะกาโรสความเข้ม้

ข้้น 1.5% (w/v)

2.4 การวิิเคราะห์์ผล

วิเิคราะห์ล์ายพิมิพ์ด์ีเีอ็น็เอของหม้อ้ข้า้วหม้อ้แกง

ลิิงที่่�ได้้จากเทคนิิคสก๊๊อต โดยเปรีียบเทีียบแถบดีีเอ็็นเอที่่�

ให้้ความเหมืือนและความแตกต่่างระหว่่างตััวอย่่าง 

คำนวณค่่าดััชนีีความเหมืือน (Similarity index) ด้ วย

โปรแกรม NTSYS-pc รุ่่�น 2.0 เพื่่�อวััดระดัับความสััมพัันธ์์

ทางพัันธุุกรรมของตััวอย่่างทั้้�งหมด และสร้้างแผนภููมิิ

ความสััมพันัธ์ ์(Dendrogram) โดยเลือืกการจัดักลุ่่�มแบบ 

UPGMA (Unweighted pair group method with 

arithmetic mean) เพื่่�อจัดักลุ่่�มตัวัอย่า่งตามระดับัความ

คล้้ายคลึึงทางพัันธุุกรรม [10] 

3. ผลการทดลองและวิิจารณ์์
การเพิ่่�มปริมิาณดีเีอ็น็เอของหม้อ้ข้า้วหม้อ้แกงลิงิ

ด้้วยไพรเมอร์์สก๊๊อต 80 ชนิิด พบว่่าไพรเมอร์์สก๊๊อต 19 

ชนิิด (Table 1) ที่่�  เพิ่่�มปริิมาณดีีเอ็็นเอได้้อย่่างมีี

ประสิิทธิิภาพเมื่่�อพิิจารณาจากค่่าเปอร์์เซ็็นต์์ความหลาก

รูปูของแถบดีีเอ็น็เอ ซึ่่�งเป็็นตัวัชี้้�วัดความสามารถของไพร

เมอร์์ในการตรวจจัับความผัันแปรทางพัันธุุกรรม ยิ่่� งค่่า

สููง ไพรเมอร์์ยิ่่�งมีีประสิิทธิิภาพสููง จึ ึงเหมาะแก่่การใช้้

จำแนกตัวัอย่า่งที่่�มีความใกล้เ้คียีงกันัทางพันัธุกุรรม [11] 

เมื่่�อนำไพรเมอร์์สก๊๊อตทั้้�ง 19 ชนิิด มาใช้้สร้้างลายพิิมพ์์

ดีเีอ็็นเอของหม้อ้ข้้าวหม้อ้แกงลิงิ จำนวน 15 ตัวอย่่าง พบ

ว่่าให้้แถบดีีเอ็็นเอที่่�มีความหลากรููป 261 แถบ โดยมีี

ขนาด 150-3,000 คู่่�เบส และพบว่่าไพรเมอร์์สก๊๊อต 10 

ชนิิด สามารถจำแนกความแตกต่่างลายพิิมพ์์ดีีเอ็็นเอ

แต่่ละตััวอย่่างของหม้้อข้้าวหม้้อแกงลิิงออกจากกััน  

ได้้แก่่  SCoT3 (CAACAATGGCTACCACCG) ,  

SCoT6 (CAACAATGGCTACCACGC), SCoT13 

( A C G A C AT G G C G A C C AT C G ) ,  S C o T 1 8 

( G C A A C A AT G G C TA C C A C C ) ,  S C o T 3 2 

( C C AT G G C TA C C A C C G C A C ) ,  S C o T 3 4 

( A C C AT G G C TA C C A C C G C A ) ,  S C o T 4 0 

( A C G A C AT G G C G A C C A C G T ) ,  S C o T 4 6 

( C C AT G G C TA C C A C C G G C A ) ,  S C o T 6 6 
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Table 1	 List of selected SCoT primers used in the study

Primers
Nucleotide sequences 

(5´3´)

No. of 

amplified 

bands

No. of 

polymorphic 

bands

Percentages of 

polymorphic 

bands (%)

SCoT3 CAACAATGGCTACCACCG 17 13 76.47

SCoT6 CAACAATGGCTACCACGC 11 11 100

SCoT12 ACGACATGGCGACCAACG 13 13 100

SCoT13 ACGACATGGCGACCATCG 14 14 100

SCoT18 GCAACAATGGCTACCACC 13 13 100

SCoT32 CCATGGCTACCACCGCAC 13 12 92.30

SCoT34 ACCATGGCTACCACCGCA 17 17 100

SCoT40 ACGACATGGCGACCACGT 16 15 93.75

SCoT46 CCATGGCTACCACCGGCA 13 12 92.30

SCoT51 ACAATGGCTACCACTGTC 10 10 100

SCoT59 ACAATGGCTACCACCATC 15 12 80.00

SCoT63 ACCATGGCTACCACGGGC 17 17 100

SCoT65 ACCATGGCTACCACGGCA 16 14 87.50

SCoT66 ACCATGGCTACCAGCGAG 13 13 100

SCoT67 ACCATGGCTACCAGCGGC 11 10 90.90

SCoT68 ACCATGGCTACCAGCGTC 14 14 100

SCoT69 ACCATGGCTACCAGCGCA 16 15 93.75

SCoT71 CCATGGCTACCACCGCCG 11 9 81.81

SCoT77 CCATGGCTACCACTACCC 11 8 72.72
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(ACCATGGCTACCAGCGAG)  และ SCoT69 

(ACCATGGCTACCAGCGCA) 

การวิิเคราะห์์ลายพิิมพ์์ดีีเอ็็นเอที่่�ได้้จากเทคนิิค

สก๊๊อตด้้วยโปรแกรม NTSYS-pc รุ่่�น 2.0 โดยเลืือกการ

จััดกลุ่่�มแบบ UPGMA พบว่่าได้้ค่่าสััมประสิิทธิ์์�ความ

เหมืือนอยู่่�ระหว่่าง 0.47 ถึึง 0.86 (Figure 1) ชี้้�ให้้เห็็นว่่า

บางคู่่�มีคีวามใกล้ช้ิดิกัันสูงู ในขณะที่่�บางคู่่�มีคีวามแตกต่า่ง

กันัมาก ซึ่่�งอาจเป็น็ผลจากทั้้�งการคัดัเลือืกพันัธุ์์�โดยมนุษุย์์

และการผสมข้้ามระหว่่างชนิิดที่่�เกิิดขึ้้�นเองในธรรมชาติิ 

โดยหม้้อข้้าวหม้้อแกงลิิงที่่�มีีความใกล้้ ชิิดกัันทาง

พัันธุุกรรมมากที่่�สุุด คื ือ N. bicalcarata กั ับ N. 

mirabilis var. globosa × N. bicalcarata และหม้้อ

ข้้าวหม้้อแกงลิิงที่่�มีความใกล้้ชิิดกัันทางพัันธุุกรรมน้้อย

ที่่�สุุด คืือ N. bicalcarata กัับ N. mirabilis โดยแผนภููมิิ

ความสััมพัันธ์์ที่่�ได้้เมื่่�อพิิจารณาค่่าดััชนีีความเหมืือนที่่� 

0.64 สามารถจััดกลุ่่�มหม้้อข้้าวหม้้อแกงลิิงเป็็น 6 กลุ่่�ม 

(Figure 2) โดยกลุ่่�มแรกมีีสมาชิิก 5 พั ันธุ์์�  ได้้แก่่  

N. mirabilis var. globosa, N. mirabilis var. globosa 

× N. northiana, N. mirabilis var. globosa ×  

N. mirabilis, N. mirabilis และ N. northiana กลุ่่�ม

สองมีีสมาชิิก 2 พัันธุ์์� ได้้แก่่ N. mirabilis var. globosa 

× N. rafflesiana และ N. rafflesiana กลุ่่�มสามมีี

สมาชิิก 2 พัันธุ์์�  ได้้แก่่ N. mirabilis var. globosa ×  

N. ampullaria และ N. ampullaria กลุ่่�มสี่่�มีีสมาชิิก 

2 พั ันธุ์์�   ได้้แก่่ N. mirabilis var. globosa ×  

N. bicalcarata และ N. bicalcarata กลุ่่�มห้า้มีสีมาชิกิ 

2 พั นธุ์์�  ได้้แก่่ N. mirabilis var. globosa × N. × 

hookeriana และ N. × hookeriana กลุ่่�มหกมีีสมาชิิก 

2 พั ันธุ์์�   ได้้แก่่ N. mirabilis var. globosa ×  

N. suratensis และ N. suratensis หม้้อข้้าวหม้้อแกง

Figure 1	 Genetic similarity coefficients between samples obtained from 19 SCoT primers

Science33-N6.indd   73Science33-N6.indd   73 6/1/2569 BE   10:436/1/2569 BE   10:43



74

Thai Science and Technology Journal	 Vol. 33 No. 6 November-December 2025

Figure 2	 A UPGMA-based dendrogram illustrating the genetic similarity among Nepenthes samples

Figure 3	 Example of SCoT patterns amplified SCoT40 primer of the Nepenthes 15 samples. [Lane M is 

molecular weight marker 100 bp plus DNA Ladder (Vivantis, Vivantis technologies Sdn. Bhd., 

Malaysia), Lanes 1-15, (1) N. mirabilis var. globosa (2) N. mirabilis var. globosa × N. ampullaria (3) 

N. ampullaria (4) N. mirabilis var. globosa × N. northiana (5) N. northiana (6) N. mirabilis var. 

globosa × N. mirabilis (7) N. mirabilis (8) N. mirabilis var. globosa × N. rafflesiana (9) N. rafflesiana 

(10) N. mirabilis var. globosa × N. bicalcarata (11) N. bicalcarata (12) N. mirabilis var. globosa × 

N. suratensis (13) N. suratensis (14) N. mirabilis var. globosa × N. × hookeriana and (15) N. × 

hookeriana]
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ลิิงที่่�มีีความสััมพัันธ์์ใกล้้ชิิดกัันมากที่่�สุุดคืือ N. mirabilis 

var. globosa × N. bicalcarata และ N. bicalcarata 

โดยมีีค่่าดััชนีีความเหมืือน 0.86 และหม้้อข้้าวหม้้อแกง

ลิิงที่่�มีความใกล้้ชิิดกัันน้้อยที่่�สุดคืือ N. mirabilis และ  

N. bicalcarata โดยมีีค่่าดััชนีีความเหมืือน 0.47 

แผนภููมิิความสััมพัันธ์์แสดงถึึงความใกล้้ชิิดของ

พ่่อและลููกผสมที่่�มากกว่่าแม่่ ยกเว้้น N. mirabilis var. 

globosa × N. northiana ที่่�มี ีความใกล้้ชิิดกัับ N. 

mirabilis var. globosa (แม่่) มากกว่่า N. northiana 

(พ่่อ) เมื่่�อพิิจารณาจากลัักษณะสััณฐานของกระเปาะ 

พบว่่าความคล้้ายคลึึงของกระเปาะสอดคล้้องกัับผล 

การวิิจััย โดยความคล้้ายคลึึงนี้้�อาจเกิิดจากการคััดเลืือก

พัันธุ์์�โดยมนุุษย์์เพื่่�อให้้ได้้ลัักษณะตามต้้องการ

การวิิจััยครั้้�งนี้้�พบว่่าแผนภููมิิความสััมพัันธ์์ของ

หม้้อข้้าวหม้้อแกงลิิงทั้้�ง 15 ตััวอย่่าง ที่่�สร้้างจากเทคนิิค

สก๊๊อตนั้้�น มี ีการจััดแบ่่งกลุ่่�มสอดคล้้องกัับพ่่อแม่่และ

ลููกผสมที่่�มีีความเกี่่�ยวข้้องทางพัันธุุกรรม แสดงถึึง

ประสิิทธิิภาพของเทคนิิคสก๊๊อตในการประเมิินความ

สััมพัันธ์์ทางพัันธุุกรรม การจำแนก และการตรวจพบ

ความผัันแปรทางพัันธุุกรรมในหม้้อข้้าวหม้้อแกงลิิงและ

ลููกผสมที่่�ให้้ผลดีีกว่่าเครื่่�องหมายอื่่�น เช่่น ไอเอสเอสอาร์์ 

ในการศึกึษาความผันัแปรทางพันัธุุกรรมที่่�เกิดิจากใช้ส้าร 

2-iP (2-isopentenyladenine) เพื่่�อเหนี่่�ยวนำการเกิิด

กระเปาะใหม่่ของหม้อ้ข้า้วหม้้อแกงลิงิ [12] เช่น่เดียีวกับั

งานวิิจััยในพืืชชนิิดอื่่�นที่่�เคยรายงานมาแล้้ว ได้้แก่่ การ

ประเมิินความสััมพัันธ์์ทางพัันธุุกรรมและการระบุุชนิิด

ของกล้ว้ยไม้้รองเท้า้นารีสีกุุล Paphiopedilum สกุลุย่อ่ย 

Brachypetalum หมู่่�  Brachypetalum [13] การ

ประเมิินความสััมพัันธ์์ทางพัันธุุกรรมและการระบุุชนิิด

ของกล้้วยไม้้สกุุลรองเท้้านารีีกลุ่่�มใบเขีียว [14] การ

ประเมิินความสััมพันัธ์์ทางพัันธุุกรรมและการจำแนกข้้าว

ปลููกบางพัันธุ์์�ด้วยเครื่่�องหมายสก๊๊อต [15] การประเมิิน

ความสััมพัันธ์์ทางพัันธุุกรรมและการจำแนกพริิกด้้วย

เครื่่�องหมายสก๊๊อต [16] การประเมิินความสััมพัันธ์์ทาง

พัันธุุกรรมและการจำแนกกล้้วยด้้วยเครื่่�องหมายสก๊๊อต 

[17] การประเมิินความสััมพัันธ์์ทางพัันธุุกรรมของ

กระท้้อนด้้วยเครื่่�องหมายสก๊๊อต [18] การประเมิินความ

สััมพัันธ์์ทางพัันธุุกรรมและการจำแนกทุุเรีียนด้้วย

เครื่่�องหมายสก๊๊อต [19] การประเมิินความสััมพัันธ์์ทาง

พัันธุุกรรมของพืืชครามสกุุล Indigofera โดยใช้้เทคนิิค

สก๊๊อต [20] เป็็นต้้น 

4. สรุุป
การวิิจััยนี้้�ใช้้เครื่่�องหมายสก๊๊อตเพื่่�อวิิเคราะห์์

ความสััมพัันธ์์ทางพัันธุุกรรมของหม้อ้ข้้าวหม้้อแกงลิงิและ

ลููกผสม โดยคััดเลืือก	ไพรเมอร์์สก๊๊อต 80 ชนิิด และพบว่่า

ไพรเมอร์์สก๊๊อต 19 ชนิิด สามารถสร้้างลายพิิมพ์์ดีีเอ็็นเอ

ที่่�มีีความคมชััดและมีีความหลากรููปสููง เมื่่�อวิิเคราะห์์

ความสััมพัันธ์์พบว่า่ได้ค้่า่สััมประสิทิธิ์์�ความคล้า้ยคลึึงทาง

พันัธุกุรรมระหว่า่งหม้อ้ข้า้วหม้อ้แกงลิงิ 15 พันัธุ์์� พบว่า่มีี

ค่่าอยู่่�ระหว่่าง 0.47 ถึึง 0.86 และแผนภููมิิความสััมพัันธ์์

ที่่�ได้ส้ามารถแบ่ง่หม้อ้ข้า้วหม้อ้แกงลิงิเป็น็ 6 กลุ่่�ม โดยผล

การวิิจััยนี้้�ยืืนยัันว่่าเทคนิิค SCoT มีีประสิิทธิิภาพในการ

จำแนกพันัธุ์์�และประเมินิความหลากหลายทางพันัธุุกรรม

ของหม้้อข้้าวหม้้อแกงลิิงและลููกผสม อย่่างไรก็็ตามเพื่่�อ

เพิ่่�มความแม่่นยำและความครอบคลุุมในการวิิเคราะห์์ 

อาจผสมผสานเครื่่�องหมายโมเลกุุลชนิิดอื่่�นร่่วมกัับการ

จำแนกโดยใช้้ลัักษณะทางสััณฐาน เพื่่�อช่่วยให้้เข้้าใจ

โครงสร้้างทางพัันธุุกรรมของหม้้อข้้าวหม้้อแกงลิิงและ

เป็็นปััจจััยสำคััญสำหรัับการอนุุรัักษ์์และการปรัับปรุุง

พัันธุ์์�ในอนาคต

5. กิิตติิกรรมประกาศ
ขอขอบคุุณ ดร.สััญญา นวลละออง ที่่� ให้้ความ

อนุุเคราะห์์ตัวัอย่่างหม้้อข้า้วหม้้อแกงลิิงสำหรัับใช้ใ้นการ

วิิจััยนี้้�  ผลงานนี้้�ได้้รัับทุุนสนัับสนุุนจากทุุนบััณฑิิตเรีียนดีี 

เพื่่�อศึึกษาต่่อระดัับบััณฑิิตศึึกษา คณะวิิทยาศาสตร์์และ

เทคโนโลยีี (ตามสััญญาเลขที่่� ทบ 11/2566)
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